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Patentkrav

1. Antistoff eller antistoffragment som binder seg til et spike-protein pa en SARS-CoV-
2-overflate, der antistoffet eller antistoffragmentet omfatter en CDRH1 som omfatter
aminosyresekvensen i SEKV ID NR: 59, en CDRH2 som omfatter aminosyresekvensen i
SEKV ID NR: 60, en CDRH3 som omfatter aminosyresekvensen i SEKV ID NR: 61, en
CDRL1 som omfatter aminosyresekvensen i SEKV ID NR: 89, en CDRL2 som omfatter
aminosyresekvensen i SEKV ID NR: 90, en CDRL3 som omfatter aminosyresekvensen i
SEKV ID NR: 91.

2. Antistoff eller antistoffragment ifglge krav 1, der antistoffet eller antistoffragmentet
omfatter variable tung- og lettkjedesekvenser som har minst 70 %, 80 %, 90 % eller
95 % identitet med aminosyresekvensen i SEKV ID NR: 33 og aminosyresekvensen i SEKV
ID NR: 34.

3. Antistoff eller antistoffragment ifglge krav 1, der antistoffet eller antistoffragmentet
omfatter en variabel tungkjedesekvens som omfatter aminosyresekvensen i SEKV ID
NR: 33, og en variabel lettkjedesekvens som omfatter aminosyresekvensen i SEKV ID
NR: 34.

4. Antistoff eller antistoffragment som binder seg til et spike-protein pa en SARS-CoV-
2-overflate, der antistoffet eller antistoffragmentet omfatter en CDRH1 som omfatter
aminosyresekvensen i SEKV ID NR: 68, en CDRH2 som omfatter aminosyresekvensen i
SEKV ID NR: 69, en CDRH3 som omfatter aminosyresekvensen i SEKV ID NR: 70, en
CDRL1 som omfatter aminosyresekvensen i SEKV ID NR: 98, en CDRL2 som omfatter
aminosyresekvensen i SEKV ID NR: 99, en CDRL3 som omfatter aminosyresekvensen i
SEKV ID NR: 100.

5. Antistoff eller antistoffragment ifglge krav 4, der antistoffet eller antistoffragmentet
omfatter variable tung- og lettkjedesekvenser som har minst 70 %, 80 %, 90 % eller
95 % identitet med aminosyresekvensen i SEKV ID NR: 39 og aminosyresekvensen i SEKV
ID NR: 40.

6. Antistoff eller antistoffragment ifglge krav 4, der antistoffet eller antistoffragmentet
omfatter en variabel tungkjedesekvens som omfatter aminosyresekvensen i SEKV ID
NR: 39, og en variabel lettkjedesekvens som omfatter aminosyresekvensen i SEKV ID
NR: 40.
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7. Antistoff eller antistoffragment ifglge et av kravene 1-6, der antistoffet eller

antistoffragmentet omfatter en YTE-mutasjon.

8. Antistoff eller antistoffragment ifglge et av kravene 1-7, der antistoffet eller

antistoffragmentet er et IgG-antistoff eller -fragment.

9. Antistoff eller antistoffragment ifglge krav 8, der IgG-antistoffet eller -fragmentet

er et IgG1l-antistoff.

10. Farmasgytisk akseptabel sammensetning som omfatter antistoff eller
antistoffragment ifglge et av kravene 1-9, eventuelt der sammensetningen er formulert

for intravengs administrering.

11. Farmasgytisk akseptabel sammensetning som omfatter et fgrste antistoff eller
antistoffragment som er antistoffet eller antistoffragmentet ifglge et av kravene 1-3, og
et andre antistoff eller antistoffragment som er antistoffet eller antistoffragmentet ifglge

et av kravene 4-6.

12. Farmasgytisk akseptabel sammensetning ifglge krav 11, der det fgrste antistoffet
eller antistoffragmentet omfatter en YTE-mutasjon, og det andre antistoffet eller

antistoffragmentet omfatter en YTE-mutasjon.

13. Farmasgytisk akseptabel sammensetning ifglge krav 11 eller 12, der det fgrste
antistoffet eller antistoffragmentet er et IgGl-antistoff, og det andre antistoffet eller

antistoffragmentet er et IgG1-antistoff.

14. Kombinasjon av et fgrste antistoff eller antistoffragment som binder seg til et spike-
protein p& en SARS-CoV-2-overflate, og et andre antistoff eller antistoffragment som
binder seg til et spike-protein pd en SARS-CoV-2-overflate, til bruk i en framgangsmate
for & behandle eller forebygge SARS-CoV-2-infeksjon hos et individ, der

det fgrste antistoffet eller antistoffragmentet omfatter en CDRH1 som omfatter
aminosyresekvensen i SEKV ID NR: 59, en CDRH2 som omfatter aminosyresekvensen i
SEKV ID NR: 60, en CDRH3 som omfatter aminosyresekvensen i SEKV ID NR: 61, en
CDRL1 som omfatter aminosyresekvensen i SEKV ID NR: 89, en CDRL2 som omfatter
aminosyresekvensen i SEKV ID NR: 90, en CDRL3 som omfatter aminosyresekvensen i
SEKV ID NR: 91; og

det andre antistoffet eller antistoffragmentet omfatter en CDRH1 som omfatter

aminosyresekvensen i SEKV ID NR: 68, en CDRH2 som omfatter aminosyresekvensen i
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SEKV ID NR: 69, en CDRH3 som omfatter aminosyresekvensen i SEKV ID NR: 70, en
CDRL1 som omfatter aminosyresekvensen i SEKV ID NR: 98, en CDRL2 som omfatter
aminosyresekvensen i SEKV ID NR: 99, en CDRL3 som omfatter aminosyresekvensen i
SEKV ID NR: 100.

15. Kombinasjon til bruk ifglge krav 14, der det fgrste antistoffet eller
antistoffragmentet = omfatter en  variabel tungkjedesekvens som  omfatter
aminosyresekvensen i SEKV ID NR: 33, og en variabel lettkjedesekvens som omfatter

aminosyresekvensen i SEKV ID NR: 34.

16. Kombinasjon til bruk ifglge krav 14 eller 15, der det andre antistoffet eller
antistoffragmentet = omfatter en  variabel tungkjedesekvens som  omfatter
aminosyresekvensen i SEKV ID NR: 39, og en variabel lettkjedesekvens som omfatter

aminosyresekvensen i SEKV ID NR: 40.

17. Kombinasjon til bruk ifglge et av kravene 14-16, der det fgrste antistoffet eller
antistoffragmentet omfatter en YTE-mutasjon, og det andre antistoffet eller

antistoffragmentet omfatter en YTE-mutasjon.

18. Kombinasjon til bruk ifglge et av kravene 14-17, der det fgrste antistoffet eller
antistoffragmentet er et IgG-antistoff eller -fragment, og det andre antistoffet eller

antistoffragmentet er et IgG-antistoff eller -fragment.

19. Kombinasjon til bruk ifglge et av kravene 14-18, der det fgrste antistoffet eller
antistoffragmentet er et IgG1l-antistoff; og det andre antistoffet eller antistoffragmentet

er et IgG1l-antistoff.

20. Kombinasjon til bruk ifglge et av kravene 14-19, der det fgrste antistoffet eller
antistoffragmentet er formulert for intravengs administrering og/eller det andre antistoffet

eller antistoffragmentet er formulert for intravengs administrering.

21. Kombinasjon til bruk ifglge et av kravene 14-20, der det fgrste antistoffet eller
antistoffragmentet og det andre antistoffet eller antistoffragmentet er i samme

farmasgytisk akseptable sammensetningen.

22. Kombinasjon til bruk ifglge et av kravene 14-21, der individet:
(i) er i en alder pa 60 eller eldre,

(ii) er immunsvekket, eller
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(iii) lider av en luftveis- og/eller hjerte- og karsykdom.
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