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Patentkrav 

 

1. Polypeptid som spesifikt binder seg til en transferrinreseptor, omfattende en 

sekvens som har minst 85 %, 90 % eller 95 % sekvensidentitet med sekvensen ifølge 

et hvilket som helst av SEQ ID NO: 83, 84, 191, 43 og 82, hvori polypeptidet omfatter 

Glu i posisjon 153, Tyr eller Phe i posisjon 157, Thr i posisjon 159, Glu i posisjon 160, 

Trp i posisjon 161, Val, Ser eller Ala i posisjon 162, Asn i posisjon 163, Thr eller Ser i 

posisjon 186, Glu i posisjon 188, Glu i posisjon 189, og Phe i posisjon 194, som 

nummerert med referanse til SEQ ID NO: 1. 

  

2. Polypeptidet ifølge krav 1, videre omfattende: 

(a) Trp i posisjon 139, som nummerert med referanse til SEQ ID NO: 1; 

(b) Ala i posisjon 7, Ala i posisjon 8 og Trp i posisjon 139, som nummerert med 

henvisning til SEQ ID NO: 1; 

(c) Ala i posisjon 7, Ala i posisjon 8, Gly i posisjon 102 og Trp i posisjon 139, 

som nummerert med henvisning til SEQ ID NO: 1; 

(d) Ala i posisjon 7, Ala i posisjon 8, Trp i posisjon 139, Leu i posisjon 201, og 

Ser i posisjon 207, som nummerert med henvisning til SEQ ID NO: 1; 

(e) Ala i posisjon 7, Ala i posisjon 8, Gly i posisjon 102, Trp i posisjon 139, Leu 

i posisjon 201, og Ser i posisjon 207, som nummerert med henvisning til SEQ 

ID NO: 1; 

(f) Ser i posisjon 139, Ala i posisjon 141, og Val i posisjon 180, som nummerert 

med henvisning til SEQ ID NO: 1; 

(g) Ala i posisjon 7, Ala i posisjon 8, Ser i posisjon 139, Ala i posisjon 141 og 

Val i posisjon 180, som nummerert med henvisning til SEQ ID NO: 1; 

(h) Ala i posisjon 7, Ala i posisjon 8, Gly i posisjon 102, Ser i posisjon 139, Ala 

i posisjon 141 og Val i posisjon 180, som nummerert med henvisning til SEQ 

ID NO: 1; 

(i) Ala i posisjon 7, Ala i posisjon 8, Ser i posisjon 139, Ala i posisjon 141, Val i 

posisjon 180, Leu i posisjon 201 og Ser i posisjon 207, som nummerert med 

henvisning til SEQ ID NO: 1; eller 
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(j) Ala i posisjon 7, Ala i posisjon 8, Gly i posisjon 102, Ser i posisjon 139, Ala i 

posisjon 141, Val i posisjon 180, Leu i posisjon 201, og Ser i posisjon 207, som 

nummerert med henvisning til SEQ ID NO: 1. 

  

3. Polypeptidet ifølge krav 1, omfattende: 

A. sekvens som har minst 85 %, 90 % eller 95 % sekvensidentitet med 

sekvensen ifølge SEQ ID NO: 83, hvori polypeptidet omfatter Glu i posisjon 153, 

Tyr i posisjon 157, Thr i posisjon 159, Glu i posisjon 160, Trp i posisjon 161, 

Val i posisjon 162, Asn i posisjon 163, Thr i posisjon 186, Glu i posisjon 188, 

Glu i posisjon 189 og Phe i posisjon 194, som nummerert med henvisning til 

SEQ ID NO: 1, eventuelt videre omfattende: 

(a) Trp i posisjon 139, som nummerert med henvisning til SEQ ID NO: 1, 

eventuelt hvori polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 133; 

(b) Ala i posisjon 7, Ala i posisjon 8 og Trp i posisjon 139, som nummerert med 

henvisning til SEQ ID NO: 1, eventuelt hvori polypeptidet omfatter sekvensen 

ifølge SEQ ID NO: 134; 

(c) Ala i posisjon 7, Ala i posisjon 8, Gly i posisjon 102 og Trp i posisjon 139, 

som nummerert med henvisning til SEQ ID NO: 1, eventuelt hvori polypeptidet 

omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 135; 

(d) Ala i posisjon 7, Ala i posisjon 8, Trp i posisjon 139, Leu i posisjon 201 og 

Ser i posisjon 207, som nummerert med henvisning til SEQ ID NO: 1, eventuelt 

hvori polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 260; 

(e) Ala i posisjon 7, Ala i posisjon 8, Gly i posisjon 102, Trp i posisjon 139, Leu 

i posisjon 201 og Ser i posisjon 207, som nummerert med henvisning til SEQ 

ID NO: 1, eventuelt hvori polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 

261; 

(f) Ser i posisjon 139, Ala i posisjon 141 og Val i posisjon 180, som nummerert 

med henvisning til SEQ ID NO: 1, eventuelt hvori polypeptidet omfatter 

sekvensen ifølge SEQ ID NO: 139; 

(g) Ala i posisjon 7, Ala i posisjon 8, Ser i posisjon 139, Ala i posisjon 141 og 

Val i posisjon 180, som nummerert med henvisning til SEQ ID NO: 1, eventuelt 

hvori polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 140; 

(h) Ala i posisjon 7, Ala i posisjon 8, Gly i posisjon 102, Ser i posisjon 139, Ala 

i posisjon 141 og Val i posisjon 180, som nummerert med henvisning til SEQ 
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ID NO: 1, eventuelt hvori polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 

141; 

(i) Ala i posisjon 7, Ala i posisjon 8, Ser i posisjon 139, Ala i posisjon 141, Val i 

posisjon 180, Leu i posisjon 201 og Ser i posisjon 207, som nummerert med 

henvisning til SEQ ID NO: 1, eventuelt hvori polypeptidet omfatter sekvensen 

ifølge SEQ ID NO: 263; eller 

(j) Ala i posisjon 7, Ala i posisjon 8, Gly i posisjon 102, Ser i posisjon 139, Ala i 

posisjon 141, Val i posisjon 180, Leu i posisjon 201 og Ser i posisjon 207, som 

nummerert med henvisning til SEQ ID NO: 1, eventuelt hvori polypeptidet 

omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 264; eller 

B. sekvens som har minst 85 %, 90 % eller 95 % sekvensidentitet med 

sekvensen ifølge SEQ ID NO: 84, hvori polypeptidet omfatter Glu i posisjon 153, 

Tyr i posisjon 157, Thr i posisjon 159, Glu i posisjon 160, Trp i posisjon 161, 

Ser i posisjon 162, Asn i posisjon 163, Ser i posisjon 186, Glu i posisjon 188, 

Glu i posisjon 189 og Phe i posisjon 194, som nummerert med henvisning til 

SEQ ID NO: 1, eventuelt videre omfattende: 

(a) Trp i posisjon 139, som nummerert med henvisning til SEQ ID NO: 1, 

eventuelt hvori polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 145; 

(b) Ala i posisjon 7, Ala i posisjon 8 og Trp i posisjon 139, som nummerert med 

henvisning til SEQ ID NO: 1, eventuelt hvori polypeptidet omfatter sekvensen 

ifølge SEQ ID NO: 146; 

(c) Ala i posisjon 7, Ala i posisjon 8, Gly i posisjon 102 og Trp i posisjon 139, 

som nummerert med henvisning til SEQ ID NO: 1, eventuelt hvori polypeptidet 

omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 147; 

(d) Ala i posisjon 7, Ala i posisjon 8, Trp i posisjon 139, Leu i posisjon 201 og 

Ser i posisjon 207, som nummerert med henvisning til SEQ ID NO: 1, eventuelt 

hvori polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 267; 

(e) Ala i posisjon 7, Ala i posisjon 8, Gly i posisjon 102, Trp i posisjon 139, Leu 

i posisjon 201 og Ser i posisjon 207, som nummerert med henvisning til SEQ 

ID NO: 1, eventuelt hvori polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 

268; 

(f) Ser i posisjon 139, Ala i posisjon 141 og Val i posisjon 180, som nummerert 

med henvisning til SEQ ID NO: 1, eventuelt hvori polypeptidet omfatter 

sekvensen ifølge SEQ ID NO: 151; 
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(g) Ala i posisjon 7, Ala i posisjon 8, Ser i posisjon 139, Ala i posisjon 141 og 

Val i posisjon 180, som nummerert med henvisning til SEQ ID NO: 1, eventuelt 

hvori polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 152; 

(h) Ala i posisjon 7, Ala i posisjon 8, Gly i posisjon 102, Ser i posisjon 139, Ala 

i posisjon 141 og Val i posisjon 180, som nummerert med henvisning til SEQ 

ID NO: 1, eventuelt hvori polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 

153; 

(i) Ala i posisjon 7, Ala i posisjon 8, Ser i posisjon 139, Ala i posisjon 141, Val i 

posisjon 180, Leu i posisjon 201 og Ser i posisjon 207, som nummerert med 

henvisning til SEQ ID NO: 1, eventuelt hvori polypeptidet omfatter sekvensen 

ifølge SEQ ID NO: 270; eller 

(j) Ala i posisjon 7, Ala i posisjon 8, Gly i posisjon 102, Ser i posisjon 139, Ala i 

posisjon 141, Val i posisjon 180, Leu i posisjon 201 og Ser i posisjon 207, som 

nummerert med henvisning til SEQ ID NO: 1, eventuelt hvori polypeptidet 

omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 271; eller 

C. sekvens som har minst 85 %, 90 % eller 95 % sekvensidentitet med 

sekvensen ifølge SEQ ID NO: 191, hvori polypeptidet omfatter Glu i posisjon 

153, Phe i posisjon 157, Thr i posisjon 159, Glu i posisjon 160, Trp i posisjon 

161, Ser i posisjon 162, Asn i posisjon 163, Ser i posisjon 186, Glu i posisjon 

188, Glu i posisjon 189 og Phe i posisjon 194, som nummerert med henvisning 

til SEQ ID NO: 1, eventuelt videre omfattende: 

(a) Trp i posisjon 139, som nummerert med henvisning til SEQ ID NO: 1, 

eventuelt hvori polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 232; 

(b) Ala i posisjon 7, Ala i posisjon 8 og Trp i posisjon 139, som nummerert med 

henvisning til SEQ ID NO: 1, eventuelt hvori polypeptidet omfatter sekvensen 

ifølge SEQ ID NO: 233; 

(c) Ala i posisjon 7, Ala i posisjon 8, Gly i posisjon 102 og Trp i posisjon 139, 

som nummerert med henvisning til SEQ ID NO: 1, eventuelt hvori polypeptidet 

omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 234; 

(d) Ala i posisjon 7, Ala i posisjon 8, Trp i posisjon 139, Leu i posisjon 201 og 

Ser i posisjon 207, som nummerert med henvisning til SEQ ID NO: 1, eventuelt 

hvori polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 309; 

(e) Ala i posisjon 7, Ala i posisjon 8, Gly i posisjon 102, Trp i posisjon 139, Leu 

i posisjon 201 og Ser i posisjon 207, som nummerert med henvisning til SEQ 
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ID NO: 1, eventuelt hvori polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 

310; 

(f) Ser i posisjon 139, Ala i posisjon 141 og Val i posisjon 180, som nummerert 

med henvisning til SEQ ID NO: 1, eventuelt hvori polypeptidet omfatter 

sekvensen ifølge SEQ ID NO: 238; 

(g) Ala i posisjon 7, Ala i posisjon 8, Ser i posisjon 139, Ala i posisjon 141 og 

Val i posisjon 180, som nummerert med henvisning til SEQ ID NO: 1, eventuelt 

hvori polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 239; 

(h) Ala i posisjon 7, Ala i posisjon 8, Gly i posisjon 102, Ser i posisjon 139, Ala 

i posisjon 141 og Val i posisjon 180, som nummerert med henvisning til SEQ 

ID NO: 1, eventuelt hvori polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 

240; 

(i) Ala i posisjon 7, Ala i posisjon 8, Ser i posisjon 139, Ala i posisjon 141, Val i 

posisjon 180, Leu i posisjon 201 og Ser i posisjon 207, som nummerert med 

henvisning til SEQ ID NO: 1, eventuelt hvori polypeptidet omfatter sekvensen 

ifølge SEQ ID NO: 312; eller 

(j) Ala i posisjon 7, Ala i posisjon 8, Gly i posisjon 102, Ser i posisjon 139, Ala i 

posisjon 141, Val i posisjon 180, Leu i posisjon 201 og Ser i posisjon 207, som 

nummerert med henvisning til SEQ ID NO: 1, eventuelt hvori polypeptidet 

omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 313; eller 

D. sekvens som har minst 85 %, 90 % eller 95 % sekvensidentitet med 

sekvensen ifølge SEQ ID NO: 43, hvori polypeptidet omfatter Glu i posisjon 153, 

Tyr i posisjon 157, Thr i posisjon 159, Glu i posisjon 160, Trp i posisjon 161, 

Ser i posisjon 162, Asn i posisjon 163, Thr i posisjon 186, Glu i posisjon 188, 

Glu i posisjon 189 og Phe i posisjon 194, som nummerert med henvisning til 

SEQ ID NO: 1, eventuelt videre omfattende: 

(a) Trp i posisjon 139, som nummerert med referanse til SEQ ID NO: 1, 

eventuelt hvori polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 169; 

(b) Ala i posisjon 7, Ala i posisjon 8 og Trp i posisjon 139, som nummerert med 

henvisning til SEQ ID NO: 1, eventuelt hvori polypeptidet omfatter sekvensen 

ifølge SEQ ID NO: 170; 

(c) Ala i posisjon 7, Ala i posisjon 8, Gly i posisjon 102 og Trp i posisjon 139, 

som nummerert med henvisning til SEQ ID NO: 1, eventuelt hvori polypeptidet 

omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 171; 
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(d) Ala i posisjon 7, Ala i posisjon 8, Trp i posisjon 139, Leu i posisjon 201 og 

Ser i posisjon 207, som nummerert med henvisning til SEQ ID NO: 1, eventuelt 

hvori polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 281; 

(e) Ala i posisjon 7, Ala i posisjon 8, Gly i posisjon 102, Trp i posisjon 139, Leu 

i posisjon 201 og Ser i posisjon 207, som nummerert med henvisning til SEQ 

ID NO: 1, eventuelt hvori polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 

282; 

(f) Ser i posisjon 139, Ala i posisjon 141 og Val i posisjon 180, som nummerert 

med henvisning til SEQ ID NO: 1, eventuelt hvori polypeptidet omfatter 

sekvensen ifølge SEQ ID NO: 175; 

(g) Ala i posisjon 7, Ala i posisjon 8, Ser i posisjon 139, Ala i posisjon 141 og 

Val i posisjon 180, som nummerert med henvisning til SEQ ID NO: 1, eventuelt 

hvori polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 176; 

(h) Ala i posisjon 7, Ala i posisjon 8, Gly i posisjon 102, Ser i posisjon 139, Ala 

i posisjon 141 og Val i posisjon 180, som nummerert med henvisning til SEQ 

ID NO: 1, eventuelt hvori polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 

177; 

(i) Ala i posisjon 7, Ala i posisjon 8, Ser i posisjon 139, Ala i posisjon 141, Val i 

posisjon 180, Leu i posisjon 201 og Ser i posisjon 207, som nummerert med 

henvisning til SEQ ID NO: 1, eventuelt hvori polypeptidet omfatter sekvensen 

ifølge SEQ ID NO: 284; eller 

(j) Ala i posisjon 7, Ala i posisjon 8, Gly i posisjon 102, Ser i posisjon 139, Ala i 

posisjon 141, Val i posisjon 180, Leu i posisjon 201 og Ser i posisjon 207, som 

nummerert med henvisning til SEQ ID NO: 1, eventuelt hvori polypeptidet 

omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 285; eller 

E. sekvens som har minst 85 %, 90 %  eller 95 % sekvensidentitet med 

sekvensen ifølge SEQ ID NO: 82, hvori polypeptidet omfatter Glu i posisjon 153, 

Tyr i posisjon 157, Thr i posisjon 159, Glu i posisjon 160, Trp i posisjon 161, 

Ala i posisjon 162, Asn i posisjon 163, Thr i posisjon 186, Glu i posisjon 188, 

Glu i posisjon 189 og Phe i posisjon 194, som nummerert med henvisning til 

SEQ ID NO: 1, eventuelt videre omfattende: 

(a) Trp i posisjon 139, som nummerert med henvisning til SEQ ID NO: 1, 

eventuelt hvori polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 121; 
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(b) Ala i posisjon 7, Ala i posisjon 8 og Trp i posisjon 139, som nummerert med 

henvisning til SEQ ID NO: 1, eventuelt hvori polypeptidet omfatter sekvensen 

ifølge SEQ ID NO: 122; 

(c) Ala i posisjon 7, Ala i posisjon 8, Gly i posisjon 102 og Trp i posisjon 139, 

som nummerert med henvisning til SEQ ID NO: 1, eventuelt hvori polypeptidet 

omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 123; 

(d) Ala i posisjon 7, Ala i posisjon 8, Trp i posisjon 139, Leu i posisjon 201 og 

Ser i posisjon 207, som nummerert med henvisning til SEQ ID NO: 1, eventuelt 

hvori polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 253; 

(e) Ala i posisjon 7, Ala i posisjon 8, Gly i posisjon 102, Trp i posisjon 139, Leu 

i posisjon 201 og Ser i posisjon 207, som nummerert med henvisning til SEQ 

ID NO: 1, eventuelt hvori polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 

254; 

(f) Ser i posisjon 139, Ala i posisjon 141 og Val i posisjon 180, som nummerert 

med henvisning til SEQ ID NO: 1, eventuelt hvori polypeptidet omfatter 

sekvensen ifølge SEQ ID NO: 127; 

(g) Ala i posisjon 7, Ala i posisjon 8, Ser i posisjon 139, Ala i posisjon 141 og 

Val i posisjon 180, som nummerert med henvisning til SEQ ID NO: 1, eventuelt 

hvori polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 128; eller 

(h) Ala i posisjon 7, Ala i posisjon 8, Gly i posisjon 102, Ser i posisjon 139, Ala 

i posisjon 141 og Val i posisjon 180, som nummerert med henvisning til SEQ 

ID NO: 1, eventuelt hvori polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 

129; eller 

(i) Ala i posisjon 7, Ala i posisjon 8, Ser i posisjon 139, Ala i posisjon 141, Val i 

posisjon 180, Leu i posisjon 201 og Ser i posisjon 207, som nummerert med 

henvisning til SEQ ID NO: 1, eventuelt hvori polypeptidet omfatter sekvensen 

ifølge SEQ ID NO: 256; eller 

(j) Ala i posisjon 7, Ala i posisjon 8, Gly i posisjon 102, Ser i posisjon 139, Ala i 

posisjon 141, Val i posisjon 180, Leu i posisjon 201 og Ser i posisjon 207, som 

nummerert med henvisning til SEQ ID NO: 1, eventuelt hvori polypeptidet 

omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 257. 

  

4. Polypeptidet ifølge et hvilket som helst av kravene 1 til 3, hvori polypeptidet ikke 

omfatter de første tre aminosyrene "PCP" ved den aminoterminale enden av 
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sekvensen, eventuelt videre omfattende en variabel region for tungkjeden til et 

antistoff. 

  

5. Polypeptid som spesifikt binder seg til en transferrinreseptor, 

(a) omfattende sekvensen ifølge SEQ ID NO: 347; eller 

(b) omfattende sekvensen ifølge SEQ ID NO: 348; 

eventuelt videre omfattende en variabel region for tungkjeden til et antistoff. 

  

6. Polypeptid omfattende fra N- til C-enden: en variabel region for tungkjeden til et 

antistoff, et CH1-domene, en hengselregion og polypeptidet ifølge et hvilket som helst 

av kravene 1 til 5. 

  

7. Fc-polypeptiddimer, eller et dimert fragment derav, omfattende: 

(a) første Fc-polypeptid omfattende polypeptidet ifølge et hvilket som helst av 

kravene 1 til 6; og 

(b) andre Fc-polypeptid som er i stand til å dimerisere med det første Fc-

polypeptidet i (a). 

  

8. Fc-polypeptiddimeren ifølge krav 7, hvori: 

(a) dimeren er enverdig for TfR-binding; og/eller 

(b) det andre Fc-polypeptidet omfatter sekvensen ifølge et hvilket som helst av 

SEQ ID NO: 351–356. 

  

9. Fc-polypeptiddimeren ifølge krav 7 eller 8: 

(a) hvori det første Fc-polypeptidet omfatter sekvensen ifølge et hvilket som 

helst av SEQ ID NO: 133, 134 og 260; og det andre Fc-polypeptidet omfatter 

sekvensen ifølge et hvilket som helst av SEQ ID NO: 354–356; 

(b) hvori det første Fc-polypeptidet omfatter sekvensen ifølge et hvilket som 

helst av SEQ ID NO: 145, 146 og 267; og det andre Fc-polypeptidet omfatter 

sekvensen ifølge et hvilket som helst av SEQ ID NO: 354–356; 

(c) hvori det første Fc-polypeptidet omfatter sekvensen ifølge et hvilket som 

helst av SEQ ID NO: 232, 233 og 309; og det andre Fc-polypeptidet omfatter 

sekvensen ifølge et hvilket som helst av SEQ ID NO: 354–356; 
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(d) hvori det første Fc-polypeptidet omfatter sekvensen ifølge et hvilket som 

helst av SEQ ID NO: 169, 170 og 281; og det andre Fc-polypeptidet omfatter 

sekvensen ifølge et hvilket som helst av SEQ ID NO: 354–356; 

(e) hvori det første Fc-polypeptidet omfatter sekvensen ifølge et hvilket som 

helst av SEQ ID NO: 121, 122 og 253; og det andre Fc-polypeptidet omfatter 

sekvensen ifølge et hvilket som helst av SEQ ID NO: 354–356; 

(f) hvori det første Fc-polypeptidet omfatter sekvensen ifølge et hvilket som 

helst av SEQ ID NO: 139, 140 og 263; og det andre Fc-polypeptidet omfatter 

sekvensen ifølge et hvilket som helst av SEQ ID NO: 351–353; 

(g) hvori det første Fc-polypeptidet omfatter sekvensen ifølge et hvilket som 

helst av SEQ ID NO: 151, 152 og 270; og det andre Fc-polypeptidet omfatter 

sekvensen ifølge et hvilket som helst av SEQ ID NO: 351–353; 

(h) hvori det første Fc-polypeptidet omfatter sekvensen ifølge et hvilket som 

helst av SEQ ID NO: 238, 239 og 312; og det andre Fc-polypeptidet omfatter 

sekvensen ifølge et hvilket som helst av SEQ ID NO: 351–353; 

(i) hvori det første Fc-polypeptidet omfatter sekvensen ifølge et hvilket som 

helst av SEQ ID NO: 175, 176 og 284; og det andre Fc-polypeptidet omfatter 

sekvensen ifølge et hvilket som helst av SEQ ID NO: 351–353; 

(j) hvori det første Fc-polypeptidet omfatter sekvensen ifølge et hvilket som 

helst av SEQ ID NO: 127, 128 og 256; og det andre Fc-polypeptidet omfatter 

sekvensen ifølge et hvilket som helst av SEQ ID NO: 351–353; 

(k) hvori: 

(i) det første Fc-polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 134 og det 

andre Fc-polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 355; eller 

(ii) det første Fc-polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 134 og det 

andre Fc-polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 356; eller 

(iii) det første Fc-polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 260; og 

det andre Fc-polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 355; eller 

(iv) det første Fc-polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 260; og 

det andre Fc-polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 356; eller 

(v) det første Fc-polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 140 og 

det andre Fc-polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 352; eller 

(vi) det første Fc-polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 140; og 

det andre Fc-polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 353; eller 
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(vii) det første Fc-polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 263 og 

det andre Fc-polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 352; eller 

(viii) det første Fc-polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 263; og 

det andre Fc-polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 353; 

(l) hvori: 

(i) det første Fc-polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 146 og det 

andre Fc-polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 355; eller 

(ii) det første Fc-polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 146 og det 

andre Fc-polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 356; eller 

(iii) det første Fc-polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 267 og 

det andre Fc-polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 355; eller 

(iv) det første Fc-polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 267; og 

det andre Fc-polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 356; eller 

(v) det første Fc-polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 152 og 

det andre Fc-polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 352; eller 

(vi) det første Fc-polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 152 og 

det andre Fc-polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 353; eller 

(vii) det første Fc-polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 270 og 

det andre Fc-polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 352; eller 

(viii) det første Fc-polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 270; og 

det andre Fc-polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 353; 

(m) hvori: 

(i) det første Fc-polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 233 og det 

andre Fc-polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 355; eller 

(ii) det første Fc-polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 233 og det 

andre Fc-polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 356; eller 

(iii) det første Fc-polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 309 og 

det andre Fc-polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 355; eller 

(iv) det første Fc-polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 309 og 

det andre Fc-polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 356; eller 

(v) det første Fc-polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 239 og 

det andre Fc-polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 352; eller 

(vi) det første Fc-polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 239 og 

det andre Fc-polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 353; eller 
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(vii) det første Fc-polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 312 og 

det andre Fc-polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 352; eller 

(viii) det første Fc-polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 312 og 

det andre Fc-polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 353; 

(n) hvori: 

(i) det første Fc-polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 170 og det 

andre Fc-polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 355; eller 

(ii) det første Fc-polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 170 og det 

andre Fc-polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 356; eller 

(iii) det første Fc-polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 281 og 

det andre Fc-polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 355; eller 

(iv) det første Fc-polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 281 og 

det andre Fc-polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 356; eller 

(v) det første Fc-polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 176 og 

det andre Fc-polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 352; eller 

(vi) det første Fc-polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 176 og 

det andre Fc-polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 353; eller 

(vii) det første Fc-polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 284 og 

det andre Fc-polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 352; eller 

(viii) det første Fc-polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 284; og 

det andre Fc-polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 353; 

(o) hvori: 

(i) det første Fc-polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 122 og det 

andre Fc-polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 355; eller 

(ii) det første Fc-polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 122 og det 

andre Fc-polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 356; eller 

(iii) det første Fc-polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 253 og 

det andre Fc-polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 355; eller 

(iv) det første Fc-polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 253 og 

det andre Fc-polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 356; eller 

(v) det første Fc-polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 128 og 

det andre Fc-polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 352; eller 

(vi) det første Fc-polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 128 og 

det andre Fc-polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 353; eller 
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(vii) det første Fc-polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 256 og 

det andre Fc-polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 352; eller 

(viii) det første Fc-polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 256; og 

det andre Fc-polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 353; 

(p) hvori det første Fc-polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 347 

og det andre Fc-polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 350; eller 

(q) hvori det første Fc-polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 348 

og det andre Fc-polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 349. 

  

10. Fc-polypeptiddimeren ifølge krav 7 eller 8, hvori det første Fc-polypeptidet omfatter 

sekvensen ifølge SEQ ID NO: 260, og eventuelt det andre Fc-polypeptidet omfatter 

sekvensen ifølge SEQ ID NO: 356. 

  

11. Fc-polypeptiddimeren ifølge krav 7 eller 8, hvori det første Fc-polypeptidet omfatter 

sekvensen ifølge SEQ ID NO: 134, og eventuelt det andre Fc-polypeptidet omfatter 

sekvensen ifølge SEQ ID NO: 355. 

  

12. Fc-polypeptiddimeren ifølge krav 7 eller 8, hvori det første Fc-polypeptidet omfatter 

sekvensen ifølge SEQ ID NO: 122, og eventuelt det andre Fc-polypeptidet omfatter 

sekvensen ifølge SEQ ID NO: 355. 

  

13. Fc-polypeptiddimeren ifølge krav 7 eller 8, hvori det første Fc-polypeptidet omfatter 

sekvensen ifølge SEQ ID NO: 253, og eventuelt det andre Fc-polypeptidet omfatter 

sekvensen ifølge SEQ ID NO: 356. 

  

14. Fc-polypeptiddimeren ifølge krav 7 eller 8, hvori det første Fc-polypeptidet omfatter 

sekvensen ifølge SEQ ID NO: 146, og eventuelt det andre Fc-polypeptidet omfatter 

sekvensen ifølge SEQ ID NO: 355. 

  

15. Fc-polypeptiddimeren ifølge krav 7 eller 8, hvori det første Fc-polypeptidet omfatter 

sekvensen ifølge SEQ ID NO: 267, og eventuelt det andre Fc-polypeptidet omfatter 

sekvensen ifølge SEQ ID NO: 356. 

  

NO/ep3665192



13 

 

13 

16. Fc-polypeptiddimeren ifølge krav 7, hvori dimeren er toverdig for TfR-binding; 

eventuelt hvori: 

(a) det andre Fc-polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 347 eller 

348; 

(b) det første Fc-polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 347 og 

det andre Fc-polypeptidet omfatter sekvensen ifølge SEQ ID NO: 348; og/eller 

(c) det første og det andre Fc-polypeptidet omfatter det samme TfR-

bindingssetet. 

  

17. Fc-polypeptiddimer-Fab-fusjonsprotein omfattende: 

(a) variabel region til et antistoff som er i stand til binding av et antigen, eller 

antigenbindende fragment derav; og 

(b) Fc-polypeptiddimer ifølge et hvilket som helst av kravene 7 til 16; 

eventuelt hvori: 

(a) den variable regionen til antistoffet danner en del av et Fab-domene; og/eller 

(b) den variable regionen til antistoffet omfatter to variable regioner til 

tungkjeden til et antistoff og to variable regioner til lettkjeden til et antistoff, eller 

respektive fragmenter derav. 

  

18. Polynukleotid omfattende en nukleinsyresekvens som koder for polypeptidet ifølge 

et hvilket som helst av kravene 1 til 6; eller en vektor eller en vertscelle omfattende 

polynukleotidet. 

  

19. Fremgangsmåte for fremstilling av et polypeptid som spesifikt binder til en 

transferrinreseptor, omfattende dyrking av en vertscelle under betingelser der 

polypeptidet kodet av polynukleotidet ifølge krav 18 uttrykkes. 

  

20. Farmasøytisk sammensetning omfattende: polypeptidet ifølge et hvilket som helst 

av kravene 1 til 6, Fc-polypeptiddimeren ifølge et hvilket som helst av kravene 7 til 16, 

eller Fc-polypeptiddimer-Fab-fusjonsproteinet ifølge krav 17; og en farmasøytisk 

akseptabel bærer. 

  

21. Sammensetning omfattende polypeptidet ifølge et hvilket som helst av kravene 1 

til 6, Fc-polypeptiddimeren ifølge et hvilket som helst av kravene 7 til 16, eller  
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Fc-polypeptiddimer-Fab-fusjonsproteinet ifølge krav 17, for anvendelse i en 

fremgangsmåte for transcytose av en sammensetning over et endotel, 

fremgangsmåten omfattende å bringe endotelet i kontakt med sammensetningen; 

eventuelt hvori endotelet er blod-hjerne-barrieren (BBB). 
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