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Patentkrav

1. Nukleinsyremolekyl omfattende i 5' — 3'-transkripsjonsretningen:

(a) en promotor;

(b) en transkriberbar nukleinsyresekvens omfattende en nukleinsyresekvens som koder
for et peptid eller protein; og

(c) en nukleinsyresekvens som, nér transkribert under kontrollen av promotoren (a),
koder for en 3'-ikke-translatert region i transkriptet,

den 3'-ikke-translaterte regionen omfattende en kombinasjon av en nukleinsyresekvens
av den 3'-ikke-translaterte regionen av aminoterminal splittelsesforsterker (AES) og en
nukleinsyresekvens av det ikke-kodende RNA-et fra mitokondrielt kodede 12S RNA (MT-
RNR1),

hvori nukleinsyresekvensen til den 3'-ikke-translaterte regionen av AES omfatter eller
bestdr av en nukleinsyresekvens valgt fra gruppen som bestér av SEQ ID NO: 86 til 89 eller en
nukleinsyresekvens som er minst 90 % identisk med en nukleinsyresekvens valgt fra gruppen
som bestér av SEQ ID NO: 86 til 89, og

hvori nukleinsyresekvensen til det ikke-kodende RNA-et av MT-RNR1 omfatter eller
bestdr av en nukleinsyresekvens valgt fra gruppen som bestér av SEQ ID NO: 105 til 121 eller
en nukleinsyresekvens som er minst 90 % identisk med en nukleinsyresekvens valgt fra

gruppen som bestdr av SEQ ID NO: 105 til 121.

2. Nukleinsyremolekylet ifolge krav 1, hvori nukleinsyresekvensen til den 3'-ikke-
translaterte regionen av AES omfatter eller bestar av nukleinsyresekvensen til SEQ ID NO: 86
eller en nukleinsyresekvens som er minst 90 % identisk med nukleinsyresekvensen til SEQ ID

NO: 86.

3. Nukleinsyremolekylet ifolge krav 1 eller 2, hvori nukleinsyresekvensen til det ikke-
kodende RNA-et av MT-RNR1 omfatter eller bestar av nukleinsyresekvensen til SEQ ID NO:
115 eller en nukleinsyresekvens som er minst 90 % identisk med nukleinsyresekvensen til SEQ

ID NO: 115.

4. Nukleinsyremolekylet ifolge et hvilket som helst av kravene 1 til 3, hvori
nukleinsyresekvensen til den 3'-ikke-translaterte regionen av AES er lokalisert 5' 1 forhold til

nukleinsyresekvensen til det ikke-kodende RNA-et til MT-RNRI.
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5. Nukleinsyremolekylet ifelge et hvilket som helst av kravene 1 til 4, hvori den 3'-ikke-
translaterte regionen omfattende en kombinasjon av nukleinsyresekvensen til den 3'-ikke-
translaterte regionen av AES og nukleinsyresekvensen til det ikke- kodende RNA-et til MT-
RNRI1 omfatter eller bestar av nukleinsyresekvensen til SEQ ID NO: 174 eller en
nukleinsyresekvens som er minst 90 % identisk med nukleinsyresekvensen til SEQ ID NO:

174.

6. Nukleinsyremolekylet ifolge et hvilket som helst av kravene 1 til 5, videre omfattende
(d) en nukleinsyresekvens som, nér transkribert under kontrollen av promotoren (a), koder for
en nukleinsyresekvens som er en polyadenylsekvens, hvori eventuelt polyadenylsekvensen
omfatter i polyadenylsekvensen en sekvens av ett eller flere pdfelgende nukleotider som

inneholder andre nukleotider enn A-nukleotider.

7. Nukleinsyremolekylet ifelge krav 6, som har ett eller flere av de felgende trekkene:

(1) polyadenylsekvensen omfatter minst 20 A-nukleotider, fortrinnsvis minst 40, minst
80, minst 100 eller minst 120 A-nukleotider, fortrinnsvis pafelgende A-nukleotider;

(i1) sekvensen av ett eller flere pafelgende nukleotider som inneholder andre
nukleotider enn A-nukleotider er en sekvens av 2 eller flere pafelgende nukleotider, hvori det
forste og det siste nukleotidet i sekvensen av 2 eller flere pafelgende nukleotider er et annet
nukleotid enn et A-nukleotid;

(111) polyadenylsekvensen omfatter minst 80 nukleotider, fortrinnsvis minst 90 eller 100
nukleotider;

(iv) sekvensen av ett eller flere pifelgende nukleotider som inneholder andre
nukleotider enn A-nukleotider er lokalisert i en region fra posisjon 21 til posisjon 80,
fortrinnsvis fra posisjon 21 til posisjon 60, mer foretrukket fra posisjon 31 til posisjon 50 av
polyadenylsekvensen;

(v) sekvensen av ett eller flere pafelgende nukleotider som inneholder andre
nukleotider enn A-nukleotider innledes med minst 20 A-rester i polyadenylsekvensen og/eller
etterfolges av minst 20 A-rester 1 polyadenylsekvensen;

(vi) sekvensen av ett eller flere pafelgende nukleotider som inneholder andre
nukleotider enn A-nukleotider har en lengde pa minst 3, minst 4, minst 5, minst 6, minst 8,
fortrinnsvis minst 10, mer foretrukket minst 15 nukleotider;

(vii) sekvensen av ett eller flere pafelgende nukleotider som inneholder andre

nukleotider enn A-nukleotider har en lengde pé hoyst 50, fortrinnsvis hayst 30, mer foretrukket
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hoyst 20 nukleotider;

(viii) sekvensen av ett eller flere pafelgende nukleotider som inneholder andre
nukleotider enn A-nukleotider omfatter ikke mer enn 3, fortrinnsvis ikke mer enn 2,
fortrinnsvis ingen pafelgende A-rester;

(ix) 1 transkriptet er polyadenylsekvensen lokalisert 1 3'-enden;

(x) 1 transkriptet er polyadenylsekvensen en umaskert polyadenylsekvens.

8. Nukleinsyremolekylet ifolge et hvilket som helst av kravene 1 til 7, hvori peptidet eller
proteinet er et sykdomsassosiert antigen, hvori, fortrinnsvis, det sykdomsassosierte antigenet er
valgt fra gruppen som bestar av et tumorassosiert antigen, et viralt antigen og et bakterielt
antigen, hvori det tumorassosierte antigenet fortrinnsvis ikke uttrykkes i normale vev eller

muteres 1 tumorceller.

9. RNA som kan oppnés ved transkripsjon, fortrinnsvis in vitro transkripsjon, ved

anvendelse av et nukleinsyremolekyl ifolge et hvilket som helst av kravene 1 til 8 som en mal.

10. RNA omfattende i 5' — 3'-retningen:

(a) en 5'-ikke-translatert region;

(b) en nukleinsyresekvens som koder for et peptid eller protein; og

(c) en 3'-ikke-translatert region, den 3'-ikke-translaterte regionen omfattende en
kombinasjon av en nukleinsyresekvens av den 3'-ikke-translaterte regionen av aminoterminal
splittelsesforsterker (AES) og en nukleinsyresekvens av det ikke-kodende RNA-et av
mitokondrialt kodet 12S RNA (MT-RNR1), hvori nukleinsyresekvensen til den 3'-ikke-
translaterte regionen av AES omfatter eller bestar av en nukleinsyresekvens valgt fra gruppen
som bestar av SEQ ID NO: 86 til 89 eller en nukleinsyresekvens som er minst 90 % identisk
med en nukleinsyresekvens valgt fra gruppen som bestar av SEQ ID NO: 86 til 89, og

hvori nukleinsyresekvensen til det ikke-kodende RNA-et av MT-RNR1 omfatter eller
bestar av en nukleinsyresekvens valgt fra gruppen som bestdr av SEQ ID NO: 105 til 121 eller
en nukleinsyresekvens som er minst 90 % identisk med en nukleinsyresekvens valgt fra

gruppen som bestar av SEQ ID NO: 105 til 121.

11.  RNA-et ifolge krav 10, videre omfattende (d) en nukleinsyresekvens som er en
polyadenylsekvens, hvori, eventuelt, polyadenylsekvensen omfatter i polyadenylsekvensen en

sekvens av ett eller flere pafelgende nukleotider som inneholder andre nukleotider enn A-
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nukleotider, hvori, fortrinnsvis nukleinsyresekvensen (d) er lokalisert ved 3'-enden av RNA-et.

12.  RNA-et ifolge krav 10 eller 11, videre omfattende (e) en 5'-hette eller 5'-hetteanalog.

13. RNA-et ifolge et hvilket som helst av kravene 10 til 12, hvori peptidet eller proteinet er
et sykdomsassosiert antigen, hvori, fortrinnsvis, det sykdomsassosierte antigenet er valgt fra
gruppen som bestar av et tumorassosiert antigen, et viralt antigen og et bakterielt antigen,
hvori, fortrinnsvis, det tumorassosierte antigenet ikke uttrykkes i normale vev eller muteres i

tumorceller.

14.  RNA ifelge et hvilket som helst av kravene 9 til 13 for anvendelse i en fremgangsmaéte
for 4 transfektere en vertscelle, hvori vertscellen fortrinnsvis er en antigenpresenterende celle,

serlig en dendrittcelle, en monocytt eller en makrofag.

15.  RNA ifolge et hvilket som helst av kravene 9 til 13 for anvendelse i en

vaksinasjonsfremgangsmate.
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