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Patentkrav

1. Sammensetning, omfattende en fgrste og andre sialidase,

hvori den fgrste sialidasen er et polypeptid omfattende eller som bestdr av en
aminosyresekvens ifglge SEQ ID NO: 2; og

hvori den andre sialidasen er et polypeptid omfattende eller som bestdr av en
aminosyresekvens ifglge SEQ ID NO: 5; og

hvori sammensetningen i tillegg omfatter en O-glykosidase omfattende eller som bestar
av en aminosyresekvens ifglge SEQ ID NO: 9,

eventuelt hvori den fgrste og/eller den andre sialidasen inkluderer et ytterligere metionin
ved N-enden og/eller et histidinmerke ved C-enden, merket kan vare forbundet med C-

enden med et bindeledd.

2. Sammensetningen ifglge krav 1, som er i stand til 8 hydrolysere >90 % av sialiske
bindinger i et glykoprotein, fortrinnsvis et glykoprotein i dets opprinnelige, ikke-

denaturerte tilstand.

3. Sammensetningen ifglge krav 1 eller 2, som omfatter sialidasen som bestdr av
aminosyresekvensen ifslge SEQ ID NO: 3 og sialidasen som bestar av

aminosyresekvensen ifglge SEQ ID NO: 6, fortrinnsvis i forholdet 1:1.

4. Sammensetningen ifglge et hvilket som helst av de foregaende kravene, hvori den

fagrste sialidasen og/eller den andre sialidasen er til stede i sveert renset eller isolert form.

5. Sammensetningen ifglge et hvilket som helst av de foregdende kravene, hvori ikke
mer enn to polypeptider i sammensetningen er sialidaser oppnddd fra Akkermansia

muciniphila.

6. Sammensetningen ifglge et hvilket som helst av de foregdende kravene, som i
tilegg omfatter en O-glykoproteinspesifikk endoprotease, eventuelt hvori O-glykosidasen
og/eller den O-glykoproteinspesifikke endoproteasen er til stede i sveert renset eller isolert

form.

7. Sammensetningen ifglge et hvilket som helst av de foregdende kravene, hvori O-

glykosidasen bestar av aminosyresekvensen ifglge SEQ ID NO: 10.

8. Sammensetningen ifglge krav 6 eller 7, hvori den O-glykoproteinspesifikke

endoproteasen er en O-glykoproteinspesifikk endoprotease valgt fra:
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a. et polypeptid omfattende eller som bestdr av en aminosyresekvens ifslge SEQ ID NO:
11;

b. et polypeptid omfattende eller som bestar av en aminosyresekvens som er minst 85 %
identisk med aminosyresekvensen ifglge SEQ ID NO: 11 eller

c. et polypeptid omfattende eller som bestar av en aminosyresekvens som er et fragment
av sekvensen ifglge SEQ ID NO: 11 eller et fragment av en sekvens som er 85 % identisk
med aminosyresekvensen ifglge SEQ ID NO: 11;

eventuelt hvori den O-glykoproteinspesifikke endoproteasen bestar av

aminosyresekvensen ifglge SEQ ID NO: 12.

9. Fremgangsmate for & modifisere et glykoprotein omfattende & bringe en prgve som
inneholder glykoproteinet i kontakt med en sammensetning ifglge et hvilket som helst av

de foregdende kravene, eventuelt hvori de resulterende produktene analyseres.

10. Fremgangsmaten ifglge krav 9, hvori de resulterende produktene analyseres, og
hvori analysen inkluderer separasjonen og/eller deteksjonen og/eller isoleringen av
produktene ved hjelp av en hvilken som helst egnet mate, som inkluderer SDS-PAGE,

HPLC, lektinblotting, ELISA eller massespektrometri.

11. Fremgangsmate ifglge krav 9 eller 10, hvori sammensetningen er som definert i et
hvilket som helst av kravene 1 til 4, og hvori fremgangsmaten omfatter @ bringe prgven i
kontakt med en O-glykoproteinspesifikk endoprotease samtidig, far eller etter at

glykoproteinet er brakt i kontakt med sammensetningen.

12. Fremgangsmate ifslge krav 9, hvori sammensetningen i tillegg omfatter en O-
glykoproteinspesifikk endoprotease, hvori den O-glykoproteinspesifikke endoproteasen

eventuelt er som definert i krav 8.
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