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PATENTKRAV

1. Bispesifikt antistoff omfattende minst to bindingsdomener, hvori et forste
bindingsdomene binder seg til en forste reseptor av tumornekrosefaktor-(TNF)-superfamilien og
et andre bindingsdomene binder seg til en andre reseptor i TNF-superfamilien,

hvori det forste bindingsdomenet som binder seg til CD40 omfatter

(a) den tungkjedekomplementaritetsbestemmende  regionen @ HCDR1 som  har
aminosyresekvensen ifglge SEQ ID NO: 2323; HCDR2 som har aminosyresekvensen ifolge
SEQ ID NO: 2324 og HCDR3 som har aminosyresekvensen ifelge SEQ ID NO: 2325, og

den lettkjedekomplementaritetsbestemmende regionen LCDR1 som har aminosyresekvensen
ifelge SEQ ID NO: 2326, LCDR2 som har aminosyresekvensen ifelge SEQ ID NO: 2327 og
LCDR3 som har aminosyresekvensen ifelge SEQ ID NO: 2328; eller

(b) det tungkjedevariable domenet (VH) som har aminosyresekvensen ifelge SEQ ID NO: 2321
og det lettkjedevariable domenet (VL) som har aminosyresekvensen ifelge SEQ ID NO: 2322,
og hvori

det andre bindingsdomenet som binder til 4-1BB (CD137) omfatter

(@) den tungkjedekomplementaritetsbestemmende  regionen @ HCDRI1  som  har
aminosyresekvensen ifelge SEQ ID NO: 2297, HCDR2 som har aminosyresekvensen ifolge
SEQ ID NO: 2298 og HCDR3 som har aminosyresekvensen ifalge SEQ ID NO: 2299, og

den lettkjedekomplementaritetsbestemmende regionen LCDR1 som har aminosyresekvensen
ifelge SEQ ID NO: 2300, LCDR2 som har aminosyresekvensen ifelge SEQ ID NO: 2301 og
LCDR3 som har aminosyresekvensen ifelge SEQ ID NO: 2302;

(b) det tungkjedevariable domenet (VH) som har aminosyresekvensen ifolge SEQ ID NO: 2241
og det lettkjedevariable domenet (VL) som har aminosyresekvensen ifelge SEQ ID NO: 2242;
(c) den tungkjedekomplementaritetsbestemmende  regionen @ HCDRI1  som  har
aminosyresekvensen ifelge SEQ ID NO: 2255, HCDR2 som har aminosyresekvensen ifelge
SEQ ID NO: 2256 og HCDR3 som har aminosyresekvensen ifalge SEQ ID NO: 2257, og

den lettkjedekomplementaritetsbestemmende regionen LCDR1 som har aminosyresekvensen
ifelge SEQ ID NO: 2258, LCDR2 som har aminosyresekvensen ifelge SEQ ID NO: 2259 og
LCDR3 som har aminosyresekvensen ifelge SEQ ID NO: 2260;

(d) det tungkjedevariable domenet (VH) som har aminosyresekvensen ifalge SEQ ID NO: 2227
og det lettkjedevariable domenet (VL) som har aminosyresekvensen ifelge SEQ ID NO: 2228;
(¢) den tungkjedekomplementaritetsbestemmende  regionen @ HCDRI1  som  har

aminosyresekvensen ifelge SEQ ID NO: 2315, HCDR2 som har aminosyresekvensen ifelge
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SEQ ID NO: 2316 og HCDR3 som har aminosyresekvensen ifelge SEQ ID NO: 2317, og den
lettkjedekomplementaritetsbestemmende regionen LCDR1 som har aminosyresekvensen ifolge
SEQ ID NO: 2318, LCDR2 som har aminosyresekvensen ifelge SEQ ID NO: 2319 og LCDR3
som har aminosyresekvensen ifelge SEQ ID NO: 2320; eller

(f) det tungkjedevariable domenet (VH) som har aminosyresekvensen ifelge SEQ ID NO: 2247
og det lettkjedevariable domenet (VL) som har aminosyresekvensen ifelge SEQ ID NO: 2248.

2. Det bispesifikke antistoffet ifolge krav 1, som er i formatet av et antistoff av full lengde.

3. Det bispesifikke antistoffet ifolge kravene 1 eller 2, omfattende ett eller flere konstante
tungkjededomener av et immunglobulin og/eller lettkjedekonstante domener av et

immunglobulin.

4. Nukleinsyremolekyl som koder for et bispesifikt antistoff ifelge et hvilket som helst av

kravene 1 til 3, hvori fortrinnsvis nukleinsyremolekylet er inneholdt i en vektor.

5. Celle omfattende et nukleinsyremolekyl ifelge krav 4.

6. Farmaseytisk sammensetning omfattende, som et aktivt middel, et bispesifikt antistoff
ifolge et hvilket som helst av kravene 1 til 3, et nukleinsyremolekyl ifolge krav 4, eller en celle

ifolge krav 5.

7. Den farmaseytiske sammensetningen ifelge krav 6, videre omfattende en farmaseytisk

akseptabel barer og/eller eksipiens.

8. Sett omfattende et bispesifikt antistoff ifelge et hvilket som helst av kravene 1 til 3, et
nukleinsyremolekyl ifelge krav 4, en celle ifolge krav 5, eller en farmaseytisk sammensetning

ifolge krav 6 eller 7.

9. Bispesifikt antistoff ifelge et hvilket som helst av kravene 1 til 3, et nukleinsyremolekyl
ifolge krav 4, en celle ifolge krav 5, eller en farmaseytisk sammensetning ifelge krav 6 eller 7

for anvendelse som et medikament.
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10.  Bispesifikt antistoff ifolge et hvilket som helst av kravene 1 til 3, et nukleinsyremolekyl
ifolge krav 4, en celle ifolge krav 5, eller en farmaseytisk sammensetning ifelge krav 6 eller 7
for anvendelse i behandlingen av en sykdom valgt fra gruppen som bestdr av kreft,
infeksjonssykdommer, betennelsessykdommer, stoffskiftesykdommer, autoimmune lidelser og

transplantatavstetninger.
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