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Patentkrav

1. In vitro- eller ex vivo-fremgangsmate for malretting av et polynukleotid,
omfattende: & bringe en prgve som kan omfatte polynukleotidet i kontakt med et CRISPR-
Cas-kompleks omfattende (a) et type V Cas-protein omfattende et RuvC-nukleasedomene,
men ikke omfattende et HNH-domene og (b) en konstruert guide som er i stand til a
dirigere sekvensspesifikk binding av komplekset til en malsekvens av polynukleotidet, og

derved malrette eller detektere polynukleotidet.

2. Fremgangsmate for malretting av et polynukleotid, omfattende: & bringe en prgve
som kan omfatte polynukleotidet i kontakt med et CRISPR-Cas-kompleks omfattende (a)
et type V Cas-protein omfattende et RuvC-nukleasedomene, men ikke omfattende et HNH-
domene og (b) en konstruert guide som er i stand til & dirigere sekvensspesifikk binding
av komplekset til en malsekvens av polynukleotidet, for derved & malrette polynukleotidet,
hvori fremgangsmaten ikke er en fremgangsmate for & modifisere den genetiske

identiteten til kimlinjen til mennesker.

3. Fremgangsmaten ifglge et hvilket som helst av de foregdende kravene, hvori et

genprodukt modifiseres eller mengden eller ekspresjonen av et genprodukt modifiseres.

4. Fremgangsmaten ifglge et hvilket som helst av de foregaende kravene, videre

omfattende a detektere binding av komplekset til malsekvensen.

5. Fremgangsmaten ifglge et hvilket som helst foregdende krav, hvori Cas-proteinet

er assosiert med ett eller flere funksjonelle domener eller omfatter minst én mutasjon.
6. Fremgangsmaten ifglge et hvilket som helst foregdende krav, videre omfattende
innforing av tradbrudd, setespesifikk gen-knockout, setespesifikk baseredigering eller

setespesifikk genomredigering.

7. Fremgangsmaten ifglge et hvilket som helst foregdende krav, hvori malsekvensen
er RNA.

8. Fremgangsmaten ifglge et hvilket som helst foregdende krav, hvori malsekvensen
er DNA.

9. Fremgangsmaten ifglge krav 7 eller 8, hvori malsekvensen er sykdomsassosiert.
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10. Sammensetning omfattende: et type V Cas-protein omfattende et RuvC-
nukleasedomene, men ikke omfattende et HNH-domene eller et polynukleotid som koder
for proteinet, og et konstruert guide-RNA som er i stand til & danne et CRISPR-Cas-
kompleks med Cas-proteinet og dirigere sekvensspesifikk binding av CRISPR-Cas-

komplekset til en malsekvens eller et polynukleotid som koder for guide-RNA-et.

11. Sammensetningen ifglge krav 10, hvori Cas-proteinet er assosiert med ett eller

flere funksjonelle domener eller minst én mutasjon, og for anvendelse i en eukaryot celle.

12. In vitro- eller ex vivo-fremgangsmate for malretting av et polynukleotid,
omfattende: & bringe en prove som kan omfatte polynukleotidet i kontakt med
sammensetningen ifglge krav 10, hvori det konstruerte guide-RNA-et er i stand til & danne
et CRISPR-Cas-kompleks med Cas-proteinet og dirigere sekvensspesifikk binding av

CRISPR-Cas-komplekset til en malsekvens av polynukleotidet.

13. Fremgangsmate for malretting av et polynukleotid, omfattende: & bringe en prove
som kan omfatte polynukleotidet i kontakt med sammensetningen ifglge krav 10, hvori
det konstruerte guide-RNA-et er i stand til 8 danne et CRISPR-Cas-kompleks med Cas-
proteinet og dirigere sekvensspesifikk binding av CRISPR-Cas-komplekset til en
malsekvens av polynukleotidet, hvori fremgangsmaten ikke er en fremgangsmate for a

modifisere den genetiske identiteten til kimlinjen til mennesker.
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