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Patentkrav  

 

1. Datamaskinimplementert fremgangsmåte for overføringen av genomiske data 

som multipleksede datastrømmer, omfattende: 

en datastruktur (481) for genomisk datasettliste for å tilveiebringe en liste over 5 

alle genomiske datasett (482-483), der de geonomiske datasettene omfatter 

genomiske data tilgjengelig i genomiske strømmer (484); 

en datastruktur for genomisk tilordningstabell (485) for å tilveiebringe 

identifikatoren for hver strøm av de geonomiske dataene assosiert med hvert 

genomiske datasett (482-483); 10 

hvori de genomiske datasettene er delt inn i direkte tilgjengelige tilgangsenheter 

(486); 

hvori de genomiske strømmene (484) omfatter kodede, innrettede avlesninger 

organisert i flere lag av homogene datadeskriptorer som entydig representerer 

genomsekvensavlesninger, 15 

hvori det i ett lag lagres tilordningsposisjonen til den første avlesningen av hver 

tilgangsenhet som absolutt posisjon i forhold til referansegenomet, og 

alle de andre posisjonene uttrykkes som en forskjell i forhold til den forrige 

posisjonen og lagres i et spesifikt lag; 

der fremgangsmåten ytterligere omfatter: 20 

komprimeringen av lagene av homogene datadeskriptorer og overføringen av 

datastrømmene. 

  

2. Fremgangsmåten ifølge krav 1, ytterligere omfattende en referanse-ID-

tilordningstabell (487) for å tilveiebringe tilordningen mellom de numeriske 25 

identifikatorene for referansesekvensene inneholdt i en blokkoverskrift (291) for 

tilgangsenhetene (486) og referanseidentifikatorene inneholdt i hovedoverskriften 

(488) for strømmen. 

  

3. Fremgangsmåten ifølge krav 1, hvori tilgangsenhetene er delt inn i blokker 30 

(489). 

  

4. Fremgangsmåten ifølge krav 3, hvori blokkene er delt inn i pakker (4810). 
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5. Fremgangsmåten ifølge hvilke som helst av de foregående kravene, hvori den 

genomiske datasettlisten omfatter informasjon for å identifisere strømmen 

assosiert med hvert genomiske datasett og for å multiplekses i den multipleksede 

strømmen. 

  5 

6. Fremgangsmåten ifølge hvilke som helst av kravene 1-4, hvori den genomiske 

datasettilordningstabellen omfatter informasjon for å identifisere 

korrespondansepunktene og relevante avhengigheter blant de forskjellige 

multipleksede strømmene. 

  10 

7. Fremgangsmåten ifølge krav 6, hvori de forskjellige multipleksede strømmene 

omfatter: den genomiske sekvensen, den genomiske referansesekvensen og 

metadata. 

  

8. Fremgangsmåten ifølge krav 1, hvori den genomiske datasettilordningstabellen 15 

overføres i en enkelt pakke etterfølgende den genomiske datasettlisten; der 

foretrukket den genomiske datasettilordningstabellen periodisk overføres på nytt 

eller oppdateres for å oppdatere korrespondansepunktene og de relevante 

avhengighetene i de strømmede dataene. 

  20 

9. Fremgangsmåten ifølge krav 1, hvori den genomiske datalisten (481) sendes 

som nyttelast av en enkelt transportpakke; der foretrukket den genomiske 

datalisten overføres periodisk for å muliggjøre direkte tilgang til strømmen. 

  

10. Anordning for overføringen av multipleksede genomiske data omfattende 25 

middel som er konfigurert for å gjennomføre fremgangsmåten ifølge hvilke som 

helst av kravene 1-9. 

  

11. Datamaskinlesbart registreringsmedium som har registrert et program derpå, 

omfattende instruksjonssett for utføring av fremgangsmåten ifølge hvilke som 30 

helst av kravene 1-9, når programmet utføres på et databehandlingssystem. 

  

12. Fremgangsmåten ifølge hvilke som helst av kravene 1-9, hvori data 

organiseres for å danne et filformat. 
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13. Anordning for mottak av genomiske data omfattende middel for å ekstrahere 

tilgangsenheter omfattende genomiske data fra et sett datastrømmer, der 

strømmene overføres ifølge fremgangsmåten ifølge hvilke som helst av kravene 

1-9. 5 

  

14. System for overføringen av multipleksede genomiske data omfattende en 

anordning for overføring, og en mottaksanordning ifølge krav 10 og 13. 
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