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Patentkrav
1. Amylinanalog som er en forbindelse med formelen:
R-Z-R2?

hvori

R er hydrogen, Cis-acyl, benzoyl eller Cis-alkyl eller en
halveringstidsforlengende enhet M, hvori M eventuelt er linket til Z via en
linkerenhet L;

R? er OH eller NHR3, hvori R3? er hydrogen eller Ci-3-alkyl; og

Z er en aminosyresekvens med formel I:

X1-X2-X3-X4-X5-X6-X7-Ala-Thr-X10-Arg-Leu-Ala-X14-Phe-Leu-
X17-Arg-X19-X20-Phe-Gly(Me)-Ala-Ile(Me)-X27-Ser-Ser-Thr-Glu-X32-Gly-Ser-
X35-Thr-X37 (D)

hvori

X1 er valgt fra gruppen bestdende av Arg, Lys og Glu;

X3 er valgt fra gruppen bestdende av Gly, GIn og Pro;

X4 er valgt fra gruppen bestdende av Thr og Glu;

X5 er valgt fra gruppen bestdende av Ala og Leu;

X6 er valgt fra gruppen best3ende av Thr og Ser;

X10 er valgt fra gruppen bestdende av Glu og GIn;

X14 er valgt fra gruppen bestdende av Aad, His, Asp, Asn og Arg;

X17 er valgt fra gruppen bestdende av GIn, His og Thr;

X19-X20 er valgt fra Ser-Ser, Thr-Thr, Ala-Thr, Ala-Ala, Gly-Thr, Gly-Gly, og
Ala-Asn eller er fravaerende;

X27 er valgt fra gruppen bestdende av Leu og Pro;

X32 er valgt fra gruppen bestdende av Val og Thr;

X35 er valgt fra gruppen bestdende av Asn og Ser;

X37 er valgt fra gruppen bestdende av Hyp og Pro; og

X2 og X7 er aminosyrerester hvis sidekjeder sammen danner en laktambro,
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hvori:

X2 er Asp og X7 er Lys;

X2 er Asp og X7 er Orn;

X2 er Asp og X7 er Dab;

X2 er Asp og X7 er hLys;

X2 er Dap og X7 er Aad;

X2 er Glu og X7 er Dab; eller
X2 er Dab og X7 er Glu;

eller et farmasgytisk akseptabelt salt eller solvat derav.

2. Amylinanalog eller farmasgytisk akseptabelt salt ifglge krav 1, hvori:
(i) X1 er valgt fra Arg og Lys;

(ii) X3 er Gly, X4 er Thr, X5 er Ala, og/eller X6 er Thr;

(iii) X3 er Gly, X4 er Thr, X5 er Ala, og X6 er Thr;

(iv) X14 er valgt fra His, Asp og Aad;

(v) X17 er GIn;

(vi) X19-X20 er valgt fra Ser-Ser og Thr-Thr, eller er fraveerende; og/eller
(vii) X32 er Val, X35 er Asn og/eller X37 er Hyp.

3. Amylinanalog eller farmasgytisk akseptabelt salt ifglge krav 1, hvori Z er en

aminosyresekvens med formel II:

X1-X2-Gly-Thr-Ala-Thr-X7-Ala-Thr-X10-Arg-Leu-Ala-X14-Phe-
Leu-GIn-Arg-X19-X20-Phe-Gly(Me)-Ala-Ile(Me)-X27-Ser-Ser-Thr-Glu-Val-Gly-
Ser-Asn-Thr-Hyp (II)

hvori

X1 er valgt fra Arg og Lys;

X10 er valgt fra gruppen bestdende av Glu og GIn;

X14 er valgt fra gruppen bestdende av Aad, Asp og His;
X19-X20 er valgt fra Ser-Ser, og Thr-Thr eller er fraveaerende;
X27 er valgt fra gruppen bestdende av Leu og Pro; og

X2 og X7 er aminosyrerester hvis sidekjeder sammen danner en laktambro, hvori:
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X2 er Asp og X7 er Lys;

X2 er Asp og X7 er Orn;

X2 er Asp og X7 er Dab;

X2 er Asp og X7 er hLys;

X2 er Dap og X7 er Aad;

X2 er Glu og X7 er Dab; eller
X2 er Dab og X7 er Glu.

4. Amylinanalog eller farmasgytisk akseptabelt salt ifglge krav 3, hvori X14 er Aad,
X19-X20 er Ser-Ser, og X27 er Leu.

5. Amylinanalog eller farmasgytisk akseptabelt salt ifglge krav 1, hvori Z er en
aminosyresekvens valgt fra gruppen bestdende av:
RD()GTAT-Dab()-ATERLAHFLQRSSF-Gly(Me)-A-Ile(Me)-LSSTEVGSNT-Hyp;
RD()GTAT-Orn()-ATERLAHFLQRSSF-Gly(Me)-A-Ile(Me)-LSSTEVGSNT-Hyp;
RD()GTAT-Orn()-ATERLAHFLQRSSF-Gly(Me)-A-Ile(Me)-PSSTEVGSNT-Hyp;
RD()GTAT-Orn()-ATERLAHFLQRF-Gly(Me)-A-Ile(Me)-LSSTEVGSNT-Hyp;
RD()GTAT-Orn()-ATERLAHFLHRSSF-Gly(Me)-A-Ile(Me)-LSSTEVGSNTP;
RD()GTAT-Orn()-ATQRLAHFLQRSSF-Gly(Me)-A-Ile(Me)-LSSTEVGSNT-Hyp;
RD()GTAT-Orn()-ATQRLAHFLQRSSF-Gly(Me)-A-Ile(Me)-PSSTEVGSNT-Hyp;
RD()GTAT-Orn()-ATERLARFLQRSSF-Gly(Me)-A-Ile(Me)-LSSTEVGSNT-Hyp;
ED()GTATK()ATERLAHFLQRSSF-Gly(Me)-A-Ile(Me)-LSSTEVGSNT-Hyp;
RD()GEATK()ATERLAHFLQRSSF-Gly(Me)-A-Ile(Me)-LSSTEVGSNT-Hyp;
RD()GTLTK()ATERLAHFLQRSSF-Gly(Me)-A-Ile(Me)-LSSTEVGSNT-Hyp;
RD()GTASK()ATERLAHFLQRSSF-Gly(Me)-A-Ile(Me)-LSSTEVGSNT-Hyp;
RD()GTATK()ATQRLAHFLQRSSF-Gly(Me)-A-Ile(Me)-PSSTEVGSNT-Hyp;
RD()GTATK()ATQRLAHFLQRSSF-Gly(Me)-A-Ile(Me)-LSSTEVGSNT-Hyp;
RD()GTATK()ATERLAHFLQRSSF-Gly(Me)-A-Ile(Me)-PSSTEVGSNT-Hyp;
RD()GTATK()ATERLAHFLQRSSF-Gly(Me)-A-Ile(Me)-LSSTEVGSNT-Hyp;
RD()GTAT-hLys()-ATERLAHFLQRSSF-Gly(Me)-A-Ile(Me)-LSSTEVGSNT-Hyp;
RD()GTAT-Orn()-ATERLA-Aad-FLQRSSF-Gly(Me)-A-Ile(Me)-LSSTEVGSNT-Hyp;
RD()GTAT-Orn()-ATERLA-Aad-FLQRSSF-Gly(Me)-A-Ile(Me)-PSSTEVGSNT-Hyp;
RD()GTAT-Orn()-ATERLA-Aad-FLTRSSF-Gly(Me)-A-Ile(Me)-LSSTEVGSST-Hyp;
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RD()GTAT-Orn()-ATERLA-Aad-FLQRTTF-Gly(Me)-A-Ile(Me)-LSSTEVGSNT-Hyp;
RD()GTAT-Orn()-ATERLA-Aad-FLQRTTF-Gly(Me)-A-Ile(Me)-PSSTEVGSNT-Hyp;
RD()GTAT-Orn()-ATERLA-Aad-FLQRATF-Gly(Me)-A-Ile(Me)-LSSTEVGSNT-Hyp;
RD()GTAT-Orn()-ATERLA-Aad-FLQRAAF-Gly(Me)-A-Ile(Me)-LSSTEVGSNT-Hyp;
RD()GTAT-Orn()-ATERLA-Aad-FLQRGTF-Gly(Me)-A-Ile(Me)-LSSTEVGSNT-Hyp;
RD()QTAT-Orn()-ATERLA-Aad-FLQRGTF-Gly(Me)-A-Ile(Me)-LSSTEVGSNT-Hyp;
RD()PTATK()ATERLA-Aad-FLQRSSF-Gly(Me)-A-Ile(Me)-LSSTEVGSNT-Hyp;
ED()GTATK()ATERLA-Aad-FLQRSSF-Gly(Me)-A-Ile(Me)-PSSTEVGSNT-Hyp;
RD()GTATK()ATERLA-Aad-FLQRAAF-Gly(Me)-A-Ile(Me)-LSSTEVGSNT-Hyp;
RD()GTATK()ATERLA-Aad-FLQRGGF-Gly(Me)-A-Ile(Me)-LSSTEVGSNT-Hyp;
RD()GTATK()ATERLA-Aad-FLQRANF-Gly(Me)-A-Ile(Me)-LSSTEVGSNT-Hyp;
RD()GTATK()ATERLA-Aad-FLQRSSF-Gly(Me)-A-Ile(Me)-PSSTEVGSNT-Hyp;
RD()GTATK()ATERLA-Aad-FLQRSSF-Gly(Me)-A-Ile(Me)-LSSTEVGSNT-Hyp;
RD()GTATK()ATERLA-Aad-FLQRSSF-Gly(Me)-A-Ile(Me)-LSSTETGSNT-Hyp;
ED()GTATK()ATERLA-Aad-FLQRSSFGIy(Me)-A-Ile(Me)-LSSTEVGSNT-Hyp;
RD()GTATK()ATERLA-Aad-FLQRTTF-Gly(Me)-A-Ile(Me)-LSSTEVGSNT-Hyp;
KD()GTATK()ATQRLA-Aad-FLQRSSF-Gly(Me)-Alle(Me)-LSSTEVGSNT-Hyp;
RD()GTATK()ATQRLA-Aad-FLQRSSF-Gly(Me)-A-Ile(Me)-LSSTEVGSNT-Hyp;
RD()GTATK()ATQRLADFLQRSSF-Gly(Me)-A-Ile(Me)-LSSTEVGSNT-Hyp;
RD()GTATK()ATQRLADFLQRSSF-Gly(Me)-A-Ile(Me)-LSSTETGSNT-Hyp;
KD()GTATK()ATQRLANFLQRSSF-Gly(Me)-A-Ile(Me)-LSSTEVGSNT-Hyp;
KD()GTATK()ATQRLANFLQRSSF-Gly(Me)-A-Ile(Me)-LSSTETGSNT-Hyp;
R-Dap()-GTAT-Aad()-ATERLAHFLQRSSF-Gly(Me)-A-Ile(Me)-LSSTEVGSNT-Hyp;
R-Dab()-GTATE()ATERLAHFLQRSSF-Gly(Me)-A-Ile(Me)-LSSTEVGSNT-Hyp; og
RE()GTAT-Dab()-ATERLAHFLQRSSF-Gly(Me)-A-Ile(Me)-LSSTEVGSNT-Hyp;
hvori parenteser () angir en intramolekylaer laktambro dannet mellom sidekjedene
til restene i posisjon 2 og 7.

6. Amylinanalog eller farmasgytisk akseptabelt salt ifglge et hvilket som helst av
de foregdende kravene, hvori Rt er M eller M-L-.

7. Amylinanalog eller farmasgytisk akseptabelt salt ifglge krav 6, hvori M er en
lipofil substituent omfattende en hydrokarbonkjede som har fra 10 til 24 C-atomer,
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f.eks. fra 14 til 22 C-atomer, f.eks. fra 16 til 20 C-atomer, hvori den lipofile
substituenten eventuelt omfatter en karboksylsyregruppe i enden av
hydrokarbonkjeden, og ytterligere eventuelt hvori den lipofile substituenten er en
15-karboksy-pentadekanoyl-, 17-karboksy-heptadekanoyl- eller 19-karboksy-

nonadekanoylenhet.

8. Amylinanalog eller farmasgytisk akseptabelt salt ifglge krav 6 eller krav 7, hvori
linkeren L omfatter en rest av Gly, Pro, Ala, Val, Leu, Ile, Met, Cys, Phe, Tyr, Trp,
His, Lys, Arg, GIn, Asn, a-Glu, y-Glu, €-Lys, Asp, B-Asp, Ser, Thr, Gaba, Aib, B-Ala
(dvs. 3-aminopropanoyl), 4-aminobutanoyl, 5-aminopentanoyl, 6-
aminoheksanoyl, 7-aminoheptanoyl, 8-aminooktanoyl, 9-aminononanoyl, 10-
aminodekanoyl eller 8Ado (dvs. 8-amino-3,6-dioksaoktanoyl), f.eks. hvori L er en

rest av Glu, y-Glu, € -Lys, B-Ala, 4-aminobutanoyl, 8-aminooktanoyl eller 8Ado.

9. Amylinanalog eller farmasgytisk akseptabelt salt ifglge krav 8, hvori R1 er en
19-karboksy-nonadekanoylgruppe kovalent festet til alfaaminogruppen til en iso-

glutaminsyrelinker ([19CD]-isoGlu).

10. Amylinanalog eller farmasgytisk akseptabelt salt ifglge et hvilket som helst av

de foregdende kravene, hvori R2 er NHa.

11. Amylinanalog ifglge krav 1, som er:

[19CD]-isoGlu-RD()GTAT-Dab()-ATERLAHFLQRSSF-Gly(Me)-A- | (Forbindelse
Tle(Me)-LSSTEVGSNT-Hyp-NH2 2)

[19CD]-isoGlu-RD()GTAT-Orn()-ATERLAHFLQRSSF-Gly(Me)-A- | (Forbindelse

Ile(Me)-LSSTEVGSNT-Hyp-N H:2 3)
[19CD]-isoGlu-isoGlu-RD()GTAT-Orn()-ATERLAHFLQRSSF- (Forbindelse
Gly(Me)-A-Ile(Me)-LSSTEVGSNT-Hyp-N H2 4)

[19CD]-isoGlu-RD()GTAT-Orn()-ATERLAHFLQRSSF-Gly(Me)-A- | (Forbindelse
Ile(Me)-PSSTEVGSNT-Hyp-NH> 5)
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[19CD]-isoGlu-RD()GTAT-Orn()-ATERLAHFLQRF-Gly(Me)-A-
Ile(Me)-LSSTEVGSNT-Hyp-NH:2

[19CD]-isoGlu-RD()GTAT-Orn()-ATERLAHFLHRSSF-Gly(Me)-A-
Ile(Me)-LSSTEVGSNTP-NH:

[19CD]-isoGlu-RD()GTAT-Orn()-ATQRLAHFLQRSSF-Gly(Me)-A-
Ile(Me)-LSSTEVGSNT-Hyp-N Ha

[19CD]-isoGlu-RD()GTAT-Orn()-ATQRLAHFLQRSSF-Gly(Me)-A-
Ile(Me)-PSSTEVGSNT-Hyp-N Ha

[19CD]-isoGlu-RD()GTAT-Orn()-ATERLARFLQRSSF-Gly(Me)-A-
Ile(Me)-LSSTEVGSNT-Hyp-N Ha

[19CD]-isoGlu-ED()GTATK()ATERLAHFLQRSSF-Gly(Me)-A-
Ile(Me)-LSSTEVGSNT-Hyp-N Ha

[19CD]-isoGlu-RD()GEATK()ATERLAHFLQRSSF-Gly(Me)-A-
Ile(Me)-LSSTEVGSNT-Hyp-N Ha

[19CD]-isoGlu-RD()GTLTK()ATERLAHFLQRSSF-Gly(Me)-A-
Ile(Me)-LSSTEVGSNT-Hyp-N Ha

[19CD]-isoGlu-RD()GTASK()ATERLAHFLQRSSF-Gly(Me)-A-
Ile(Me)-LSSTEVGSNT-Hyp-N Ha

[19CD]-isoGlu-RD()GTATK()ATQRLAHFLQRSSF-Gly(Me)-A-
Ile(Me)-PSSTEVGSNT-Hyp-NHz

[19CD]-isoGlu-RD()GTATK()ATQRLAHFLQRSSF-Gly(Me)-A-
Ile(Me)-LSSTEVGSNT-Hyp-N H>2

[19CD]-isoGlu-RD()GTATK()ATERLAHFLQRSSF-Gly(Me)-A-
Ile(Me)-PSSTEVGSNT-Hyp-NH:2

[19CD]-isoGlu-RD()GTATK()ATERLAHFLQRSSF-Gly(Me)-A-
Ile(Me)-LSSTEVGSNT-Hyp-N H>

[19CD]-isoGlu-RD()GTAT-hLys()-ATERLAHFLQRSSF-Gly(Me)-A-
Ile(Me)-LSSTEVGSNT-Hyp-N H:2

(Forbindelse
6)

(Forbindelse
7)
(Forbindelse
8)
(Forbindelse
9)
(Forbindelse

10)

(Forbindelse
11)

(Forbindelse
12)

(Forbindelse
13)

(Forbindelse
14)

(Forbindelse
15)

(Forbindelse
16)

(Forbindelse
17)

(Forbindelse
18)

(Forbindelse
19)
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[19CD]-isoGlu-RD()GTAT-Orn()-ATERLA-Aad-FLQRSSF-Gly(Me)-
A-Ile(Me)-LSSTEVGSNT-Hyp-N H2

[19CD]-isoGlu-RD()GTAT-Orn()-ATERLA-Aad-FLQRSSF-Gly(Me)-
A-Ile(Me)-PSSTEVGSNT-Hyp-N H:2

[19CD]-isoGlu-RD()GTAT-Orn()-ATERLA-Aad-FLTRSSF-Gly(Me)-
A-Ile(Me)-LSSTEVGSST-Hyp-NH:

[19CD]-isoGlu-RD()GTAT-Orn()-ATERLA-Aad-FLQRTTF-Gly(Me)-
A-Ile(Me)-LSSTEVGSNT-Hyp-N Hz

[19CD]-isoGlu-RD()GTAT-Orn()-ATERLA-Aad-FLQRTTF-Gly(Me)-
A-Ile(Me)-PSSTEVGSNT-Hyp-N Hz

[19CD]-isoGlu-RD()GTAT-Orn()-ATERLA-Aad-FLQRATF-Gly(Me)-
A-Ile(Me)-LSSTEVGSNT-Hyp-N Ha

[19CD]-isoGlu-RD()GTAT-Orn()-ATERLA-Aad-FLQRAAF-Gly(Me)-
A-Ile(Me)-LSSTEVGSNT-Hyp-N H

[19CD]-isoGlu-RD()GTAT-Orn()-ATERLA-Aad-FLQRGTF-Gly(Me)-
A-Ile(Me)-LSSTEVGSNT-Hyp-N H2

[19CD]-isoGlu-RD()QTAT-Orn()-ATERLA-Aad-FLQRGTF-Gly(Me)-
A-Ile(Me)-LSSTEVGSNT-Hyp-N Hz

[19CD]-isoGlu-RD()PTATK()ATERLA-Aad-FLQRSSF-Gly(Me)-A-
Ile(Me)-LSSTEVGSNT-Hyp-N Ha

[19CD]-isoGlu-ED()GTATK()ATERLA-Aad-FLQRSSF-Gly(Me)-A-
Ile(Me)-PSSTEVGSNT-Hyp-N H:2

[19CD]-isoGlu-RD()GTATK()ATERLA-Aad-FLQRAAF-Gly(Me)-A-
Ile(Me)-LSSTEVGSNT-Hyp-N H2

[19CD]-isoGlu-RD()GTATK()ATERLA-Aad-FLQRGGF-Gly(Me)-A-
Ile(Me)-LSSTEVGSNT-Hyp-N H>

[19CD]-isoGlu-RD()GTATK()ATERLA-Aad-FLQRAN F-Gly(Me)-A-
Ile(Me)-LSSTEVGSNT-Hyp-NH:2

(Forbindelse
20)

(Forbindelse
21)

(Forbindelse
22)

(Forbindelse
23)

(Forbindelse
24)

(Forbindelse
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(Forbindelse
26)
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[19CD]-isoGlu-RD()GTATK()ATERLA-Aad-FLQRSSF-Gly(Me)-A-
Ile(Me)-PSSTEVGSNT-Hyp-NH>

[19CD]-isoGlu-RD()GTATK()ATERLA-Aad-FLQRSSF-Gly(Me)-A-
Ile(Me)-LSSTEVGSNT-Hyp-NH2

[19CD]-isoGlu-RD()GTATK()ATERLA-Aad-FLQRSSF-Gly(Me)-A-
Ile(Me)-LSSTETGSNT-Hyp-NH:>

[19CD]-isoGlu-ED()GTATK()ATERLA-Aad-FLQRSSFGly(Me)-A-
Ile(Me)-LSSTEVGSNT-Hyp-NH:

[19CD]-isoGlu-RD()GTATK()ATERLA-Aad-FLQRTTF-Gly(Me)-A-
Ile(Me)-LSSTEVGSNT-Hyp-NH:

[19CD]-isoGlu-KD()GTATK()ATQRLA-Aad-FLQRSSF-Gly(Me)-
Alle(Me)-LSSTEVGSNTHyp-NH:

[19CD]-isoGlu-RD()GTATK()ATQRLA-Aad-FLQRSSF-Gly(Me)-A-
Tle(Me)-LSSTEVGSNT-Hyp-NH:

[19CD]-isoGlu-RD()GTATK()ATQRLADFLQRSSF-Gly(Me)-A-
Ile(Me)-LSSTEVGSNT-Hyp-NH:

[19CD]-isoGlu-RD()GTATK()ATQRLADFLQRSSF-Gly(Me)-A-
Ile(Me)-LSSTETGSNT-Hyp-NH:

[19CD]-isoGlu-KD()GTATK()ATQRLANFLQRSSF-Gly(Me)-A-
Ile(Me)-LSSTEVGSNT-Hyp-NH:

[19CD]-isoGlu-KD()GTATK()ATQRLANFLQRSSF-Gly(Me)-A-
Ile(Me)-LSSTETGSNT-Hyp-NH:2

[19CD]-isoGlu-R-Dap()-GTAT-Aad()-ATERLAHFLQRSSF-Gly(Me)-

A-Ile(Me)-LSSTEVGSNT-Hyp-NH2

[19CD]-isoGlu-R-Dab()-GTATE()ATERLAHFLQRSSF-Gly(Me)-A-
Ile(Me)-LSSTEVGSNT-Hyp-NH:2

[19CD]-isoGlu-RE()GTAT-Dab()-ATERLAHFLQRSSF-Gly(Me)-A-
Ile(Me)-LSSTEVGSNT-Hyp-NH:2

(Forbindelse
34)

(Forbindelse
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(Forbindelse
36)

(Forbindelse
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(Forbindelse
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eller et farmasgytisk akseptabelt salt eller solvat derav;
hvori parenteser () angir en intramolekylaer laktambro dannet mellom sidekjedene

til restene i posisjon 2 og 7.

12. Amylinanalog ifglge krav 1, som er:
[19CD]-isoGlu-RD()GTATK()ATQRLAHFLQRSSF-Gly(Me)-A-Ile(Me)-PSSTEVGSNT-
Hyp-NHz2;

hvori parenteser () angir en intramolekylaer laktambro dannet mellom sidekjedene

til restene i posisjon 2 og 7.

13. Amylinanalog ifglge krav 1, som er:
[19CD]-isoGlu-RD()GTATK()ATQRLAHFLQRSSF-Gly(Me)-A-Ile(Me)-LSSTEVGSNT-
Hyp-NHz;

hvori parenteser () angir en intramolekylaer laktambro dannet mellom sidekjedene

til restene i posisjon 2 og 7.

14. Amylinanalog ifglge krav 1, som er:
[19CD]-isoGlu-RD()GTATK()ATERLAHFLQRSSF-Gly(Me)-A-Ile(Me)-LSSTEVGSNT-
Hyp-NHz;

hvori parenteser () angir en intramolekylaer laktambro dannet mellom sidekjedene

til restene i posisjon 2 og 7.

15. Amylinanalog ifglge krav 1, som er:
[19CD]-isoGlu-RD()GTAT-hLys()-ATERLAHFLQRSSF-Gly(Me)-A-Ile(Me)-
LSSTEVGSNT-Hyp-NHz;

hvori parenteser () angir en intramolekylaer laktambro dannet mellom sidekjedene

til restene i posisjon 2 og 7.

16. Amylinanalog ifglge krav 1, som er:
[19CD]-isoGlu-RD()GTAT-Orn()-ATERLA-Aad-FLQRSSF-Gly(Me)-A-Ile(Me)-
LSSTEVGSNT-Hyp-NHz;

hvori parenteser () angir en intramolekylar laktambro dannet mellom sidekjedene

til restene i posisjon 2 og 7.
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17. Amylinanalog ifglge krav 1, som er:
[19CD]-isoGlu-RD()GTATK()ATERLA-Aad-FLQRSSF-Gly(Me)-A-Ile(Me)-
LSSTEVGSNT-Hyp-NH2z;

hvori parenteser () angir en intramolekylaer laktambro dannet mellom sidekjedene

til restene i posisjon 2 og 7.

18. Amylinanalog ifglge krav 1, som er:
[19CD]-isoGlu-RD()GTATK()ATERLA-Aad-FLQRSSF-Gly(Me)-A-Ile(Me)-
LSSTETGSNT-Hyp-NH2z;

hvori parenteser () angir en intramolekylaer laktambro dannet mellom sidekjedene

til restene i posisjon 2 og 7.

19. Amylinanalog ifglge krav 1 som er:
[19CD]-isoGlu-RD()GTATK()ATERLA-Aad-FLQRTTF-Gly(Me)-A-Ile(Me)-
LSSTEVGSNT-Hyp-NHz;

hvori parenteser () angir en intramolekylaer laktambro dannet mellom sidekjedene

til restene i posisjon 2 og 7.

20. Amylinanalog ifglge krav 1, som er:
[19CD]-isoGlu-KD()GTATK()ATQRLA-Aad-FLQRSSF-Gly(Me)-A-Ile(Me)-
LSSTEVGSNT-Hyp-NH2;

hvori parenteser () angir en intramolekylar laktambro dannet mellom sidekjedene

til restene i posisjon 2 og 7.

21. Amylinanalog ifglge krav 1, som er:
[19CD]-isoGIlu-RD()GTATK()ATQRLA-Aad-FLQRSSF-Gly(Me)-A-Ile(Me)-
LSSTEVGSNT-Hyp-NHz;

hvori parenteser () angir en intramolekylar laktambro dannet mellom sidekjedene

til restene i posisjon 2 og 7.

22, Amylinanalog ifglge krav 1, som er:
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[19CD]-isoGlu-RD()GTATK()ATQRLADFLQRSSF-Gly(Me)-A-Ile(Me)-LSSTEVGSNT-
Hyp-NHz2;
hvori parenteser () angir en intramolekylaer laktambro dannet mellom sidekjedene

til restene i posisjon 2 og 7.

23. Farmasgytisk akseptabelt salt av en amylinanalog ifglge et hvilket som helst

av kravene 12 til 22.

24, Farmasgytisk sammensetning omfattende en amylinanalog eller et
farmasgytisk akseptabelt salt ifglge et hvilket som helst av de foregdende kravene

i kombinasjon med en farmasgytisk akseptabel baerer, eksipient eller bindemiddel.

25. Fremgangsmate for syntese av en amylinanalog eller et farmasgytisk
akseptabelt salt ifglge et hvilket som helst av kravene 1 til 22, omfattende
syntetisering av analogen ved peptidsyntesemetodikk i fast fase eller flytende
fase, eventuelt & isolere og/eller rense det endelige produktet og eventuelt
ytterligere omfattende trinnet med & danne en amidbinding mellom sidekjedene i

posisjon 2 og 7.

26. Amylinanalog eller farmasgytisk akseptabelt salt ifglge et hvilket som helst av

kravene 1 til 23 for anvendelse i en fremgangsmate for medisinsk behandling.

27. Amylinanalog eller farmasgytisk akseptabelt salt ifglge et hvilket som helst av
kravene 1 til 23 for anvendelse i:

(i) en fremgangsmate for 8 behandle, hindre eller redusere vektgkning, fremme
vekttap og/eller redusere overvekt;

(ii) en fremgangsmate for @ behandle fedme, sykelig fedme, fedme fgr kirurgi,
fedmerelatert inflammasjon, fedmerelatert galleblaeresykdom og fedmeindusert
sgvnapné og respiratoriske problemer, bruskdegenerasjon, osteoartritt eller
komplikasjoner relatert til reproduktiv helse ved fedme eller overvekt;

(iii) en fremgangsmate for forebygging eller behandling av Alzheimers sykdom,
diabetes, type 1-diabetes, type 2-diabetes, pre-diabetes, insulinresistenssyndrom,

svekket glukosetoleranse (IGT), sykdomstilstander assosiert med forhgyede
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blodglukosenivaer, metabolsk sykdom inkludert metabolsk syndrom,
hyperglykemi, hypertensjon, aterogen dyslipidemi, hepatisk steatose ("fettlever";
inkludert ikke-alkoholisk fettleversykdom (NAFLD), der denne inkluderer ikke-
alkoholisk  steatohepatitt = (NASH)), nyresvikt, arteriosklerose (f.eks.
aterosklerose), makrovaskuleer sykdom, mikrovaskuleer sykdom, diabetisk
hjertesykdom (inkludert diabetisk kardiomyopati og hjertesvikt som diabetisk
komplikasjon), koronar hjertesykdom, perifer arteriesykdom eller slag og
kombinasjoner derav; eller

(iv) en fremgangsmate for @ senke nivder av sirkulerende LDL og/eller gkt
HDL/LDL-forholdet.
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