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Patentkrav

1. Sammensetning som omfatter 8 rensede bakteriestamnmer av arter Flavonifractor
plautii, Anaerotruncus colihominis, Drancourtella massiliensis, Clostridium symbiosum,
Clostridium bolteae, Dorea longicatena, Blautia producta, og Clostridium innocuum.

2. Sammensetning som omfatter 8 rensede bakteriestammer omfattende 16S rDNA-
sekvenser som har minst 97 % sekvensidentitet med SEKV ID NR: 10, SEKV ID NR: 14,
SEKV ID NR: 15, SEKV ID NR: 16, SEKV ID NR: 17, SEKV ID NR: 19, SEKV ID NR: 20 og
SEKV ID NR: 21.

3. Sammensetning ifglge hvilket som helst av de foregdende kravene, hvori én eller flere
av bakteriestammene er i vegetativ form.

4. Sammensetning ifglge hvilket som helst av de foregdende kravene, hvori én eller flere
av bakteriestammene er i sporeform.

5. Sammensetning ifslge hvilket som helst av de foregadende kravene, hvori
bakteriestammene er lyofilisert.

6. Sammensetning ifglge hvilket som helst av de foregdende kravene, hvori
sammensetningen videre omfatter én eller flere enteriske polymerer.

7. Farmasgytisk sammensetning omfattende sammensetningen ifglge hvilket som helst
av kravene 1-6, videre omfattende en farmasgytisk akseptabel eksipiens.

8. Farmasgytisk sammensetning ifglge krav 7, hvori den farmasgytiske
sammensetningen er formulert for oral levering.

9. Farmasgytisk sammensetning ifglge krav 7 eller 8, hvori den farmasgytiske
sammensetningen er formulert for levering til tarmen.

10. Matprodukt omfattende sammensetningen ifglge hvilket som helst av kravene 1-5 og
et naeringsstoff.

11. Sammensetning ifglge hvilket som helst av kravene 1-9 eller matproduktet ifglge
krav 10 for bruk i en fremgangsmate for & behandle en Clostridium difficile infeksjon hos
et individ.

12. Sammensetning eller matprodukt for bruk ifglge krav 11, hvori C. difficile infeksjon
er en fgrste forekomst av C. difficile infeksjon.

13. Sammensetning eller matprodukt for bruk ifglge krav 11, hvori C. difficile infeksjon
er en tilbakevendende C. difficile infeksjon.

14. Sammensetning eller naeringsmiddelprodukt for bruk ifglge hvilket som helst av
kravene 11-13, hvori individet administreres en dose av et antibiotikum far
administrering av den farmasgytiske sammensetningen.

15. Sammensetning eller naeringsmiddelprodukt for bruk ifglge krav 14, hvori
antibiotikumet er vankomycin, kanamycin, gentamicin, colistin, metronidazol,
klindamycin, fidaxomicin eller cefoperazon.
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