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Patentkrav 

1. T-celle-reseptor (TCR), som har egenskapen av å binde til GVYDGEEHSV (SEQ 

ID No: 1) i kompleks med HLA-A*0201 med en dissosiasjonskonstant på fra 0,05 

µM til 20,0 µM når målt med overflateplasmonresonans ved 25°C og en pH på 

mellom 7,1 og 7,5 under anvendelse av en løselig form av TCR-en, og har i det 5 

minste en ti ganger så stor selektivitet av binding til SEQ ID No:1 i kompleks med 

HLA-A*0201 enn binding til GVYDGREHTV (SEQ ID No 2) i kompleks med HLA-

A*0201, hvor TCR-en omfatter 

(A) det variable domene av TCR-alfa-kjeden av en sekvens, hvor: 

(i) aminosyrerester 1-27 har (a) i det minste 90% identitet med sekvensen av 10 

aminosyrerester 1-27 av SEQ ID No: 3 eller (b) én, to eller tre 

aminosyreinsersjoner eller -delesjoner relativt til sekvensen av (a); 

(ii) aminosyrerester 28-33 er VSPFSN; 

(iii) aminosyrerester 34-47 har (a) i det minste 90% identitet med sekvensen 

av aminosyrerester 34-47 av SEQ ID NO: 3 eller (b) én, to eller tre 15 

aminosyreinsersjoner eller -delesjoner relativt til sekvensen av (a); 

(iv) aminosyrerester 48-53 er LTIMTF eller LTRMTF; 

(v) aminosyrerester 54-90 har (a) i det minste 90% identitet med sekvensen 

av aminosyrerester 54-90 av SEQ ID No: 3 eller (b) én, to eller tre 

aminosyreinsersjoner, -delesjoner eller substitusjoner relativt til sekvensen 20 

av (a); og 

(vi) aminosyrerester 91-105 er CVVSGGTDSWGKLQF; og 

(B) det variable domene av TCR-beta-kjeden av en sekvens, hvor: 

(i) aminosyrerester 1-45 har (a) i det minste 90% identitet med 

aminosyresekvensen av rester 1-45 av SEQ ID No: 4 eller (b) én, to eller tre 25 

aminosyreinsersjoner eller -delesjoner relativt til sekvensen av (a); 

(ii) aminosyrerester 46-50 er KGHDR eller KGRDR; 

(iii) aminosyrerester 51-67 har (a) i det minste 90% identitet med sekvensen 

av aminosyrerester 51-67 av SEQ ID NO: 4 eller (b) én, to eller tre 

aminosyreinsersjoner eller -delesjoner relativt til sekvensen av (a); 30 

(iv) aminosyrerester 68-72 er SFDVK; 
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(v) aminosyrerester 73-109 har (a) i det minste 90% identitet med sekvensen 

av aminosyrerester 73-109 av SEQ ID NO: 4 eller (b) én, to eller tre 

aminosyreinsersjoner eller -delesjoner relativt til sekvensen av (a); og 

(vi) aminosyrerester 110-123 er CATSGQGAYREQFF eller 

CATSGQGAYKEQFF, eller CATSGQGAYNEQFF; 5 

og hvor de variable TCR-domener danner kontakter med i det minste rester V2, Y3 

og D4 av GVYDGEEHSV (SEQ ID No: 1). 

  

2. TCR ifølge krav 1, som er i enkeltkjedeformat av typen Vα-L-Vβ, Vβ-L-Vα, Vα-

Cα-L-Vβ eller Vα-L-Vβ-Cβ, hvor Vα og Vβ er henholdsvis TCR-α- og -β-variable 10 

regioner, Cα og Cβ er henholdsvis TCR-α- og -β-konstante regioner og L er en 

linkersekvens. 

  

3. TCR ifølge krav 1 eller 2, som er assosiert med en påvisbar markering, et 

terapeutisk middel eller en PK-modifiserende enhet. 15 

  

4. TCR ifølge et hvilket som helst av de foregående krav, hvor det variable domene 

av TCR-alfa-kjeden er inneholdt i aminosyresekvensen av aminosyrerester 1-105 

av SEQ ID No: 3 eller 7. 

  20 

5. TCR ifølge et hvilket som helst av de foregående krav, hvor det variable domene 

av TCR-beta-kjeden er inneholdt i aminosyresekvensen av SEQ ID No: 4 eller 8-10. 

  

6. Nukleinsyre, som koder for en TCR ifølge et hvilket som helst av de foregående 

krav. 25 

  

7. Isolert eller ikke-naturlig forekommende celle, især en T-celle, som presenterer 

en TCR ifølge et hvilket som helst av kravene 1 til 5. 

  

8. Celle, som innehar 30 

(a) en TCR-ekspresjonsvektor, som omfatter nukleinsyre ifølge krav 6 i en 

enkelt åpen leseramme, eller to forskjellige åpne leserammer som koder for 

henholdsvis alfa-kjeden og beta-kjeden; eller 
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(b) en første ekspresjonsvektor, som omfatter en nukleinsyre som koder for 

alfa-kjeden av en TCR ifølge et hvilket som helst av kravene 1 til 5, og en 

andre ekspresjonsvektor som omfatter en nukleinsyre som koder for beta-

kjeden av en TCR ifølge et hvilket som helst av kravene 1 til 5. 

 5 

9. Farmasøytisk sammensetning som omfatter en TCR ifølge et hvilket som helst 

av kravene 1 til 5, nukleinsyre ifølge krav 6 eller en celle ifølge krav 7 eller 8, 

sammen med én eller flere farmasøytisk aksepterbare bærere eller eksipienser. 

  

10. TCR ifølge et hvilket som helst av kravene 1 til 5, nukleinsyre ifølge krav 6 eller 10 

celle ifølge krav 7 eller krav 8 for anvendelse i medisin. 

  

11. TCR, nukleinsyre eller celle for anvendelse ifølge krav 10, for anvendelse i en 

fremgangsmåte for behandling av kreft. 
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