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Patentkrav 

1. Fremgangsmåte for rensing av et protein av interesse fra en blanding, 

omfattende trinnene av 

a) i en operativ kromatografisyklus å laste et første volum av en blanding 

inneholdende proteinet av interesse fra en første beholder til en 5 

kromatografimatriks, drevet slik at proteinet binder til kromatografimatriksen 

til 40% til 100% av kromatografimatriksens statiske bindingskapasitet er 

nådd; 

b) å samle gjennomstrømning inneholdende ubundet protein av interesse i 

en andre beholder, og 10 

c) i en ytterligere operativ kromatografisyklus å gjenlaste 

gjennomstrømningen fra den andre beholder og å laste et andre volum av 

proteinet av interesse fra den første beholder til den samme 

kromatografimatriks, drevet slik at proteinet av interesse binder til 

kromatografimatriksen til 40% til 100% av kromatografimatriksens 15 

maksimale statiske bindingskapasitet er nådd, 

hvor gjenlastingen av gjennomstrømningen fra den andre beholder til 

kromatografimatriksen utføres forut for lastingen av det andre volum av blandingen 

inneholdende proteinet av interesse fra den første beholder til 

kromatografimatriksen. 20 

  

2. Fremgangsmåte for rensing av et protein av interesse fra en blanding, 

omfattende trinnene av: 

a) i en operativ kromatografisyklus å laste et første volum av en blanding 

inneholdende proteinet av interesse fra en første beholder til en 25 

kromatografimatriks, drevet slik at kromatografimatriksens dynamiske 

bindingskapasitet overstiges; 

b) å samle gjennomstrømning inneholdende ubundet protein av interesse i 

en andre beholder, og 

c) i en ytterligere operativ kromatografisyklus å gjenlaste 30 

gjennomstrømningen fra den andre beholder og å laste et andre volum av 

proteinet av interesse fra den første beholder til den samme 
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kromatografimatriks, drevet slik at kromatografimatriksens dynamiske 

bindingskapasitet overstiges; 

hvor gjenlastingen av gjennomstrømningen fra den andre beholder til den samme 

kromatografimatriks utføres forut for lastingen av det andre volum av blandingen 

inneholdende proteinet av interesse fra den første beholder til den samme 5 

kromatografimatriks. 

  

3. Fremgangsmåte ifølge krav 2, hvor i trinn (a) stoppes lastingen av proteinet av 

interesse når i det minste 40% av den maksimale statiske bindingskapasitet er 

nådd. 10 

  

4. Fremgangsmåte ifølge krav 1, 2 eller 3, hvor den ytterligere operative 

kromatografisyklus er den kromatografisyklus som umiddelbart følger. 

  

5. Fremgangsmåte ifølge krav 1, 2, 3 eller 4, hvor samlingen av 15 

gjennomstrømningen startes ved en forutbestemt første konsentrasjon av protein i 

gjennomstrømningen, og stoppes ved en forutbestemt andre konsentrasjon av 

protein av interesse i gjennomstrømningen. 

  

6. Fremgangsmåte ifølge et hvilket som helst av kravene 1 til 5, hvor en 20 

forutbestemt brøkdel av gjennomstrømningen samles i den andre beholder. 

  

7. Fremgangsmåte ifølge et hvilket som helst av kravene 1 til 6, hvor 

gjennomstrømningen behandles før den gjenlastes på kromatografimatriksen, idet 

behandlingen velges blant omrøring eller agitering, fortynning, 25 

konsentrasjonstilpasning, pH-justering, konduktivitetsjustering, buffer- eller 

løsningsmiddelbytte, avkjøling eller varmebehandling eller en hvilken som helst 

kombinasjon derav. 

  

8. Fremgangsmåte ifølge et hvilket som helst av kravene 1 til 7, hvor 30 

kromatografien velges blant affinitetskromatografi, ionebyttekromatografi, hydrofob 
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interaksjonskromatografi, blandemodus-kromatografi, kiral kromatografi eller 

dielektrisk kromatografi. 

  

9. Fremgangsmåte ifølge et hvilket som helst av kravene 1 til 8, hvor 

fremgangsmåten omfatter tre kromatografitrinn. 5 

  

10. Fremgangsmåte ifølge krav 9, hvor fremgangsmåten omfatter protein-A-

kromatografi etterfulgt av kationbyttekromatografi etterfulgt av 

anionbyttekromatografi. 

  10 

11. Fremgangsmåte ifølge et hvilket som helst av kravene 1 til 10, hvor én, to, tre 

eller alle kromatografimatriksen(e) er en kromatografisøyle. 

  

12. Fremgangsmåte ifølge et hvilket som helst av kravene 1 til 11, hvor proteinet 

av interesse er et antistoff eller et antistoffragment. 15 

  

13. Fremgangsmåte for fremstilling av et protein av interesse, omfattende 

fremgangsmåten for rensning av proteinet ifølge et hvilket som helst av kravene 1 

til 12.  
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