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Patentkrav

1. Isolert antistoff eller fragment derav som spesifikt binder humant placentalt uttrykt ALPPL2 angitt

i SEKV. ID NR.:2, hvor antistoffet omfatter minst én variabel region av en tung kjede (VH) og minst én

variabel region av en lett kjede (VL), hvor:
antistoffet omfatter et variabelt tungt domene omfattende VH CDR1 bestaende av
aminosyresekvensen GFTFSSYA (restene 26-33 av SEKV. ID NR.:6), VH CHD2 bestaende av
aminosyresekvensen ISYDGSNK (restene 51-58 av SEKV. ID NR.:6) og VH CDR3 bestaende av
aminosyresekvensen AKEGDSSRWSYDL (restene 97-109 av SEKV. ID NR.: 6), og et variabelt
lett domene omfattende VL CDR1 bestaende av aminosyresekvensen SSDVGGYNY (restene
161-169 av SEKV. ID NR.:6), VL CHD2 bestaende av aminosyresekvensen DVT (restene 187-
189 av SEKV. ID NR.: 6) og VL CDR3 bestaende av aminosyresekvensen SSYTIASTLVV (restene
226-236 av SEKV. ID NR.:6), av antistoffet M25FYIA angitt i SEKV. ID NR.:6; eller
antistoffet omfatter et variabelt tungt domene omfattende VH CDR1 bestaende av
aminosyresekvensen GFTFSSYD (restene 26-33 av SEKV. ID NR.:3), VH CHD2 bestaende av
aminosyresekvensen ISYDGSNK (restene 51-58 av SEKV. ID NR.:3) og VH CDR3 bestaende av
aminosyresekvensen AKEGDSSRWSYDL (restene 97-109 av SEKV. ID NR.: 3), og et variabelt
lett domene omfattende VL CDR1 bestaende av aminosyresekvensen SSDVGGYNY (restene
161-169 av SEKV. ID NR.:3), VL CHD2 bestaende av aminosyresekvensen DVT (restene 187-
189 av SEKV. ID NR.:3) og VL CDR3 bestaende av aminosyresekvensen SSYTSTSTFW (restene
226-236 av SEKV. ID NR.:3), av antistoffet M25ADLF angitt i SEKV. ID NR.:3; eller
antistoffet omfatter et variabelt tungt domene omfattende VH CDR1 bestaende av
aminosyresekvensen GFTFSSYD (restene 26-33 av SEKV. ID NR.:4), VH CHD2 bestaende av
aminosyresekvensen ISYEGSNK (restene 51-58 av SEKV. ID NR.:4) og VH CDR3 bestaende av
aminosyresekvensen AKEGDSSRWSYDL (restene 97-109 av SEKV. ID NR.:4), og et variabelt
lett domene omfattende VL CDR1 bestaende av aminosyresekvensen SSDVGGYNY (restene
161-169 av SEKV. ID NR.:4), VL CHD2 bestdende av aminosyresekvensen DVT (restene 187-
189 av SEKV. ID NR.:4) og VL CDR3 bestdende av aminosyresekvensen SSYTSTSTFW (restene
226-236 av SEKV. ID NR.:4), av antistoffet M25ADLFEG angitt i SEKV. ID NR.:4; eller
antistoffet omfatter et variabelt tungt domene omfattende VH CDR1 bestaende av
aminosyresekvensen GFTFSSYD (restene 26-33 av SEKV. ID NR.:5), VH CHD2 bestaende av
aminosyresekvensen ISYDSSNK (restene 51-58 av SEKV. ID NR.:5) og VH CDR3 bestaende av
aminosyresekvensen AKEGDSSRWSYDL (restene 97-109 av SEKV. ID NR.:5), og et variabelt
lett domene omfattende VL CDR1 bestaende av aminosyresekvensen SSDVGGYNY (restene

161-169 av SEKV. ID NR.:5), VL CHD2 bestaende av aminosyresekvensen DVT (restene 187-
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189 av SEKV. ID NR.:5) og VL CDR3 bestaende av aminosyresekvensen SSYTSTSTFW (restene
226-236 av SEKV. ID NR.:5), av antistoffet M25ADLFDS angitt i SEKV. ID NR.:5; eller
antistoffet omfatter et variabelt tungt domene omfattende VH CDR1 bestaende av
aminosyresekvensen GFTFSSYA (restene 26-33 av SEKV. ID NR.: 7), VH CHD2 bestaende av
aminosyresekvensen ISYEGSNK (restene 51-58 av SEKV. ID NR.:7) og VH CDR3 bestaende av
aminosyresekvensen AKEGDSSRWSYDL (restene 97-109 av SEKV. ID NR.:7), og et variabelt
lett domene omfattende VL CDR1 bestaende av aminosyresekvensen SSDVGGYNY (restene
161-169 av SEKV. ID NR.:7), VL CHD2 bestaende av aminosyresekvensen DVT (restene 187-
189 av SEKV. ID NR.: 7) og VL CDR3 bestaende av aminosyresekvensen SSYTIASTLVV (restene
226-236 av SEKV. ID NR.:7), av antistoffet M25FYIAEG angitt i SEKV. ID NR.:7; eller
antistoffet omfatter et variabelt tungt domene omfattende VH CDR1 bestaende av
aminosyresekvensen GFTFSSYA (restene 26-33 av SEKV. ID NR.:8), VH CHD2 bestdende av
aminosyresekvensen ISYDSSNK (restene 51-58 av SEKV. ID NR.:8) og VH CDR3 bestaende av
aminosyresekvensen AKEGDSSRWSYDL (restene 97-109 av SEKV. ID NR.:8), og et variabelt
lett domene omfattende VL CDR1 bestaende av aminosyresekvensen SSDVGGYNY (restene
161-169 av SEKV. ID NR.:8), VL CHD2 bestaende av aminosyresekvensen DVT (restene 187-
189 av SEKV. ID NR.:8) og VL CDR3 bestaende av aminosyresekvensen SSYTIASTLVV (restene
226-236 av SEKV. ID NR.:8), av antistoffet M25FYIADS angitt i SEKV. ID NR.:8; eller
antistoffet omfatter et variabelt tungt domene omfattende VH CDR1 bestaende av
aminosyresekvensen GFTFSSYA (restene 26-33 av SEKV. ID NR.:9), VH CHD2 bestaende av
aminosyresekvensen ISYDGSNK (restene 51-58 av SEKV. ID NR.:9) og VH CDR3 bestdende av
aminosyresekvensen AKEGDSSRWSYDL (restene 97-109 av SEKV. ID NR.: 9), og et variabelt
lett domene omfattende VL CDR1 bestaende av aminosyresekvensen SSDVGGYNY (restene
161-169 av SEKV. ID NR.:9), VL CHD2 bestaende av aminosyresekvensen DVT (restene 187-
189 av SEKV. ID NR.: 9) og VL CDR3 bestaende av aminosyresekvensen SSYTSTSTLVV (restene
226-236 av SEKV. ID NR.: 9), av antistoffet M25 angitt i SEKV. ID NR.:9; eller

antistoffet omfatter et variabelt tungt domene omfattende VH CDR1 bestaende av
aminosyresekvensen GFTFSSYA (restene 26-33 av SEKV. ID NR.:10), VH CHD2 bestdende av
aminosyresekvensen ISYEGSNK (restene 51-58 av SEKV. ID NR.: 10) og VH CDR3 bestaende
av aminosyresekvensen AKEGDSSRWSYDL (restene 97-109 av SEKV. ID NR.: 10), og et
variabelt lett domene omfattende VL CDR1 bestdaende av aminosyresekvensen SSDVGGYNY
(restene 161-169 av SEKV. ID NR.:10), VL CHD2 bestaende av aminosyresekvensen DVT
(restene 187-189 av SEKV. ID NR.: 10) og VL CDR3 bestaende av aminosyresekvensen
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SSYTSTSTLW (restene 226-236 av SEKV. ID NR.: 10), av antistoffet M25EG angitt i SEKV. ID
NR.:10; eller

antistoffet omfatter et variabelt tungt domene omfattende VH CDR1 bestaende av
aminosyresekvensen GFTFSSYA (restene 26-33 av SEKV. ID NR.:11), VH CHD2 bestaende av
aminosyresekvensen ISYDSSNK (restene 51-58 av SEKV. ID NR.:11) og VH CDR3 bestaende av
aminosyresekvensen AKEGDSSRWSYDL (restene 97-109 av SEKV. ID NR.: 11), og et variabelt
lett domene omfattende VL CDR1 bestaende av aminosyresekvensen SSDVGGYNY (restene
161-169 av SEKV. ID NR.: 11), VL CHD2 bestaende av aminosyresekvensen DVT (restene 187-
189 av SEKV. ID NR.:11) og VL CDR3 bestaende av aminosyresekvensen SSYTSTSTLW (restene
226-236 av SEKV. ID NR.:11), av antistoffet M25DS angitt i SEKV. ID NR.:11; eller

antistoffet omfatter et variabelt tungt domene omfattende VH CDR1 bestaende av
aminosyresekvensen GFTFSSYE (restene 26-33 av SEKV. ID NR.:12), VH CHD2 bestaende av
aminosyresekvensen ISYDGSNK (restene 51-58 av SEKV. ID NR.:12) og VH CDR3 bestaende av
aminosyresekvensen AKEGDSSRWSYDL (restene 97-109 av SEKV. ID NR.: 12), og et variabelt
lett domene omfattende VL CDR1 bestaende av aminosyresekvensen SSDVGGYNY (restene
161-169 av SEKV. ID NR.:12), VL CHD2 bestaende av aminosyresekvensen DVT (restene 187-
189 av SEKV. ID NR.: 12) og VL CDR3 bestaende av aminosyresekvensen SSYTSTSTFW
(restene 226-236 av SEKV. ID NR.: 12), av antistoffet M25AELF angitt i SEKV. ID NR.: 12; eller
antistoffet omfatter et variabelt tungt domene omfattende VH CDR1 bestaende av
aminosyresekvensen GFTFSSYE (restene 26-33 av SEKV. ID NR.: 13), VH CHD2 bestaende av
aminosyresekvensen ISYEGSNK (restene 51-58 av SEKV. ID NR.: 13) og VH CDR3 bestaende
av aminosyresekvensen AKEGDSSRWSYDL (restene 97-109 av SEKV. ID NR.: 13), og et
variabelt lett domene omfattende VL CDR1 bestdaende av aminosyresekvensen SSDVGGYNY
(restene 161-169 av SEKV. ID NR.: 13), VL CHD2 bestaende av aminosyresekvensen DVT
(restene 187-189 av SEKV. ID NR.: 13) og VL CDR3 bestaende av aminosyresekvensen
SSYTSTSTFW (restene 226-236 av SEKV. ID NR.: 13), av antistoffet M25AELFEG angitt i SEKV.
ID NR.: 13; eller

antistoffet omfatter et variabelt tungt domene omfattende VH CDR1 bestaende av
aminosyresekvensen GFTFSSYE (restene 26-33 av SEKV. ID NR.: 14), VH CHD2 bestaende av
aminosyresekvensen ISYDSSNK (restene 51-58 av SEKV. ID NR.: 14) og VH CDR3 bestaende av
aminosyresekvensen AKEGDSSRWSYDL (restene 97-109 av SEKV. ID NR.: 14), og et variabelt
lett domene omfattende VL CDR1 bestdende av aminosyresekvensen SSDVGGYNY (restene
161-169 av SEKV. ID NR.: 14), VL CHD2 bestaende av aminosyresekvensen DVT (restene 187-
189 av SEKV. ID NR.: 14) og VL CDR3 bestaende av aminosyresekvensen SSYTSTSTFW
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(restene 226-236 av SEKV. ID NR.: 14), av antistoffet M25AELFDS angitt i SEKV. ID NR.: 14;
eller

antistoffet omfatter et variabelt tungt domene omfattende VH CDR1 bestaende av
aminosyresekvensen GFTFSSYD (restene 26-33 av SEKV. ID NR.: 15), VH CHD2 bestaende av
aminosyresekvensen ISYDGSNK (restene 51-58 av SEKV. ID NR.: 15) og VH CDR3 bestaende
av aminosyresekvensen AKEGDSSRWSYDL (restene 97-109 av SEKV. ID NR.: 15), og et
variabelt lett domene omfattende VL CDR1 bestdaende av aminosyresekvensen SSDVGGYNY
(restene 161-169 av SEKV. ID NR.: 15), VL CHD2 bestaende av aminosyresekvensen DVT
(restene 187-189 av SEKV. ID NR.: 15) og VL CDR3 bestaende av aminosyresekvensen
SSYTSTSTPW (restene 226-236 av SEKV. ID NR.: 15), av antistoffet M25ADL99P angitt i SEKV.
ID NR.: 15; eller

antistoffet omfatter et variabelt tungt domene omfattende VH CDR1 bestaende av
aminosyresekvensen GFTFSSYD (restene 26-33 av SEKV. ID NR.: 16), VH CHD2 bestaende av
aminosyresekvensen ISYDGSNK (restene 51-58 av SEKV. ID NR.:16) og VH CDR3 bestaende av
aminosyresekvensen AKEGDSSRWSYDL (restene 97-109 av SEKV. ID NR.: 16), og et variabelt
lett domene omfattende VL CDR1 bestaende av aminosyresekvensen SSDVGGYNY (restene
161-169 av SEKV. ID NR.:16), VL CHD2 bestaende av aminosyresekvensen DVT (restene 187-
189 av SEKV. ID NR.: 16) og VL CDR3 bestaende av aminosyresekvensen SSYTSTSTGW
(restene 226-236 av SEKV. ID NR.: 16), av antistoffet M25ADL99G angitt i SEKV. ID NR.: 16;
eller

antistoffet omfatter et variabelt tungt domene omfattende VH CDR1 bestaende av
aminosyresekvensen GFTFSSYD (restene 26-33 av SEKV. ID NR.: 17), VH CHD2 bestaende av
aminosyresekvensen ISYDGSNK (restene 51-58 av SEKV. ID NR.:17) og VH CDR3 bestaende av
aminosyresekvensen AKEGDSSRWSYDL (restene 97-109 av SEKV. ID NR.: 17), og et variabelt
lett domene omfattende VL CDR1 bestdaende av aminosyresekvensen SSDVGGYNY (restene
161-169 av SEKV. ID NR.:17), VL CHD2 bestaende av aminosyresekvensen DVT (restene 187-
189 av SEKV. ID NR.: 17) og VL CDR3 bestdende av aminosyresekvensen SSYTRTSTLVV
(restene 226-236 av SEKV. ID NR.: 17), av antistoffet M25ADS95R angitt i SEKV. ID NR.: 17;
eller

antistoffet omfatter et variabelt tungt domene omfattende VH CDR1 bestaende av
aminosyresekvensen GFTFSSYD (restene 26-33 av SEKV. ID NR.: 18), VH CHD2 bestaende av
aminosyresekvensen ISYDGSNK (restene 51-58 av SEKV. ID NR.: 18) og VH CDR3 bestaende
av aminosyresekvensen AKEGDSSRWSYDL (restene 97-109 av SEKV. ID NR.: 18), og et

variabelt lett domene omfattende VL CDR1 bestaende av aminosyresekvensen SSGVGGYNY
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(restene 161-169 av SEKV. ID NR.:18), VL CHD2 bestaende av aminosyresekvensen DVT
(restene 187-189 av SEKV. ID NR.: 18) og VL CDR3 bestdende av aminosyresekvensen
SSYTSTSTLW (restene 226-236 av SEKV. ID NR.: 18), av antistoffet M25ADD28G angitt i SEKV.
ID NR.: 18; eller

antistoffet omfatter et variabelt tungt domene omfattende VH CDR1 bestaende av
aminosyresekvensen GFTFSSYD (restene 26-33 av SEKV. ID NR.: 19), VH CHD2 bestaende av
aminosyresekvensen ISYDGSNK (restene 51-58 av SEKV. ID NR.:19) og VH CDR3 bestaende av
aminosyresekvensen AKEGDSSRWSYDL (restene 97-109 av SEKV. ID NR.: 19), og et variabelt
lett domene omfattende VL CDR1 bestaende av aminosyresekvensen SSDVGGYNY (restene
161-169 av SEKV. ID NR.:19), VL CHD2 bestaende av aminosyresekvensen DVT (restene 187-
189 av SEKV. ID NR.: 19) og VL CDR3 bestdende av aminosyresekvensen GSYTSTSTLVV
(restene 226-236 av SEKV. ID NR.: 19), av antistoffet M25ADS91G angitt i SEKV. ID NR.:19;
eller

antistoffet omfatter et variabelt tungt domene omfattende VH CDR1 bestaende av
aminosyresekvensen GFTFSSYD (restene 26-33 av SEKV. ID NR.:20), VH CHD2 bestaende av
aminosyresekvensen ISYDGSNK (restene 51-58 av SEKV. ID NR.:20) og VH CDR3 bestaende av
aminosyresekvensen AKEGDSSRWSYDL (restene 97-109 av SEKV. ID NR.: 20), og et variabelt
lett domene omfattende VL CDR1 bestaende av aminosyresekvensen SSDVGGYNY (restene
161-169 av SEKV. ID NR.:20), VL CHD2 bestaende av aminosyresekvensen DVT (restene 187-
189 av SEKV. ID NR.:20) og VL CDR3 bestdende av aminosyresekvensen SSHTSTSTLW
(restene 226-236 av SEKV. ID NR.:20), av antistoffet M25ADY93H angitt i SEKV. ID NR.:20;
eller

antistoffet omfatter et variabelt tungt domene omfattende VH CDR1 bestaende av
aminosyresekvensen GFTFSSYD (restene 26-33 av SEKV. ID NR.:21), VH CHD2 bestaende av
aminosyresekvensen ISYDGSNK (restene 51-58 av SEKV. ID NR.:21) og VH CDR3 bestaende av
aminosyresekvensen AKEGDSSRWSYDL (restene 97-109 av SEKV. ID NR.: 21), og et variabelt
lett domene omfattende VL CDR1 bestaende av aminosyresekvensen SSDVGGYNY (restene
160-168 av SEKV. ID NR.:21), VL CHD2 bestaende av aminosyresekvensen DVT (restene 186-
188 av SEKV. ID NR.:21) og VL CDR3 bestaende av aminosyresekvensen SSHTRTSTFVV
(restene 225-235 av SEKV. ID NR.:21), av antistoffet M25ADYHSRLF angitt i SEKV. ID NR.:21;
eller

antistoffet omfatter et variabelt tungt domene omfattende VH CDR1 bestaende av
aminosyresekvensen RFTFSSYA (restene 26-33 av SEKV. ID NR.:22), VH CHD2 bestaende av
aminosyresekvensen ISYDGSNK (restene 51-58 av SEKV. ID NR.:22) og VH CDR3 bestaende av
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aminosyresekvensen AKEDDSSRWSYDL (restene 97-109 av SEKV. ID NR.: 22), og et variabelt
lett domene omfattende VL CDR1 bestaende av aminosyresekvensen SSDVGGYNY (restene
161-169 av SEKV. ID NR.:22), VL CHD2 bestaende av aminosyresekvensen DVT (restene 187-
189 av SEKV. ID NR.:22) og VL CDR3 bestaende av aminosyresekvensen SSYTSTSTLW (restene
226-236 av SEKV. ID NR.:22), av antistoffet M25GRITSGFYGDwtLC angitt i SEKV. ID NR.:22;
eller

antistoffet omfatter et variabelt tungt domene omfattende VH CDR1 bestaende av
aminosyresekvensen GSTFSSYA (restene 26-33 av SEKV. ID NR.:23), VH CHD2 bestaende av
aminosyresekvensen ISYDGSNK (restene 51-58 av SEKV. ID NR.:23) og VH CDR3 bestaende av
aminosyresekvensen AKEDDSSRWSYDL (restene 97-109 av SEKV. ID NR.: 23), og et variabelt
lett domene omfattende VL CDR1 bestaende av aminosyresekvensen SSDVGGYNY (restene
161-169 av SEKV. ID NR.:23), VL CHD2 bestaende av aminosyresekvensen DVT (restene 187-
189 av SEKV. ID NR.:23) og VL CDR3 bestdaende av aminosyresekvensen SSYTSTSTLW (restene
226-236 av SEKV. ID NR.:23), av antistoffet M25FSITSGFYGDwtLC angitt i SEKV. ID NR.:23;
eller

antistoffet omfatter et variabelt tungt domene omfattende VH CDR1 bestaende av
aminosyresekvensen GFTFSSYD (restene 26-33 av SEKV. ID NR.:24), VH CHD2 bestaende av
aminosyresekvensen ISYDGSNK (restene 51-58 av SEKV. ID NR.:24) og VH CDR3 bestaende av
aminosyresekvensen AREGDSSRWSYDL (restene 97-109 av SEKV. ID NR.:24), og et variabelt
lett domene omfattende VL CDR1 bestaende av aminosyresekvensen SSDVGGYNY (restene
161-169 av SEKV. ID NR.:24), VL CHD2 bestaende av aminosyresekvensen DVT (restene 187-
189 av SEKV. ID NR.:24) og VL CDR3 bestaende av aminosyresekvensen SSYTIASTLVV
(restene 226-236 av SEKV. ID NR.:24), av antistoffet M253018IA angitt i SEKV. ID NR.:24; eller
antistoffet omfatter et variabelt tungt domene omfattende VH CDR1 bestaende av
aminosyresekvensen GFTFSSYD (restene 26-33 av SEKV. ID NR.:25), VH CHD2 bestaende av
aminosyresekvensen ISYDGSNK (restene 51-58 av SEKV. ID NR.:25) og VH CDR3 bestaende av
aminosyresekvensen AREGDSSRWSYDL (restene 97-109 av SEKV. ID NR.: 25), og et variabelt
lett domene omfattende VL CDR1 bestaende av aminosyresekvensen SSDVGGYNY (restene
161-169 av SEKV. ID NR.:25), VL CHD2 bestaende av aminosyresekvensen DVT (restene 187-
189 av SEKV. ID NR.:25) og VL CDR3 bestdaende av aminosyresekvensen SSYTSTSTFW (restene
226-236 av SEKV. ID NR.:25), av antistoffet M253018LF angitt i SEKV. ID NR.:25; eller
antistoffet omfatter et variabelt tungt domene omfattende VH CDR1 bestaende av
aminosyresekvensen GFTFSSYD (restene 26-33 av SEKV. ID NR.:26), VH CHD2 bestaende av
aminosyresekvensen ISYDGSNK (restene 51-58 av SEKV. ID NR.:26) og VH CDR3 bestaende av
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aminosyresekvensen AKEGDSSRWSYDL (restene 97-109 av SEKV. ID NR.: 26), og et variabelt
lett domene omfattende VL CDR1 bestaende av aminosyresekvensen SSDVGGYNY (restene
161-169 av SEKV. ID NR.:26), VL CHD2 bestaende av aminosyresekvensen DVT (restene 187-
189 av SEKV. ID NR.:26) og VL CDR3 bestaende av aminosyresekvensen SSYTSTSTLW (restene
226-236 av SEKV. ID NR.:26), av antistoffet M25AD angitt i SEKV. ID NR.:26; eller

antistoffet omfatter et variabelt tungt domene omfattende VH CDR1 bestaende av
aminosyresekvensen GFTFSSYD (restene 26-33 av SEKV. ID NR.:27), VH CHD2 bestaende av
aminosyresekvensen ISYDGSNK (restene 51-58 av SEKV. ID NR.:27) og VH CDR3 bestaende av
aminosyresekvensen VKEGDSSRWSYDP (restene 97-109 av SEKV. ID NR.: 27), og et variabelt
lett domene omfattende VL CDR1 bestaende av aminosyresekvensen SSDVGGYNY (restene
161-169 av SEKV. ID NR.:27), VL CHD2 bestaende av aminosyresekvensen DVT (restene 187-
189 av SEKV. ID NR.:27) og VL CDR3 bestdende av aminosyresekvensen SSYTSTSTLW (restene
226-236 av SEKV. ID NR.:27), av antistoffet M25ADX angitt i SEKV. ID NR.:27; eller

antistoffet omfatter et variabelt tungt domene omfattende VH CDR1 bestaende av
aminosyresekvensen GFTFSSYA (restene 26-33 av SEKV. ID NR.:28), VH CHD2 bestaende av
aminosyresekvensen ISYDGSNK (restene 51-58 av SEKV. ID NR.:28) og VH CDR3 bestaende av
aminosyresekvensen AKEGDSSRWSYDL (restene 97-109 av SEKV. ID NR.: 28), og et variabelt
lett domene omfattende VL CDR1 bestaende av aminosyresekvensen SSDVGGYKY (restene
161-169 av SEKV. ID NR.:28), VL CHD2 bestaende av aminosyresekvensen EVS (restene 187-
189 av SEKV. ID NR.:28) og VL CDR3 bestdende av aminosyresekvensen SAYSPPGIMM
(restene 226-235 av SEKV. ID NR.:28), av antistoffet ALPPL2rd3_1 angitt i SEKV. ID NR.:28;
eller

antistoffet omfatter et variabelt tungt domene omfattende VH CDR1 bestaende av
aminosyresekvensen GFTFSSYD (restene 26-33 av SEKV. ID NR.:29), VH CHD2 bestaende av
aminosyresekvensen ISYDGSNK (restene 51-58 av SEKV. ID NR.:29) og VH CDR3 bestaende av
aminosyresekvensen AKEGDSSRWSYDL (restene 97-109 av SEKV. ID NR.:29), og et variabelt
lett domene omfattende VL CDR1 bestaende av aminosyresekvensen SSDVGGYKY (restene
161-169 av SEKV. ID NR.:29), VL CHD2 bestaende av aminosyresekvensen EVS (restene 187-
189 av SEKV. ID NR.:29) og VL CDR3 bestaende av aminosyresekvensen SAYSPPGIMM
(restene 226-235 av SEKV. ID NR.:29), av antistoffet ALPPL2rd3_2 angitt i SEKV. ID NR.:29;
eller

antistoffet omfatter et variabelt tungt domene omfattende VH CDR1 bestaende av
aminosyresekvensen GFTFSSYG (restene 26-33 av SEKV. ID NR.:30), VH CHD2 bestaende av
aminosyresekvensen ISYDGSNK (restene 51-58 av SEKV. ID NR.:30) og VH CDR3 bestaende av
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aminosyresekvensen AKEGDSSRWSYDL (restene 97-109 av SEKV. ID NR.: 30), og et variabelt
lett domene omfattende VL CDR1 bestaende av aminosyresekvensen SSDVGGYNY (restene
161-169 av SEKV. ID NR.:30), VL CHD2 bestaende av aminosyresekvensen DVT (restene 187-
189 av SEKV. ID NR.:30) og VL CDR3 bestaende av aminosyresekvensen SSYTIASTLVV
(restene 226-236 av SEKV. ID NR.:30), av antistoffet M25AGIA angitt i SEKV. ID NR.:30; eller
antistoffet omfatter et variabelt tungt domene omfattende VH CDR1 bestaende av
aminosyresekvensen GFTFSSYG (restene 26-33 av SEKV. ID NR.:31), VH CHD2 bestaende av
aminosyresekvensen ISYDGSNK (restene 51-58 av SEKV. ID NR.:31) og VH CDR3 bestaende av
aminosyresekvensen AKEGDSSRWSYDL (restene 97-109 av SEKV. ID NR.:31), og et variabelt
lett domene omfattende VL CDR1 bestaende av aminosyresekvensen SSDVGGYNY (restene
161-169 av SEKV. ID NR.:31), VL CHD2 bestaende av aminosyresekvensen DVT (restene
1878-189 av SEKV. ID NR.:31) og VL CDR3 bestaende av aminosyresekvensen SSYTSTSTFW
(restene 226-236 av SEKV. ID NR.:31) av antistoffet M25AGLF angitt i SEKV. ID NR.:31; eller
antistoffet omfatter et variabelt tungt domene omfattende VH CDR1 bestaende av
aminosyresekvensen GFTFSSYG (restene 26-33 av SEKV. ID NR.:32), VH CHD2 bestaende av
aminosyresekvensen ISYDGSNK (restene 51-58 av SEKV. ID NR.:32) og VH CDR3 bestaende av
aminosyresekvensen AKEGDSSRWSYDL (restene 97-109 av SEKV. ID NR.: 32), og et variabelt
lett domene omfattende VL CDR1 bestaende av aminosyresekvensen SSDVGGYNY (restene
161-169 av SEKV. ID NR.:32), VL CHD2 bestaende av aminosyresekvensen DVT (restene 187-
189 av SEKV. ID NR.:32) og VL CDR3 bestdende av aminosyresekvensen SSYTIASTLVV
(restene 226-236 av SEKV. ID NR.:32), av antistoffet M25ASIA angitt i SEKV. ID NR.:32; eller
antistoffet omfatter et variabelt tungt domene omfattende VH CDR1 bestaende av
aminosyresekvensen GFTFSSYS (restene 26-33 av SEKV. ID NR.:33), VH CHD2 bestaende av
aminosyresekvensen ISYDGSNK (restene 51-58 av SEKV. ID NR.:33) og VH CDR3 bestaende av
aminosyresekvensen AKEGDSSRWSYDL (restene 97-109 av SEKV. ID NR.: 33), og et variabelt
lett domene omfattende VL CDR1 bestaende av aminosyresekvensen SSDVGGYNY (restene
161-169 av SEKV. ID NR.:33), VL CHD2 bestaende av aminosyresekvensen DVT (restene 187-
189 av SEKV. ID NR.:33) og VL CDR3 bestaende av aminosyresekvensen SSYTSTSTFW (restene
226-236 av SEKV. ID NR.:33), av antistoffet M25ASLF angitt i SEKV. ID NR.:33; eller
antistoffet omfatter et variabelt tungt domene omfattende VH CDR1 bestaende av
aminosyresekvensen GFTFSSYS (restene 26-33 av SEKV. ID NR.:34), VH CHD2 bestaende av
aminosyresekvensen ISYDGSNK (restene 51-58 av SEKV. ID NR.:34) og VH CDR3 bestaende av
aminosyresekvensen AKEGDSSRWSYDL (restene 97-109 av SEKV. ID NR.: 34), og et variabelt

lett domene omfattende VL CDR1 bestaende av aminosyresekvensen SSDVGGYNY (restene
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161-169 av SEKV. ID NR.:34), VL CHD2 bestaende av aminosyresekvensen DVT (restene 187-
189 av SEKV. ID NR.:34) og VL CDR3 bestdende av aminosyresekvensen SSYTSTSTLW (restene
226-236 av SEKV. ID NR.:34), av antistoffet M25ASwt angitt i SEKV. ID NR.:34; eller
antistoffet omfatter et variabelt tungt domene omfattende VH CDR1 bestaende av
aminosyresekvensen GFTFSSYV (restene 26-33 av SEKV. ID NR.:35), VH CHD2 bestaende av
aminosyresekvensen ISYDGSNK (restene 51-58 av SEKV. ID NR.:35) og VH CDR3 bestaende av
aminosyresekvensen AKEGDSSRWSYDL (restene 97-109 av SEKV. ID NR.: 35), og et variabelt
lett domene omfattende VL CDR1 bestdaende av aminosyresekvensen SSDVGGYNY (restene
161-169 av SEKV. ID NR.:35), VL CHD2 bestaende av aminosyresekvensen DVT (restene 187-
189 av SEKV. ID NR.:35) og VL CDR3 bestaende av aminosyresekvensen SSYTIASTLVV
(restene 226-236 av SEKV. ID NR.:35), av antistoffet M25AVIA angitt i SEKV. ID NR.:35; eller
antistoffet omfatter et variabelt tungt domene omfattende VH CDR1 bestaende av
aminosyresekvensen GFTFSSYV (restene 26-33 av SEKV. ID NR.:36), VH CHD2 bestaende av
aminosyresekvensen ISYDGSNK (restene 51-58 av SEKV. ID NR.:36) og VH CDR3 bestaende av
aminosyresekvensen AKEGDSSRWSYDL (restene 97-109 av SEKV. ID NR.: 36), og et variabelt
lett domene omfattende VL CDR1 bestaende av aminosyresekvensen SSDVGGYNY (restene
161-169 av SEKV. ID NR.:36), VL CHD2 bestaende av aminosyresekvensen DVT (restene 187-
189 av SEKV. ID NR.:36) og VL CDR3 bestaende av aminosyresekvensen SSYTSTSTFW (restene
226-236 av SEKV. ID NR.:36), av antistoffet M25AVLF angitt i SEKV. ID NR.:36; eller
antistoffet omfatter et variabelt tungt domene omfattende VH CDR1 bestaende av
aminosyresekvensen GFTFSSYL (restene 26-33 av SEKV. ID NR.:37), VH CHD2 bestaende av
aminosyresekvensen ISYDGSNK (restene 51-58 av SEKV. ID NR.:37) og VH CDR3 bestaende av
aminosyresekvensen AKEGDSSRWSYDL (restene 97-109 av SEKV. ID NR.: 37), og et variabelt
lett domene omfattende VL CDR1 bestdaende av aminosyresekvensen SSDVGGYNY (restene
161-169 av SEKV. ID NR.:37), VL CHD2 bestaende av aminosyresekvensen DVT (restene 187-
189 av SEKV. ID NR.:37) og VL CDR3 bestdende av aminosyresekvensen SSYTIASTLVV
(restene 226-236 av SEKV. ID NR.:37), av antistoffet M25ALIA angitt i SEKV. ID NR.:37; eller
antistoffet omfatter et variabelt tungt domene omfattende VH CDR1 bestaende av
aminosyresekvensen GFTFSSYL (restene 26-33 av SEKV. ID NR.:38), VH CHD2 bestaende av
aminosyresekvensen ISYDGSNK (restene 51-58 av SEKV. ID NR.:38) og VH CDR3 bestaende av
aminosyresekvensen AKEGDSSRWSYDL (restene 97-109 av SEKV. ID NR.: 38), og et variabelt
lett domene omfattende VL CDR1 bestdende av aminosyresekvensen SSDVGGYNY (restene

161-169 av SEKV. ID NR.:38), VL CHD2 bestaende av aminosyresekvensen DVT (restene 187-
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189 av SEKV. ID NR.:38) og VL CDR3 bestaende av aminosyresekvensen SSYTSTSTFW (restene
226-236 av SEKV. ID NR.:38), av antistoffet M25ALLF angitt i SEKV. ID NR.: 38; eller
antistoffet omfatter et variabelt tungt domene omfattende VH CDR1 bestaende av
aminosyresekvensen GFTFSSYA (restene 26-33 av SEKV. ID NR.:39), VH CHD2 bestaende av
aminosyresekvensen ISYDGSNK (restene 51-58 av SEKV. ID NR.:39) og VH CDR3 bestaende av
aminosyresekvensen AKEGDSSRWSYDL (restene 97-109 av SEKV. ID NR.: 39), og et variabelt
lett domene omfattende VL CDR1 bestaende av aminosyresekvensen SSDVGGYNY (restene
161-169 av SEKV. ID NR.:39), VL CHD2 bestaende av aminosyresekvensen DVT (restene 187-
189 av SEKV. ID NR.:39) og VL CDR3 bestaende av aminosyresekvensen SSYTIASTLVV
(restene 226-236 av SEKV. ID NR.:39), av antistoffet M25wtIA angitt i SEKV. ID NR.:39; eller
antistoffet omfatter et variabelt tungt domene omfattende VH CDR1 bestaende av
aminosyresekvensen GFTFSSYA (restene 26-33 av SEKV. ID NR.:40), VH CHD2 bestaende av
aminosyresekvensen ISYDGSNK (restene 51-58 av SEKV. ID NR.:40) og VH CDR3 bestaende av
aminosyresekvensen AKEGDSSRWSYDL (restene 97-109 av SEKV. ID NR.: 40), og et variabelt
lett domene omfattende VL CDR1 bestaende av aminosyresekvensen SSDVGGYNY (restene
161-169 av SEKV. ID NR.:40), VL CHD2 bestaende av aminosyresekvensen DVT (restene 187-
189 av SEKV. ID NR.:40) og VL CDR3 bestaende av aminosyresekvensen SSYTSTSTFW (restene
226-236 av SEKV. ID NR.:40), av antistoffet M25wtLF angitt i SEKV. ID NR.:40.

2. Antistoff ifglge krav 1, hvor antistoffet omfatter et variabelt tungt domene omfattende VH CDR1
bestaende av aminosyresekvensen GFTFSSYA (restene 26-33 av SEKV. ID NR.:6), VH CHD2 bestaende
av aminosyresekvensen ISYDGSNK (restene 51-58 av SEKV. ID NR.:6) og VH CDR3 bestaende av
aminosyresekvensen AKEGDSSRWSYDL (restene 97-109 av SEKV. ID NR.:6), og et variabelt lett
domene omfattende VL CDR1 bestaende av aminosyresekvensen SSDVGGYNY (restene 161-169 av
SEKV. ID NR.:6), VL CHD2 bestaende av aminosyresekvensen DVT (restene 187-189 av SEKV. ID
NR.:6) og VL CDR3 bestaende av aminosyresekvensen SSYTIASTLW (restene 226-236 av SEKV. ID
NR.:6), av antistoffet M25FYIA angitt i SEKV. ID NR.:6.

3. Antistoff ifglge krav 1, hvor:
antistoffet omfatter en variabel region av en tung kjede (VH) og en variabel region av en lett
kjede (VL) til et antistoff M25FYIA, hvor aminosyresekvensen til VH-regionen bestar av
aminosyresekvensen til restene 1-120 av SEKV. ID NR.:6 og aminosyresekvensen til VL-

regionen bestar av aminosyresekvensen til restene 136-246 av SEKV. ID NR.:6; eller
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antistoffet omfatter en variabel region av en tung kjede (VH) og en variabel region av en lett
kjede (VL) til et antistoff M25ADLF, hvor aminosyresekvensen til VH-regionen bestar av
aminosyresekvensen til restene 1-120 av SEKV. ID NR.:3 og aminosyresekvensen til VL-
regionen bestar av aminosyresekvensen til restene 136-247 av SEKV. ID NR.:3; eller
antistoffet omfatter en variabel region av en tung kjede (VH) og en variabel region av en lett
kjede (VL) til et antistoff M25ADLFEG, hvor aminosyresekvensen til VH-regionen bestar av
aminosyresekvensen til restene 1-120 av SEKV. ID NR.:4 og aminosyresekvensen til VL-
regionen bestar av aminosyresekvensen til restene 136-247 av SEKV. ID NR.:4; eller
antistoffet omfatter en variabel region av en tung kjede (VH) og en variabel region av en lett
kjede (VL) til et antistoff M25ADLFDS, hvor aminosyresekvensen til VH-regionen bestar av
aminosyresekvensen til restene 1-120 av SEKV. ID NR.: 5 og aminosyresekvensen til VL-
regionen bestar av aminosyresekvensen til restene 136-247 av SEKV. ID NR.:5; eller
antistoffet omfatter en variabel region av en tung kjede (VH) og en variabel region av en lett
kjede (VL) til et antistoff M25FYIAEG, hvor aminosyresekvensen til VH-regionen bestar av
aminosyresekvensen til restene 1-120 av SEKV. ID NR.:7 og aminosyresekvensen til VL-
regionen bestar av aminosyresekvensen til restene 136-246 av SEKV. ID NR.:7; eller
antistoffet omfatter en variabel region av en tung kjede (VH) og en variabel region av en lett
kjede (VL) til et antistoff M25FYIADS, hvor aminosyresekvensen til VH-regionen bestar av
aminosyresekvensen til restene 1-120 av SEKV. ID NR.: 8 og aminosyresekvensen til VL-
regionen bestar av aminosyresekvensen til restene 136-246 av SEKV. ID NR.:8; eller
antistoffet omfatter en variabel region av en tung kjede (VH) og en variabel region av en lett
kjede (VL) til et antistoff M25, hvor aminosyresekvensen til VH-regionen bestar av
aminosyresekvensen til restene 1-120 av SEKV. ID NR.:9 og aminosyresekvensen til VL-
regionen bestar av aminosyresekvensen til restene 136-246 av SEKV. ID NR.: 9; eller
antistoffet omfatter en variabel region av en tung kjede (VH) og en variabel region av en lett
kjede (VL) til et antistoff M25EG hvor aminosyresekvensen til VH-regionen bestar av
aminosyresekvensen til restene 1-120 av SEKV. ID NR.:10 og aminosyresekvensen til VL-
regionen bestar av aminosyresekvensen til restene 136-246 av SEKV. ID NR.:10; eller
antistoffet omfatter en variabel region av en tung kjede (VH) og en variabel region av en lett
kjede (VL) til et antistoff M25DS, hvor aminosyresekvensen til VH-regionen bestar av
aminosyresekvensen til restene 1-120 av SEKV. ID NR.:11 og aminosyresekvensen til VL-
regionen bestar av aminosyresekvensen til restene 136-246 av SEKV. ID NR.:11; eller
antistoffet omfatter en variabel region av en tung kjede (VH) og en variabel region av en lett

kjede (VL) til et antistoff M25AELF, hvor aminosyresekvensen til VH-regionen bestar av
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aminosyresekvensen til restene 1-120 av SEKV. ID NR.:12 og aminosyresekvensen til VL-
regionen bestar av aminosyresekvensen til restene 136-247 av SEKV. ID NR.:12; eller
antistoffet omfatter en variabel region av en tung kjede (VH) og en variabel region av en lett
kjede (VL) til et antistoff M25AELFEG, hvor aminosyresekvensen til VH-regionen bestar av
aminosyresekvensen til restene 1-120 av SEKV. ID NR.:13 og aminosyresekvensen til VL-
regionen bestar av aminosyresekvensen til restene 136-247 av SEKV. ID NR.:13; eller
antistoffet omfatter en variabel region av en tung kjede (VH) til et antistoff M25AELFDS,
hvor aminosyresekvensen til VH-regionen bestar av aminosyresekvensen til restene 1-120 av
SEKV. ID NR.:14 og aminosyresekvensen til VL-regionen bestar av aminosyresekvensen til
restene 136-247 av SEKV. ID NR.:14; eller

antistoffet omfatter en variabel region av en tung kjede (VH) og en variabel region av en lett
kjede (VL) til et antistoff M25ADL99P hvor aminosyresekvensen til VH-regionen bestar av
aminosyresekvensen til restene 1-120 av SEKV. ID NR.: 15 og aminosyresekvensen til VL-
regionen bestar av aminosyresekvensen til restene 136-246 av SEKV. ID NR.: 15; eller
antistoffet omfatter en variabel region av en tung kjede (VH) og en variabel region av en lett
kjede (VL) til et antistoff M25ADL99G, hvor aminosyresekvensen til VH-regionen bestar av
aminosyresekvensen til restene 1-120 av SEKV. ID NR.: 16 og aminosyresekvensen til VL-
regionen bestar av aminosyresekvensen til restene 136-246 av SEKV. ID NR.: 16; eller
antistoffet omfatter en variabel region av en tung kjede (VH) og en variabel region av en lett
kjede (VL) til et antistoff M25ADS95R, hvor aminosyresekvensen til VH-regionen bestar av
aminosyresekvensen til restene 1-120 av SEKV. ID NR.: 17 og aminosyresekvensen til VL-
regionen bestar av aminosyresekvensen til restene 136-246 av SEKV. ID NR.: 17; eller
antistoffet omfatter en variabel region av en tung kjede (VH) og en variabel region av en lett
kjede (VL) til et antistoff M25ADD28G, hvor aminosyresekvensen til VH-regionen bestar av
aminosyresekvensen til restene 1-120 av SEKV. ID NR.: 18 og aminosyresekvensen til VL-
regionen bestar av aminosyresekvensen til restene 136-246 av SEKV. ID NR.: 18; eller
antistoffet omfatter en variabel region av en tung kjede (VH) og en variabel region av en lett
kjede (VL) til et antistoff M25ADS91G, hvor aminosyresekvensen til VH-regionen bestar av
aminosyresekvensen til restene 1-120 av SEKV. ID NR.: 19 og aminosyresekvensen til VL-
regionen bestar av aminosyresekvensen til restene 136-246 av SEKV. ID NR.: 19; eller
antistoffet omfatter en variabel region av en tung kjede (VH) og en variabel region av en lett
kjede (VL) til et antistoff M25ADY93H, hvor aminosyresekvensen til VH-regionen bestar av
aminosyresekvensen til restene 1-120 av SEKV. ID NR.:20 og aminosyresekvensen til VL-

regionen bestar av aminosyresekvensen til restene 136-246 av SEKV. ID NR.:20; eller
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antistoffet omfatter en variabel region av en tung kjede (VH) og en variabel region av en lett
kjede (VL) til et antistoff M25ADYHSRLF, hvor aminosyresekvensen til VH-regionen bestar av
aminosyresekvensen til restene 1-120 av SEKV. ID NR.:21 og aminosyresekvensen til VL-
regionen bestar av aminosyresekvensen til restene 136-246 av SEKV. ID NR.:21; eller
antistoffet omfatter en variabel region av en tung kjede (VH) og en variabel region av en lett
kjede (VL) til et antistoff M25GRITSGFYGDwtLC, hvor aminosyresekvensen til VH-regionen
bestar av aminosyresekvensen til restene 1-120 av SEKV. ID NR.:22 og aminosyresekvensen
til VL-regionen bestar av aminosyresekvensen til restene 136-246 av SEKV. ID NR.:22; eller
antistoffet omfatter en variabel region av en tung kjede (VH) og en variabel region av en lett
kjede (VL) til et antistoff M25FSITSGFYGDwtLC, hvor aminosyresekvensen til VH-regionen
bestar av aminosyresekvensen til restene 1-120 av SEKV. ID NR.:23 og aminosyresekvensen
til VL-regionen bestar av aminosyresekvensen til restene 136-246 av SEKV. ID NR.:23; eller
antistoffet omfatter en variabel region av en tung kjede (VH) og en variabel region av en lett
kjede (VL) til et antistoff M2530181A, hvor aminosyresekvensen til VH-regionen bestar av
aminosyresekvensen til restene 1-120 av SEKV. ID NR.:24 og aminosyresekvensen til VL-
regionen bestar av aminosyresekvensen til restene 136-246 av SEKV. ID NR.:24; eller
antistoffet omfatter en variabel region av en tung kjede (VH) og en variabel region av en lett
kjede (VL) til et antistoff M253018LF, hvor aminosyresekvensen til VH-regionen bestar av
aminosyresekvensen til restene 1-120 av SEKV. ID NR.:25 og aminosyresekvensen til VL-
regionen bestar av aminosyresekvensen til restene 136-247 av SEKV. ID NR.:25; eller
antistoffet omfatter en variabel region av en tung kjede (VH) og en variabel region av en lett
kjede (VL) til et antistoff M25AD, hvor aminosyresekvensen til VH-regionen bestar av
aminosyresekvensen til restene 1-120 av SEKV. ID NR.:26 og aminosyresekvensen til VL-
regionen bestar av aminosyresekvensen til restene 136-246 av SEKV. ID NR.:26; eller
antistoffet omfatter en variabel region av en tung kjede (VH) og en variabel region av en lett
kjede (VL) til et antistoff M25ADX, hvor aminosyresekvensen til VH-regionen bestar av
aminosyresekvensen til restene 1-120 av SEKV. ID NR.:27 og aminosyresekvensen til VL-
regionen bestar av aminosyresekvensen til restene 136-247 av SEKV. ID NR.:27; eller
antistoffet omfatter en variabel region av en tung kjede (VH) og en variabel region av en lett
kjede (VL) til et antistoff ALPPL2rd3_1, hvor aminosyresekvensen til VH-regionen bestar av
aminosyresekvensen til restene 1-120 av SEKV. ID NR.:28 og aminosyresekvensen til VL-
regionen bestar av aminosyresekvensen til restene 136-246 av SEKV. ID NR.:28; eller
antistoffet omfatter en variabel region av en tung kjede (VH) og en variabel region av en lett

kjede (VL) til et antistoff ALPPL2rd3_2, hvor aminosyresekvensen til VH-regionen bestar av
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aminosyresekvensen til restene 1-120 av SEKV. ID NR.:29 og aminosyresekvensen til VL-

regionen bestar av aminosyresekvensen til restene 136-246 av SEKV. ID NR.:29; eller

NO/EP3383920

antistoffet omfatter en variabel region av en tung kjede (VH) og en variabel region av en lett

kjede (VL) til et antistoff M25AGIA, hvor aminosyresekvensen til VH-regionen bestar av
aminosyresekvensen til restene 1-120 av SEKV. ID NR.:30 og aminosyresekvensen til VL-

regionen bestar av aminosyresekvensen til restene 136-246 av SEKV. ID NR.:30; eller

antistoffet omfatter en variabel region av en tung kjede (VH) og en variabel region av en lett

kjede (VL) til et antistoff M25AGLF, hvor aminosyresekvensen til VH-regionen bestar av
aminosyresekvensen til restene 1-120 av SEKV. ID NR.:31 og aminosyresekvensen til VL-

regionen bestar av aminosyresekvensen til restene 136-247 av SEKV. ID NR.:31; eller

antistoffet omfatter en variabel region av en tung kjede (VH) og en variabel region av en lett

kjede (VL) til et antistoff M25ASIA, hvor aminosyresekvensen til VH-regionen bestar av
aminosyresekvensen til restene 1-120 av SEKV. ID NR.:32 og aminosyresekvensen til VL-

regionen bestar av aminosyresekvensen til restene 136-246 av SEKV. ID NR.:32; eller

antistoffet omfatter en variabel region av en tung kjede (VH) og en variabel region av en lett

kjede (VL) til et antistoff M25ASLF, hvor aminosyresekvensen til VH-regionen bestar av
aminosyresekvensen til restene 1-120 av SEKV. ID NR.:33 og aminosyresekvensen til VL-

regionen bestar av aminosyresekvensen til restene 136-247 av SEKV. ID NR.:33; eller

antistoffet omfatter en variabel region av en tung kjede (VH) og en variabel region av en lett

kjede (VL) til et antistoff M25ASwt, hvor aminosyresekvensen til VH-regionen bestar av
aminosyresekvensen til restene 1-120 av SEKV. ID NR.:34 og aminosyresekvensen til VL-

regionen bestar av aminosyresekvensen til restene 136-246 av SEKV. ID NR.:34; eller

antistoffet omfatter en variabel region av en tung kjede (VH) og en variabel region av en lett

kjede (VL) til et antistoff M25AVIA, hvor aminosyresekvensen til VH-regionen bestar av
aminosyresekvensen til restene 1-120 av SEKV. ID NR.:35 og aminosyresekvensen til VL-

regionen bestar av aminosyresekvensen til restene 136-246 av SEKV. ID NR.:35; eller

antistoffet omfatter en variabel region av en tung kjede (VH) og en variabel region av en lett

kjede (VL) til et antistoff M25AVLF, hvor aminosyresekvensen til VH-regionen bestar av
aminosyresekvensen til restene 1-120 av SEKV. ID NR.:36 og aminosyresekvensen til VL-

regionen bestar av aminosyresekvensen til restene 136-247 av SEKV. ID NR.:36; eller

antistoffet omfatter en variabel region av en tung kjede (VH) og en variabel region av en lett

kjede (VL) til et antistoff M25ALIA, hvor aminosyresekvensen til VH-regionen bestar av
aminosyresekvensen til restene 1-120 av SEKV. ID NR.:37 og aminosyresekvensen til VL-

regionen bestar av aminosyresekvensen til restene 136-246 av SEKV. ID NR.: 37; eller
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antistoffet omfatter en variabel region av en tung kjede (VH) og en variabel region av en lett
kjede (VL) til et antistoff M25ALLF, hvor aminosyresekvensen til VH-regionen bestar av
aminosyresekvensen til restene 1-120 av SEKV. ID NR.:38 og aminosyresekvensen til VL-
regionen bestar av aminosyresekvensen til restene 136-247 av SEKV. ID NR.:38; eller
antistoffet omfatter en variabel region av en tung kjede (VH) og en variabel region av en lett
kjede (VL) til et antistoff M25wtIA, hvor aminosyresekvensen til VH-regionen bestar av
aminosyresekvensen til restene 1-120 av SEKV. ID NR.:39 og aminosyresekvensen til VL-
regionen bestar av aminosyresekvensen til restene 136-246 av SEKV. ID NR.: 39; eller
antistoffet omfatter en variabel region av en tung kjede (VH) og en variabel region av en lett
kjede (VL) til et antistoff M25wtLF, hvor aminosyresekvensen til VH-regionen bestar av
aminosyresekvensen til restene 1-120 av SEKV. ID NR.:40 og aminosyresekvensen til VL-

regionen bestar av aminosyresekvensen til restene 136-247 av SEKV. ID NR.:40.

4. Antistoff ifglge krav 3, hvor antistoffet omfatter en variabel region av en tung kjede (VH) og en
variabel region av en lett kjede (VL) til et antistoff M25FYIA, hvor aminosyresekvensen til VH-
regionen bestar av aminosyresekvensen til restene 1-120 av SEKV. ID NR.:6 og aminosyresekvensen

til VL-regionen bestar av aminosyresekvensen til restene 136-246 av SEKV. ID NR.:6.

5. Antistoff ifglge et hvilket som helst av kravene 1-4, hvor:
antistoffet er et intakt immunglobulin (f.eks. et IgG, et IgA eller et IgE);
antistoffet er et antistoffragment som spesifikt binder celler som uttrykker ALPP og/eller
ALPPL2; og/eller
antistoffet er et antistoffragment som spesifikt binder celler som uttrykker ALPP og/eller
ALPPL2 og et antistoffragment valgt fra gruppen bestaende av Fv, Fab, (Fab'),, (Fab')s,
IgGACH2, og et ministoff; og/eller
antistoffet omfatter et antistoff med én enkelt kjede; og/eller
antistoffet er et humant scFv; og/eller
antistoffet er et humant scFv hvor den variable regionen av den tunge kjeden er bundet til
den variable regionen av den lette kjeden av en linker omfattende eller bestdende av

aminosyresekvensen (GlysSer)s angitt i SEKV. ID NR.: 1.

6. Antistoff ifglge kravene 1-4, hvor antistoffet er et intakt immunglobulin.
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7. Antistoff ifglge kravene 1-4, hvor antistoffet er et antistoff med én enkelt kjede.

8. Immunkonjugat omfattende et antistoff ifglge et hvilket som helst av kravene 1-7 knyttet til en
effektor, hvor effektoren er valgt fra gruppen bestaende av et andre antistoff, en detekterbar
markgr, et cytotoksin eller et cytostatisk middel (medikament), et liposom som inneholder et
medikament, en radionuklid, et medikament, et prodrug, en immunmodulator, en viruspartikkel, en

cytokin, et andre antistoff og et chelat.

9. Immunkonjugat ifglge krav 8, hvor:
medikamentet er et legemiddel mot kreft;
medikamentet er valgt fra gruppen bestdende av en mikrotubulihemmer, et DNA-skadende
middel og en polymerasehemmer;
medikamentet omfatter en tubulinhemmer;
medikamentet omfatter en tubulinhemmer valgt fra gruppen bestaende av en auristatin,
Dolastatin-10, syntetiske derivater av det naturlige produktet Dolastatin-10 og maytansin
eller et maytansinderivat; eller
medikamentet omfatter en tubulinhemmer valgt fra gruppen bestaende av
Monometylauristatin F (MMAF), Auristatin E (AE), Monometylauristatin E (MMAE), vceMMAE
og VcEMMAF; eller
medikamentet omfatter en tubulinhemmer omfattende et maytansin valgt fra gruppen
bestaende av Mertansin (DM1), DM3 og DM4; eller
medikamentet omfatter et DNA-skadende middel; eller
medikamentet omfatter et DNA-skadende middel valgt fra gruppen bestaende av en
calicheamicin, en duocarmycin og en pyrrolobenzodiazepin,
medikamentet omfatter et DNA-skadende middel omfattende en calicheamicin eller en
calicheamicin-analog; eller
medikamentet omfatter et DNA-skadende middel omfattende en duocarmycin; eller
medikamentet omfatter et DNA-skadende middel omfattende en duocarmycin, valgt fra
gruppen bestaende av duocarmycin A, duocarmycin B1, duocarmycin B2, duocarmycin C1,
duocarmycin C2, duocarmycin D, duocarmycin SA, syklopropylbenzoindol-duocarmycin (CC-
1065), Centanamycin, Rachelmycin, Adozelesin, Bizelesin og Carzelesin; eller
medikamentet omfatter et DNA-skadende middel som er en pyrrolobenzodiazepin eller en

pyrrolobenzodiazepin-dimer; eller
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medikamentet omfatter et DNA-skadende middel valgt fra gruppen bestadende av
Anthramycin (og dimerer derav), Mazethramycin (og dimerer derav), Tomaymycin (og
dimerer derav), Prothracarcin (og dimerer derav), Chicamycin (og dimerer derav),
Neothramycin A (og dimerer derav), Neothramycin B (og dimerer derav), DC-81 (og dimerer
derav), Sibiromycin (og dimerer derav), Porothramycin A (og dimerer derav), Porothramycin
B (og dimerer derav), Sibanomycin (og dimerer derav), Abbeymycin (og dimerer derav),
SG2000 og SG2285; eller

medikamentet er valgt fra gruppen bestdende av auristatin, dolastatin, kolkisin,
kombretastatin og mTOR/PI3K-hemmere; eller

medikamentet er valgt fra gruppen bestaende av flourouracil (5-FU), capecitabin, 5-
trifluormetyl-2'-deoksyuridin, metotreksatnatrium, raltitreksed, pemetreksed, cytosin-
Arabinosid, 6-merkaptopurin, azatioprin, 6-tioguanin (6-TG), pentostatin, fludarabinfosfat,
cladribin, floksuridin (5-fluor-2), ribonukleotid-reduktasehemmer (RNR), syklofosfamid,
neosar, ifosfamid, tiotepa, 1,3-bis(2-kloretyl)-1-nitosourea (BCNU), 1,-(2-kloretyl)-3-
sykloheksyl-Initrosourea, metyl (CCNU), heksametylmelamin, busulfan, prokarbazin HCL,
dakarbazin (DTIC), klorambucil, melfalan, cisplatin, karboplatin, oksaliplatin, bendamustin,
karmustin, klormetin, dakarbazin (DTIC), fotemustin, lomustin, mannosulfan, nedaplatin,
nimustin, prednimustin, ranimustin, satraplatin, semustin, streptozocin, temozolomid,
treosulfan, triazikon, trietylen-melamin, tioTEPA, triplatin-tetranitrat, trofosfamid,
uramustin, doksorubicin, daunorubicinsitrat, mitoksantron, actinomycin D, etoposid,
topotecan HCL, teniposid (VM-26), irinotekan HCL (CPT-11), kamptotecin, belotecan,
rubitecan, vinkristin, vinblastinsulfat, vinorelbintartrat, vindesinsulfat, paklitaksel,
docetaksel, nanopartikkel-paklitaksel, abraksan, iksabepilon, larotaksel, ortataksel,
tesetaksel, vinflunin, retinoinsyre, et retinoinsyrederivat, doksirubicin, vinblastin, vinkristin,
syklofosfamid, ifosfamid, cisplatin, 5-fluoruracil, et kamptotecinderivat, interferon,
tamoksifen og taksol; eller

legemiddelet mot kreft er valgt fra gruppen bestdende av abraksan, doksorubicin,
pamidronat-dinatrium, anastrozol, eksemestan, syklofosfamid, epirubicin, toremifen,
letrozol, trastuzumab, megestroltamoxifen, paklitaksel, docetaksel, capecitabin, goserelin
cetat og zoledronsyre; eller

antistoffet er knyttet til et cytotoksin; eller

antistoffet er knyttet til et cytotoksin valgt fra gruppen bestaende av et difteritoksin, et
pseudomonas-eksotoksin, en ricin, en abrin, saporin og en tymidinkinase; eller

antistoffet er knyttet til en immunmodulator; eller
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antistoffet er knyttet til en immunmodulator, hvor immunmodulatoren omfatter et andre
antistoff;
antistoffet er knyttet til en immunmodulator, hvor immunmodulatoren omfatter anti-CD3-
antistoff;
antistoffet er knyttet til en immunmodulator, hvor immunmodulatoren omfatter en
immunmodulator som blokkerer immunsjekkpunkter;
antistoffet er knyttet til en immunmodulator, hvor immunmodulatoren omfatter et antistoff
som er valgt fra gruppen bestaende av et anti-CTLA4-antistoff, et anti-PDL1-antistoff, et anti-
PDL2-antistoff, et anti-ICOS-antistoff og et anti-BTLA-antistoff;
antistoffet er knyttet til en immunmodulator, hvor immunmodulatoren er et antistoff
omfattende VH- og VL-domenene til et antistoff valgt fra gruppen bestaende av ipilimumab,
nivolumab og pembrolizumab; eller
antistoffet er knyttet til en immunmodulator, hvor immunmodulatoren er et antistoff valgt
fra gruppen bestaende av ipilimumab, nivolumab og pembrolizumab; eller
antistoffet er knyttet til et chelat omfattende en isotop valgt fra gruppen bestaende
av 99TC, 99TC, 97RU, 95Ru’ 94TC, 90Y, 90Y, 89Zr, SGY, 77Br, 77AS, 76Br, 7556, 72AS, 68Ga, 68Ga, 67Ga, 67Ga,
67CU, 67CU, 64CU, GZCU, GZCU, 59Fe, SSCO, 57C0, SZMn, 52Fe' 51Cr’ 47SC, 3H, 355' 33P, 32P, ZZSAC, 224AC, 22
3Ra, 213Bi, 212Pb’ leBi, 211At, 203Pb, 203Hg, 201T|, 199AU, 198AU, 198AU, 197Pt, 18F' 189Re, 188Re, 188Re, 1
86Re, 186Re, 177|_U, 177|_U, 175Yb, 172Tm, 169yb’ 169Yb, 169Er, 168Tm, 167Tm, 166H0, 166Dy, 165Tm, 165Dy,
161Tb, 150’ 15N, 159Gd, 157Gd, 1535m, 153Pb, 151Pm, 14C, 149Pm, 143Pr, 142Pr, 13N, 133'/ 131|n’ 131|' 127-|-e
, 126|’ 125Te, 125|’ 124|, 123|, 122Te, 121Te, 121S|'l, 11C, 113|n’ 111|n’ 111||'l, 111Ag, 111Ag, 109Pd, 109Pd, 1O7Hg,

105Ry, 195Rh, 105Rh og 1°3Ru.

10. Immunkonjugat ifglge krav 8, hvor
effektoren omfatter en tubulinhemmer valgt fra gruppen bestaende av Monometylauristatin F

(MMAF), Auristatin E (AE), Monometylauristatin E (MMAE), veMMAE og vcMMAF.

11. Farmasgytisk formulering, hvor formuleringen omfatter:
en farmasgytisk akseptabel baerer og et antistoff ifglge et hvilket som helst av kravene 1-7;
og/eller
en farmasgytisk akseptabel baerer og et immunkonjugat ifglge et hvilket som helst av

kravene 8-10.

12. Immunkonjugat ifglge et hvilket som helst av kravene 8-10, hvor:
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effektoren som omfatter immunkonjugatet har cytostatisk og/eller cytotoksisk aktivitet
og/eller immunmodulerende aktivitet og immunkonjugatet er for bruk til 3 redusere
tumorinitierende celler i en cellepopulasjon; eller
effektoren som omfatter immunkonjugatet omfatter en detekterbar markgr og

immunkonjugatet er for bruk til & detektere en kreftcelle til en kreft som uttrykker ALPPL2.

13. Antistoff ifglge et hvilket som helst av kravene 1-7, og/eller anti-ALPPL2-immunkonjugat ifglge et
hvilket som helst av kravene 8-10, hvor effektoren som omfatter immunkonjugatet har cytostatisk
og/eller cytotoksisk aktivitet og/eller immunmodulerende aktivitet for bruk ved behandling av en

kreft kiennetegnet ved uttrykkelse av ALPPL2.

14. Kimaer antigenreseptor (CAR) omfattende et antistoff ifglge et hvilket som helst av kravene 1-7.

15. Celle omfattende en nukleinsyresekvens som koder for en kimaer antigenreseptor (CAR) ifglge

krav 14.

16. Celle som er genetisk modifisert til & uttrykke en kimaer antigenreseptor (CAR) ifglge krav 14, for
bruk:
i en fremgangsmate ved frembringelse av antitumorimmunitet mot tumorer som uttrykker
ALPPL2, eller en region av ALPPL2 som er bundet av antistoff M25AD, M25ADX og/eller
M25; eller
i en fremgangsmate ved behandling av et pattedyr med en kreft som omfatter celler som
uttrykker ALPPL2, eller et omrade av ALPPL2 som er bundet av antistoff M25AD, M25ADX
og/eller M25; eller
i en fremgangsmate for behandling av kreft, hvor fremgangsmaten omfatter a bringe den
genetisk modifiserte cellen i kontakt med en kreftcelle hos et pattedyr, og indusere

apoptose av kreftcellen.
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