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1. Fremgangsmate for analyse av en biologiske preove fra et individ, idet den
biologiske prgve innbefatter DNA som stammer fra normale celler og potensielt fra
celler som er assosiert med kreft, hvor i det minste noe av DNA-et er cellefritt i den
biologiske prgve, idet fremgangsmaten omfatter:
(a) a sekvensere en flerhet av DNA-fragmenter for a oppna en flerhet av
sekvensavlesninger som omfatter de ytterste nukleotider ved hver ende av
en flerhet av DNA-fragmenter;
(b) & sammenstille av sekvensavlesningene til et referansegenom, idet det
derved oppnas et sett av genomiske koordinater som innbefatter genomiske
koordinater av de ytterste nukleotider som definerer en stgrrelse av et DNA-
fragment for hver av flerheten av DNA-fragmenter;
(c) & beregne av en verdi av en parameter basert p4 mengder av
sekvensavlesninger av DNA-fragmenter som sammenstilles med settet av
genomiske koordinater av (b) i atskillige starrelser;
(d) @ sammenligne av verdien med en referanseverdi; og
(e) a bestemme en klassifisering av et kreftniva hos individet basert pa a

sammenligne verdien med referanseverdien.

2. Fremgangsmate ifglge krav 1, hvor den biologiske prave velges fra gruppen

bestadende av blod, plasma, serum, urin og saliva.

3. Fremgangsmate ifalge krav 1 eller 2, hvor settet av genomiske koordinater svarer

til et omrade av referansegenomet.

4. Fremgangsmate ifglge krav 3, hvor omradet av referansegenomet er

forutbestemt.

5. Fremgangsmate ifglge et hvilket som helst av de foregaende krav, hvor

sekvenseringen omfatter paired-end-sekvensering.
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6. Fremgangsmate ifglge et hvilket som helst av de foregaende krav, hvor hver
sekvensavlesning av sekvensavlesningene omfatter i det minste cirka 30

nukleotider fra i det minste én ende av DNA-fragmentet.

7. Fremgangsmate ifglge et hvilket som helst av de foregdende krav, hvor verdien
bestemmes under anvendelse av et antall sekvensavlesninger som har ender som
sammenstilles med genomiske koordinater av settet av genomiske koordinater for

starrelser av DNA-fragmentene.

8. Fremgangsmate ifglge et hvilket som helst av kravene 1 til 6, hvor verdien
bestemmes under anvendelse av et fgrste antall sekvensavlesninger som har ender
som sammenstilles med genomiske koordinater av settet av genomiske koordinater
som normaliseres ved hjelp av et andre antall sekvensavlesninger som har

forskjellige genomiske koordinater for stagrrelser av DNA-fragmentene.

9. Fremgangsmate ifglge et hvilket som helst av de foregaende krav, hvor
klassifiseringen svarer til en starrelse eller en forekomst av kreft, et stadium av

kreften eller en stgrrelse av en tumor.

10. Fremgangsmate ifglge et hvilket som helst av de foregaende krav, hvor i det

minste et avsnitt av flerheten av DNA-fragmenter er avledet fra en tumor.

11. Fremgangsmate ifalge et hvilket som helst av de foregaende krav, hvor den
biologiske prgve oppnas fra individet etter en behandling, og hvor referanseverdien

svarer til en verdi som bestemmes fra en prgve tatt fra individet far behandlingen.

12. Fremgangsmate ifglge et hvilket som helst av kravene 1 til 10, hvor
referanseverdien svarer til en verdi som bestemmes fra en prgve nar det antas av

individet ikke har noen kreft.

13. Fremgangsmate ifalge et hvilket som helst av kravene 1 til 10, hvor
referanseverdien fastsettes fra én eller flere biologiske prgver som er innhentet fra

ett eller flere sunne individer.
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