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Patentkrav

1. En nukleinsyrevektor som omfatter en konstruert vertsmodifiserende (HM) CRISPR-
matrise for anvendelse i behandling eller forebygging, hos et menneske eller dyr, en 
tilstand eller sykdom mediert av bakterielle vertsceller ved å endre det relative forholdet 
mellom underpopulasjoner av første og andre bakterier i en blandet populasjon av 
bakterier, den andre bakterien omfatter vertsceller, hvori den blandede populasjonen er 
omfattet av individet,

hvori den andre underpopulasjonen består av en annen bakterieart enn den til 
den første underpopulasjonen,
hvori hver vertscelle har en vertsmålsekvens og minst én nukleinsyresekvens som 
koder for en Cas-nuklease endogen for vertscellen,
hvori den konstruerte vertsmodifiserende (HM) CRISPR-matrisen omfatter en 
spacer-sekvens (HM-spacer) og repetisjoner som koder for et HM-crRNA, hvor 
HM-crRNA omfatter en sekvens som er i stand til å hybridisere til 
vertsmålsekvensen;
hvor vektoren kan transformere vertscellen,
hvori HM-crRNA leder Cas-nukleasen til målet for å modifisere målsekvensen i 
vertscellen, hvorved vertscellen blir drept eller vertscellevekst reduseres,
hvori nukleinsyrevektoren er en plasmidvektor omfattet av en bærerbakterie, eller 
vektoren er en fagvektor.

2. En nukleinsyrevektor som omfatter en konstruert vertsmodifiserende (HM) CRISPR-
matrise og en nukleinsyresekvens som koder for en Cas-nuklease for anvendelse ved 
behandling eller forebygging hos et menneske eller dyr en tilstand eller sykdom mediert 
av bakterielle vertsceller ved å endre det relative forholdet mellom underpopulasjoner av 
første og andre bakterier i en blandet populasjon av bakterier, den andre bakterien 
omfatter vertsceller, hvori den blandede populasjonen er omfattet av individet,

hvori den andre underpopulasjonen består av en annen bakterieart enn den første 
underpopulasjonen,
hvor hver vertscelle har en vertsmålsekvens,
hvor vektoren kan transformere vertscellen,
hvori den konstruerte vertsmodifiserende (HM) CRISPR-matrisen omfatter en 
spacer-sekvens (HM-spacer) og repetisjoner som koder for et HM-crRNA, HM-
crRNA omfatter en sekvens som er i stand til å hybridisere til vertsmålsekvensen,
hvori HM-crRNA leder Cas-nukleasen til målet for å modifisere målsekvensen i 
vertscellen, hvorved vertscellen blir drept eller vertscellevekst reduseres,
hvori nukleinsyrevektoren er en plasmidvektor omfattet av en bærerbakterie, eller 
vektoren er en fagvektor.

3. Anvendelse av en nukleinsyrevektor som omfatter en konstruert vertsmodifiserende 
(HM) CRISPR/Cas-matrise for å endre det relative forholdet mellom underpopulasjoner av 
første og andre bakterier i en ex vivo blandet populasjon av bakterier, den andre 
bakterien omfatter vertsceller,

hvori den andre underpopulasjonen består av en annen bakterieart enn den første 
underpopulasjonen,
hvori hver vertscelle har en vertsmålsekvens og minst én nukleinsyresekvens som 
koder for en Cas-nuklease endogen for vertscellen,
hvori den konstruerte vertsmodifiserende (HM) CRISPR-matrisen omfatter en 
spacer-sekvens (HM-spacer) og repetisjoner som koder for et HM-crRNA, hvor 
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HM-crRNA omfatter en sekvens som er i stand til å hybridisere til 
vertsmålsekvensen;
hvor vektoren kan transformere vertscellen,
hvori HM-crRNA leder Cas-nukleasen til målet for å modifisere målsekvensen i 
vertscellen, hvorved vertscellen blir drept eller vertscellevekst reduseres,
hvori nukleinsyrevektoren er en plasmidvektor omfattet av en bærerbakterie, eller 
vektoren er en fagvektor.

4. Anvendelse av en nukleinsyrevektor som omfatter en konstruert vertsmodifiserende 
(HM) CRISPR/Cas-matrise og en nukleinsyresekvens som koder for en Cas-nuklease for å 
endre det relative forholdet mellom underpopulasjoner av første og andre bakterier i 
en ex vivo blandet populasjon av bakterier, den andre bakterien består av vertsceller,

hvori den andre underpopulasjonen består av en annen bakterieart enn den til 
den første underpopulasjonen,
hvor hver vertscelle har en vertsmålsekvens,
hvor vektoren kan transformere vertscellen,
hvori den konstruerte vertsmodifiserende (HM) CRISPR-matrisen omfatter en 
spacer-sekvens (HM-spacer) og repetisjoner som koder for et HM-crRNA, HM-
crRNA omfatter en sekvens som er i stand til å hybridisere til vertsmålsekvensen,
hvori HM-crRNA leder Cas-nukleasen til målet for å modifisere målsekvensen i 
vertscellen, hvorved vertscellen blir drept eller vertscellevekst reduseres,
hvori nukleinsyrevektoren er en plasmidvektor omfattet av en bærerbakterie, eller 
vektoren er en fagvektor.

5. Anvendelse ifølge krav 3 eller 4 for behandling av en industriell eller et ex 
vivo medisinsk fluid, overflate, apparat eller beholder; eller for behandling av en vannvei, 
vann, en drikkevare, en matvare eller en kosmetikk, hvori vertscellen(e) er omfattet av 
eller på fluidet, overflaten, apparatet, beholderen, vannveien, vannet, drikken, matvaren 
eller kosmetikken.

6. Anvendelse eller vektor for anvendelse ifølge hvilket som helst av de foregående 
krav, hvori alternativt HM-crRNA og tracrRNA er omfattet av et enkelt guide-RNA (gRNA).

7. Anvendelse eller vektor for anvendelse ifølge hvilket som helst av de foregående 
krav, hvori vertscellepopulasjonsveksten reduseres med minst 5 ganger sammenlignet 
med veksten av en populasjon av vertscellene som ikke er transformert med nevnte HM-
matrise eller en nukleotidsekvens som koder for nevnte gRNA.

8. Anvendelsen ifølge krav 3, krav 4 eller hvilket som helst av kravene 5-7 når avhengig 
av krav 3 eller 4,
hvori vertscellepopulasjonsvekst på en overflate hemmes.

9. Anvendelse eller vektor for anvendelse ifølge hvilket som helst av kravene 1 eller 3, 
eller hvilket som helst av kravene 5-8 når avhengig av hvilket som helst av kravene 1 
eller 3, hvori hver vektor mangler en Cas-nuklease-kodende sekvens.

10. Anvendelse eller vektor for anvendelse ifølge hvilket som helst av de foregående 
krav, hvori vektoren omfatter en DNA-sekvens for å uttrykke en tracrRNA-sekvens.

11. Anvendelse eller vektor for anvendelse ifølge hvilket som helst av de foregående 
krav, hvori den blandede populasjonen omfatter S. thermophilus, L. lactis og E coli.

12. Anvendelse eller vektor for anvendelse ifølge hvilket som helst av de foregående 
krav, hvori Cas-nukleasen er en Cas-nuklease av type I, en Cas-nuklease av type II eller 
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en Cas-nuklease av type III.

13. Vektor for anvendelse, eller anvendelse ifølge hvilket som helst av de foregående 
krav, hvor vektoren omfatter nukleinsyresekvenser for å uttrykke et flertall forskjellige
crRNA-er (f.eks. omfattet av gRNA-er) hvori en første av nevnte crRNA-er er i stand til å 
hybridisere til en første nukleinsyresekvens i vertscellen; og en andre av crRNAene er i 
stand til å hybridisere til en andre nukleinsyresekvens i vertscellen, hvori den andre 
sekvensen er forskjellig fra den første sekvensen; og

(a) den første sekvensen er omfattet av et antibiotikaresistensgen (eller RNA 
derav) og den andre sekvensen er omfattet av et antibiotikaresistensgen (eller 
RNA derav); valgfritt hvor genene er forskjellige;
(b) den første sekvensen er omfattet av et antibiotikaresistensgen (eller RNA 
derav) og den andre sekvensen er omfattet av et essensielt eller virulensgen 
(eller RNA derav);
(c) den første sekvensen er omfattet av et essensielt gen (eller RNA derav) og 
den andre sekvensen er omfattet av et essensielt eller virulensgen (eller RNA 
derav); eller
(d) den første sekvensen er omfattet av et virulensgen (eller RNA derav) og den 
andre sekvensen er omfattet av et essensielt eller virulensgen (eller RNA derav).

14. Vektor for anvendelse, eller anvendelse ifølge hvilket som helst av kravene 1, 3 og 
6-12 når avhengig av krav 1 eller 3, vektoren omfatter mer enn 1,4 kb eksogen DNA-
sekvens, hvori det eksogene DNA koder for én eller flere komponenter av et CRISPR/Cas-
system og omfatter en konstruert oppstilling for å uttrykke HM-crRNA eller gRNA i 
vertsceller; hvori minst 2 forskjellige cRNA-er eller gRNA-er er kodet av det eksogene 
DNA-et (f.eks. av minst 2 HM-CRISPR-matriser).

15. Vektor for anvendelse, eller anvendelse ifølge hvilket som helst av kravene 1, 3 og 
6-14 når avhengig av krav 1 eller 3, hvori vektoren mangler en nukleotidsekvens som 
koder for en Cas-nuklease som er knyttet til cRNA(ene) eller gRNA(er).
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