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Patentkrav

1. Fremgangsmate for rensning av et mal av interesse, omfattende,
a) & bringe en prgve som omfatter et mal av interesse, i kontakt med en sammensetning
som omfatter et polypeptidmiddel som er koblet til en fast beerer, hvor
polypeptidmiddelet har en aminosyresekvens som omfatter:

)

MGSWX5X6FKXoX10LAX13IKX16 X17LEALGGSEAELAX30FEX33X34[AX37
FEX430X41ILQX#4 YKGKGNPEVEALRKEAAAIRDELQAYRHN (SEQ ID
NO:2);

i)
MGSWAEFKQRLAAIKTRLEALGGSEAELAAFX35:X33EIX36AFX39X40EL
Xs3AYKGKGNPEVEALX57X5sEAX61AIX64X6sELX6sAYRHN (SEQ 1D
NO:3);

iii)
MGSWXSEFXsXoRLX12AIX15X16RLX1sALGGSEAELAAFEKEIAAFESEL
QAYKGKGNPEVEXssLRX58Xs50 AAX62IRX65X6sLQAYRHN  (SEQ ID
NO:4);

iv)

MGSWX5X6FKXoX10LAX 13IKX16X17LEALGGSEAELAAFX;5:X53EIX36 AF
X30X40ELX43AYKGKGNPEVEXs5LRX 58X 50 A A X62IR X65X 66 LQAYRHN
(SEQ ID NO:5);

v)
MGSWXSEFXsXoRLX12AIX15X16RLX19ALGGSEAELAX30FEX 33X 341 AX37
FEX40X41LQX#4 YKGKGNPEVEALX 57X 5sEAX 61 ATX64X65ELX6sAYRHN
(SEQ ID NO:6);

Vi)
MGSWXsX6eFKXoX10LAX 31K X16X17LEALZIEAEL AX23FEX31 X321 AX35FE
X38X30LQX42YZ2NPEVEALRKEAAAIRDELQAYRHN (SEQ ID NO:7);
vii)

MGSWAEFKQRLAAIKTRLEALZIEAELAAFX30X31 EIX34AFX37X33ELX41
AYZ,NPEVEALXs: Xs3EAX56AIX50X60ELX63AYRHN (SEQ ID NO:8);

viii)

MGSWXSEFXsX9oRLX12ATX15X16RLX19ALZIEAELA AFEKEIAAFESELQ
AYZ:NPEVEXs0LRX53X51A AX57IRX60X61 LQAYRHN (SEQ ID NO:9);

ix)
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MGSWX5X6FKXoX10LAX 131KX16X17LEALZIEAELAAFX30X31EIX34AFX37
X38ELX41AYZ2NPEVEX50LRX53X54 AAX57IRX60X61LQAYRHN (SEQ ID

NO:10); eller

X)

MGSWXSEFXsXoRLX 12 AIX15X16RLX19ALZ1IEAELAX2sFEX31 X521 AX55FE
X38X39LQX42YZoNPEVEALX5: X53EAX 56 AIX59X60ELX63AYRHN (SEQ ID

NO:11),

hvor Xn er en naturlig eller ikke-naturlig aminosyre, og Z1 og Z> omfatter mellom 2 og 30
naturlige eller ikke-naturlige aminosyrer, valgfritt hvor Xn ikke er et cystein eller et
prolin,

hvor polypeptidmiddelet har en aminosyresekvens som er forskjellig fra SEQ ID NO:1,
hvor polypeptidet spesifikt binder malet av interesse,

hvor polypeptidets spesifikke binding til malet av interesse er stgrre enn binding av et
polypeptid ifglge SEQ ID NO:1 til malet av interesse;

hvor 8 bringe i kontakt utfsres under betingelser som tillater binding av
sammensetningen til malet av interesse, og

valgfritt hvor polypeptidmiddelet er koblet til den faste baerer gjennom ikke-kovalent
assosiasjon eller en kovalent binding, og den faste baerer omfatter en perle, et
objektglass, en chip, en gelatin eller en agarose; og

b) & fjerne en del av prgven som ikke er bundet til sammensetningen; og

c) valgfritt videre omfattende & dissosiere sammensetningen fra malet av interesse og

gjenvinne malet av interesse.

2. Fremgangsmate ifglge krav 1, hvor den faste baerer omfatter en perle, og
sammensetningen egner seg for anvendelse i affinitetskromatografi for 8 rense malet av

interesse.

3. Fremgangsmate ifslge krav 1 eller 2, hvor malet av interesse kan elueres fra

sammensetningen.

4. Fremgangsmate ifglge krav 1, hvor et nukleinsyremolekyl som koder
polypeptidet, er pakket i en ekspresjonsvektor som anvendes til & transdusere en

cellelinje for @ bevirke at cellelinjen uttrykker polypeptidet.

5. Fremgangsmate for rensning av et mal av interesse, omfattende,
a) a bringe en prgve som omfatter malet av interesse, i kontakt med en sammensetning
som omfatter en viruslignende partikkel som er koblet til en fast bzerer, hvor den

viruslignende partikkel omfatter et polypeptid som et membranprotein, idet polypeptidet
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har en aminosyresekvens valgt fra gruppen bestdende av
MGSWX5X6FKXoX10LAX131IKX16X17LEALGGSEAELAX30FEX33X34 AX37FE X 40

X41LQX4s YKGKGNPEVEALRKEAAAIRDELQAYRHN (SEQ ID NO:2);
MGSWAEFKQRLAAIKTRLEALGGSEAELAAFX3X33EIX36AFX50X40ELX43AY
KGKGNPEVEALX57X5ssEAX61AIX64X6sELXesAYRHN (SEQ ID NO:3),
MGSWXSEFXsXoRLX12ATX15X16RLX19ALGGSEAELA AFEKEIAAFESELQAYK
GKGNPEVEXs5LRX58X50AAX62IRX65X6s LQAYRHN (SEQ ID NO:4);
MGSWXs5XcFKXoX10LAX13IKX16X17LEALGGSEAELAAFX5X33:E1X36 AF X390 X4%E
LXsAYKGKGNPEVEXs55L.RX 58X 59A AX62IR X65X6s LQAYRHN (SEQ ID NO:9);
MGSWXSEFXsXoRLX12AIX15X16RLX19ALGGSEAELA X30FEX33 X341 AX37FEX 40

Xu1LQX44 YKGKGNPEVEALX57X ssEAX61AIX64X65sELX6s AYRHN (SEQ ID

NO:6);

MGSWX5X6eFKXoX10LAX13IKX16X17LEALZ1IEAELAX23FEX31 X320l AX35FEX38X 30
LQX+YZ>NPEVEALRKEAAAIRDELQAYRHN (SEQ ID NO:7);
MGSWAEFKQRLAAIKTRLEALZ1EAELAAFX30X31EIX34AFX37X38ELX41AYZ2N

PEVEALXs X53EAXs56AIX50X60ELXs3sAYRHN (SEQ ID NO:8);

MGSWXSEFXsXoRLX12AIX 15X16RLX19ALZIEAELAAFEKEIAAFESELQAYZ:NP
EVEXs50LRX53X54AAX571RX60X61LQAYRHN (SEQ ID NO:9);
MGSWXsX6FKXoX10LAX 131K X 16X17LEALZIEAELA AFX30X31EIX34 AFX37X33EL
X11AYZ>NPEVEXs0LR X53X54AAX571RX60X61LQAYRHN (SEQ ID NO:10); og
MGSWXSEFXsX9RLX12ATX15X16RLX19ALZ1IEAELAX2sFEX51 X520l AX35sFEX 38X 301
QX42YZ:NPEVEAL X5:X53:EAX 56 AIX 50 X60ELX63AYRHN (SEQ ID NO:11),

hvor Xn er en naturlig eller ikke-naturlig aminosyre, og Z1 og Z> omfatter mellom 2 og
30 naturlige eller ikke-naturlige aminosyrer, valgfritt hvor Xn ikke er et cystein eller et
prolin,

hvor polypeptidet har en aminosyresekvens som er forskjellig fra SEQ ID NO:1,

hvor polypeptidet spesifikt binder malet av interesse,

hvor polypeptidets spesifikke binding til malet av interesse er stgrre enn binding av et
polypeptid ifglge SEQ ID NO:1 til malet av interesse; og

hvor 8 bringe i kontakt utfgres under betingelser som tillater binding av
sammensetningen til malet av interesse, og

valgfritt hvor den faste baerer omfatter en perle, et objektglass, en chip, en gelatin eller
en agarose; og

b) & fjerne en del av prgven som ikke er bundet til sammensetningen, og

c) valgfritt videre omfattende & bringe den del av prgven som ikke er bundet til
sammensetningen, i kontakt med et antistoff som er rettet mot polypeptidet av

sammensetningen.
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6. Fremgangsmate ifslge krav 5, hvor den del av prgven som ikke er bundet til
sammensetningen, bringes i kontakt med sammensetningen en andre gang for & fange

. [o] .
opp ytterligere mal av interesse, eller kasseres.

7. Fremgangsmate for & fjerne én eller flere urenheter fra en prgve som omfatter et
mal av interesse, omfattende,

a) a bringe en prgve som omfatter mélet av interesse, i kontakt med en sammensetning
som omfatter en viruslignende partikkel som er koblet til en fast baerer, hvor den
viruslignende partikkel omfatter et polypeptid som et membranprotein, idet polypeptidet

har en aminosyresekvens valgt fra gruppen bestdende av
MGSWXsX6FKXoX10LAX13IKX16X17LEALGGSEAEL AX30FEX33 X341 AX37FEX40

XaLQX4sYKGKGNPEVEALRKEAAAIRDELQAYRHN (SEQ ID NO:2);
MGSWAEFKQRLAAIKTRLEALGGSEAELAAFX35X33EIX36AFX30X490ELX43AY
KGKGNPEVEALX57XssEAX61AIX64X65sELX6sAYRHN (SEQ ID NO:3);

MGSWXSEFXsXoRLX 12AIX15X16RLX19ALGGSEAELAAFEKEIAAFESELQAYK
GKGNPEVEXs51LRX58X50 AAX62IR X635 X6s LQAYRHN (SEQ ID NO:4);
MGSWX5XeFKXoX10LAX13IKX16X17LEALGGSEAFLAAF X5 X33 EIX36AFX39X4E
LXs3AYKGKGNPEVEXs5L.RX58X50A A X62IRX65X6s LQAYRHN (SEQ ID NO:5);

MGSWXSEFXsXoRLX 12AIX15X16RLX19ALGGSEAELA X30FEX33 X34l AX37FEX 40
XnLQX44YKGKGNPEVEALX 57X ssEAX61AIX64X6sELXssAYRHN (SEQ ID

NO:6),

MGSWXsX6FKXoX10LAX 13IKX16X17LEALZIEAEL AX23FEX31X32lAX35FEX38X39
LQX4YZ:NPEVEALRKEAAAIRDELQAYRHN (SEQ ID NO:7);
MGSWAEFKQRLAAIKTRLEALZIEAELAAFX50X51EIX34AFX37X353ELX41AYZ2N

PEVEALXs Xs53EAXs56AIX50X60ELXesAYRHN (SEQ ID NO:8B),
MGSWXSEFXsX9RLX12AIX15X16RLX19ALZIEAELAAFEKEIAAFESELQAYZ,NP
EVEXs50LRX53X54AAX571RX60X61LQAYRHN (SEQ ID NO:9);
MGSWX5X6FKXoX10LAX13IKX16X17LEALZIEAELAAFX30X31EIX34 AFX37X33EL
XnAYZoNPEVEXs0LRX53:X54AAX57IRX60X61LQAYRHN (SEQ ID NO:10); og
MGSWXSEFXsX9RLX12ATX15X16RLX19ALZ1IEAELAX 2sFEX51 X320 AX35FEX38X 301

QX2 YZoNPEVEALX5:Xs3EAX 56 AIX 50 X60ELX63AYRHN (SEQ ID NO:11),

hvor Xn er en naturlig eller ikke-naturlig aminosyre, og Zi: og Z> omfatter mellom 2 og
30 naturlige eller ikke-naturlige aminosyrer, valgfritt hvor Xn ikke er et cystein eller et
prolin,

hvor polypeptidet har en aminosyresekvens som er forskjellig fra SEQ ID NO:1,

hvor polypeptidet spesifikt binder én eller flere urenheter som skal fjernes fra prgven
som omfatter malet av interesse,

hvor polypeptidets spesifikke binding til én eller flere urenheter er stgrre enn binding av
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et polypeptid ifglge SEQ ID NO:1 til den ene eller de flere urenheter, og

hvor 8 bringe i kontakt utfsres under betingelser som tillater binding av
sammensetningen til den ene eller de flere urenheter, og

valgfritt hvor den faste baerer omfatter en perle, et objektglass, en chip, en gelatin eller
en agarose, og de viruslignende partikler kobles til den faste bezerer gjennom ikke-
kovalent assosiasjon; og

b) & samle en del av prgven som ikke er bundet til sammensetningen, og

c) valgfritt videre omfattende 8 bringe den del av prgven som ikke er samlet, i kontakt

med sammensetningen en andre gang for & fjerne ytterligere urenheter fra prgven.

8. Fremgangsmate ifslge et hvilket som helst av kravene 1, 5 eller 7, hvor
polypeptidet av sammensetningen videre omfatter en streptavidinenhet eller en peptid-

tagg, hvor peptid-taggen omfatter en heksahistidin-enhet eller en FLAG-tagg.

9. Affinitetsharpiks, som  omfatter et polypeptidmiddel som har en
aminosyresekvens som omfatter en sekvens valgt fra gruppen bestdende av:
MGSWXsXFKXoX10LAX 131KX 16X 17,LEALGGSEAELAX30FEX 33 X34 AX57FEX 40X 41 LOX 4, YK
GKGNPEVEALRKEAAAIRDELQAYRHN (SEQ ID NO:2),
MGSWAEFKQRLAAIKTRLEALGGSEAELAAFX3:X33EIX36AFX30X40ELX43AYKGKGNPEV
EALX57XssEAX61AIX 64 X6sELX6sAYRHN (SEQ ID NO:3);

MGSWXSEFXsXoRLX pAIX 15X 16RLX 1) ALGGSEAELAAFEKEIAAFESELQA YKGKGNPEV

EXs5sLRX 58X 50AAX62IRX6:X6s LOAYRHN (SEQ ID NO:4),
MGSWX5XeFKXoX10LAX131KX16X17LEALGGSEAELA AFX 35X 5 EIX36AF X30X40ELX4:AYKG
KGNPEVEX;s5LRX 55X 50AA X6IRX65X66LQAYRHN (SEQ ID NO:5);,
MGSWXSEFXsXoRLX1,AIX 15X 16RLX19ALGGSEAELAX30FEX 33 X34l AX37FEX 49 X41LQX4s YK
GKGNPEVEALX 57X 5ssEAX1AIX64X6sELX6sAYRHN (SEQ ID NO:6);
MGSWXsXeFKXoX10LAX1:1IKX16X17LEALZ EAELAX,sFEX 31 X321 AX35FEXs
X39LQX4YZ,NPEVEALRKEAAAIRDELQAYRHN (SEQ ID NO:7);
MGSWAEFKQRLAAIKTRLEALZEAELAAFX30X31EIX3:AFX37X3sELX1AYZ,NPEVEAL

X5 X53EAX56AIX50X60ELXs3AYRHN (SEQ ID NO:8);

MGSWXSEFXsXoRLX pAIX15X16RLX19ALZEAELAAFEKEIAAFESELQAYZ,NPEVEXs0LR
X53Xs4AAX571RX60X61 LQAYRHN (SEQ ID NO:9);
MGSWXsXsFKXoX10LAX13IKX 16X 17LEALZIEAELAAFX30X31 EIX34AFX37X3sELX41A YZ,NPE
VEX;50LRX53X5;AAX57IRX60X61 LQAYRHN (SEQ ID NO:10); og
MGSWXsEFXsX9RLX12AIX15X16RLX19ALZ1EAELAX28FEX31X32IAX35FEX38X39LQX42YZ2NP EVEAL
Xs52X53EAX56AIX59X60ELX63AYRHN (SEQ ID NO: 11); og kombinasjoner derav;

hvor Xn er en naturlig eller ikke-naturlig aminosyre; hvor hver X» er den samme eller en
forskjellig naturlig eller ikke-naturlig aminosyre; og/eller

hvor Z: og/eller Z> er 2 til 30 naturlige eller ikke-naturlige aminosyrer; og

hvor aminosyresekvensen ikke er SEQ ID NO:1.
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10. Affinitetsharpiks ifglge krav 9,

hvor polypeptidmiddelet har en aminosyresekvens som er forskjellig fra SEQ ID NO:1
ved en aminosyresubstitusjon pa én eller flere rester;

hvor aminosyresubstitusjonen pa én eller flere rester omfatter en konservativ
substitusjon;

hvor aminosyresubstitusjonen pa én eller flere rester omfatter en ikke-konservativ
substitusjon;

hvor aminosyresubstitusjonen pd én eller flere rester omfatter en substitusjon pa en
Igsemiddel-tilgjengelig rest;

hvor aminosyresubstitusjonen pd én eller flere rester omfatter en substitusjon pd en
Igsemiddel-utilgjengelig rest; eller

hvor polypeptidmiddelet har en aminosyresekvens som er forskjellig fra SEQ ID NO:1

. M o s
ved en aminosyredelesjon pa én eller flere rester.

11. Fremgangsmate for fremstilling av en affinitetsharpiks, omfattende et trinn av
feste til en fast baerer et polypeptidmiddel som har en aminosyresekvens som omfatter
en sekvens valgt fra gruppen bestdende av:
MGSWXsXFKXoX10LAX131KX16X17,LEALGGSEAELAX30FEX33X34] AX57FEX 40X 1 LOX 44 YK
GKGNPEVEALRKEAAAIRDELQAYRHN (SEQ ID NO:2);
MGSWAEFKQRLAAIKTRLEALGGSEAELAAFX3:X33EIX36AFX30X40ELX43AYKGKGNPEV
EALX5Xs5sEAX61 AIX64X6sELX6s AYRHN (SEQ ID NO:3);

MGSWXSEFXsXoRLX 12AIX15X16RLX10ALGGSEAELAAFEKEIAAFESELQAYKGKGNPEV
EXssLRX58X59A AX62IRX65sX6s LOQAYRHN (SEQ ID NO:4);
MGSWX;5XsFKXoX10LAX131KX16X17LEALGGSEAELAAFX 35X 5 EIX36AF X30X40ELX4:AYKG
KGNPEVEX;s5LRX 55X 50AA X6IRX6sX66LQAYRHN (SEQ ID NO:5),
MGSWXSEFXsXoRLX12AIX 15X 16RLX 19ALGGSEAELAX30FEX 33 X34 AX37FEX 49X LQX4s YK
GKGNPEVEALX 57 Xs5sEAX 61 AlX64X6sELXsAYRHN (SEQ ID NO:6);
MGSWXsXcFKXoX10LAX13IKX16X17LEALZ 1 EAELAXsFEX 31X 31 AX35FEX 33
X39LQX4YZ,NPEVEALRKEAAAIRDELQAYRHN (SEQ ID NO:7);
MGSWAEFKQRLAAIKTRLEALZ\EAELAAFX30X31EIX3,AF X3, X33ELX1AYZNPEVEAL
X5y Xs3EAX56ATX 50 X60ELX63AYRHN (SEQ ID NO:8);

MGSWXSEFXsXoRLX pAIX15X16RLX19ALZEAELAAFEKEIAAFESELQAYZ,NPEVEXs0LR
X53Xs4AAX571RX60X61 LQAYRHN (SEQ ID NO:9);
MGSWXsXeFKXoX10LAX131KX16X17LEALZ{EAELA AFX30X31 EIX34AFX37X3sELX41A YZ,NPE
VEX50LRX53X54AAX57IRX60X61 LQAYRHN (SEQ ID NO:10); og

MGSWXsEFXgXoRLX12AIX15X16RLX19ALZ1EAELAX28FEX31X321AX35FEX38X39LQX42YZ2NP
EVEALX52X53EAXs56AIX59X60ELX63AYRHN (SEQ ID NO:11); og kombinasjoner derav;
hvor Xn er en naturlig eller ikke-naturlig aminosyre; hvor hver X, er den samme eller en

forskjellig naturlig eller ikke-naturlig aminosyre; og/eller hvor Zi og/eller Z2 er 2 til 30
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naturlige eller ikke-naturlige aminosyrer; og

hvor aminosyresekvensen ikke er SEQ ID NO:1, og

valgfritt hvor polypeptidmiddelet er festet til den faste baerer gjennom kovalent binding
eller ikke-kovalent assosiasjon, og hvor den faste bzerer omfatter en perle, et

objektglass, en chip, gelatin eller agarose.

12. Sammensetning omfattende en fast baerer koblet til et polypeptidmiddel som har
en aminosyresekvens som omfatter en sekvens valgt fra gruppen bestdende av:
MGSWXsXFKXoX10LAX13IKX16X17LEALGGSEAELAX30FEX33X34] AX37FEX 40X 11 LQX 44 YK
GKGNPEVEALRKEAAAIRDELQAYRHN (SEQ ID NO:2),
MGSWAEFKQRLAAIKTRLEALGGSEAELAAFX3:X33EIX36AFX30X40ELX43AYKGKGNPEV
EALX5Xs5sEAX61ATX64X6sELX6s AYRHN (SEQ ID NO:3);

MGSWXSEFXsXoRLX pAIX 15X 16RLX 1) ALGGSEAELAAFEKEIAAFESELQA YKGKGNPEV

EXssLRX 58X 50AAX62IRX65X6s LOAYRHN (SEQ ID NO:4);
MGSWX;5XsFKXoX10LAX131KX16X17LEALGGSEAELAAFX 3 X5 EIX36AF X30X40ELX4:AYKG
KGNPEVEX;s5sLRX 55X 50AA X6:IRX65X66LQAYRHN (SEQ ID NO:5);,
MGSWXSEFXsXoRLX1,AIX 15X 16RLX19ALGGSEAELAX30FEX 33 X34l AX37FEX 40X 41LQX4s YK
GKGNPEVEALX 57X ssEAX 61 AIX 64X6sELX6sAYRHN (SEQ ID NO:6);
MGSWXsXcFKXoX10LAX13IKX16X17LEALZ 1 EAELAX»sFEX 31X 31 AX35FEX 33
X39LQX4YZ,NPEVEALRKEAAAIRDELQAYRHN (SEQ ID NO:7);
MGSWAEFKQRLAAIKTRLEALZ\EAELAAFX30X31EIX34AFX37X33ELX 1 AYZoNPEVEAL

Xs» Xs3EAX56ATX 50 X60ELX63AYRHN (SEQ ID NO:8);

MGSWXSEFXsXoRLX 12AIX15X16RLX19ALZEAELAAFEKEIAAFESELQAYZ,NPEVEXsoLR
X53X5sAAX57IRX60X61LOQAYRHN (SEQ ID NO:9);
MGSWXsXcFKXoX10LAX13IKX16X17LEALZ1EAELAAFX30X31 EIX34AFX37X3sELX41A YZ,NPE
VEX;50LRX5;X54AAX57IRX60X61 LQAYRHN (SEQ ID NO:10); og
MGSWXsEFXsX9RLX12AIX15X16RLX19ALZ1EAELAX28FEX31X32I AX35FEX38X39LQX42YZ2NP
EVEALX52X53EAXs56AIX59X60ELX63AYRHN (SEQ ID NO:11); og kombinasjoner derav;

hvor Xn er en naturlig eller ikke-naturlig aminosyre; hvor hver X» er den samme eller en
forskjellig naturlig eller ikke-naturlig aminosyre; og/eller hvor Zi og/eller Z> er 2 til 30
naturlige eller ikke-naturlige aminosyrer; og

hvor aminosyresekvensen ikke er SEQ ID NO:1, og

valgfritt hvor den faste bazerer omfatter en perle, et objektglass, en chip, gelatin eller

agarose.

13. Sammensetning ifglge krav 12,

hvor polypeptidmiddelet har en aminosyresekvens som er forskjellig fra SEQ ID NO:1
ved en aminosyresubstitusjon pa én eller flere rester;

hvor aminosyresubstitusjonen pa8 én eller flere rester omfatter en konservativ

substitusjon;
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hvor aminosyresubstitusjonen pa én eller flere rester omfatter en ikke-konservativ
substitusjon;

hvor aminosyresubstitusjonen pa én eller flere rester omfatter en substitusjon pa en
Igsemiddel-tilgjengelig rest;

hvor aminosyresubstitusjonen pa én eller flere rester omfatter en substitusjon pa en
Igsemiddel-utilgjengelig rest; eller

hvor polypeptidmiddelet har en aminosyresekvens som er forskjellig fra SEQ ID NO:1

. . o s
ved en aminosyredelesjon pa én eller flere rester.

14. Sammensetning som omfatter et polypeptidmiddel som er konjugert til et
pavisbart middel og/eller tagg, hvor polypeptidmiddelet har en aminosyresekvens som
omfatter en sekvens valgt fra gruppen bestdende av:
MGSWX;5XeFKXoX10LAX131KX16X17LEALGGSEAELAX30FEX33X 34l AX37FEX 40X 41 LQX4s YK
GKGNPEVEALRKEAAAIRDELQAYRHN (SEQ ID NO:2);
MGSWAEFKQRLAAIKTRLEALGGSEAELAAFX3X3EIX36AFX30X40ELX3AYKGKGNPEV
EALX5Xs53EAX1ATX 64 X6sELX6s AYRHN (SEQ ID NO:3);
MGSWXSEFXsXoRLX1,AIX 15X 16RLX19ALGGSEAELAAFEKEIAAFESELQAYKGKGNPEV

EX5sLRX 58X 50AAX62IRX6:X6s LOAYRHN (SEQ ID NO:4);,
MGSWXsXsFKXoX10LAX131KX16X17LEALGGSEAELA A FX 3 X353 EI X536 AF X350 X ELX43AYK G
KGNPEVEX;ssLRX55X50AA X6IRX65X66LQAYRHN (SEQ ID NO:5);
MGSWXSEFXsXoRLX1,AIX15X16RLX19ALGGSEAELAX30FEX33 X34l AX37FEX 40X41LQX4s YK
GKGNPEVEALX5;XssEAX 61 AIX 64X6sELX6sAYRHN (SEQ ID NO:6);
MGSWXsXeFKXoX10LAX131IKX16X17LEALZ | EAELAX,sFEX 31 X352 AX35sFEXs
X30LQX4YZ:NPEVEALRKEAAAIRDELQAYRHN (SEQ ID NO:7);
MGSWAEFKQRLAAIKTRLEALZEAELAAFX30X31EIX3:AFX37X3sELX1AYZ,NPEVEAL

K52 Xs3EAX 56AIX 50 X60ELX63AYRHN (SEQ ID NO:8);

MGSWXSEFXsXoRLX 1pAIX15X16RLX19ALZ;EAELAAFEKEIAAFESELQAYZ,NPEVEXs0LR
X53X54AAX571RX60X61 LOAYRHN (SEQ ID NO:9);

MGSWX5XFKXoX10LAX13:1IKX16X17LEALZ EAELAAFX30X31EIX3sAFX37X3sELX41A YZ,NPE
VEXs50LRXs5:X5sAAX57IRX60Xs1 LQAYRHN (SEQ ID NO:10): og
MGSWXsEFXsX9RLX12AIX15X16RLX19ALZ1EAELAX28FEX31X32IAX35FEX38X39LQX42YZ2NP EVEAL
X52X53EAX56AIX59X60ELX63AYRHN (SEQ ID NO:11); og kombinasjoner derav; hvor X, er
en naturlig eller ikke-naturlig aminosyre; hvor hver Xn er den samme eller forskjellig
naturlige eller ikke-naturlige aminosyre; og/eller hvor Zi og/eller Z> er 2 til 30 naturlige
eller ikke-naturlige aminosyrer; og

hvor aminosyresekvensen ikke er SEQ ID NO:1 og ikke omfatter SEQ ID NO: 50,
valgfritt hvor det pdvisbare middel og/eller taggen omfatter et kromogen, et
fluorescensfargestoff eller et radionuklid, eller hvor taggen omfatter en polyhistidyl-tagg,
en myc-tagg eller en FLAG-tagg og/eller er kvantifiserbar, og valgfritt hvor

polypeptidmiddelet er konjugert til det pdvisbare middel eller tagg ved kovalent binding.
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15. Sammensetning ifglge krav 14, hvor polypeptidmiddelet er konjugert til en

kromatografiperle, harpiks, objektglass, chip, gelatin eller agarose.

16. Fremgangsmate ifglge et hvilket som helst av kravene 1 til 8 eller 11,
affinitetsharpiks ifglge krav 9 eller 10 eller sammensetning ifglge et hvilket som helst av

kravene 12-15, hvor polypeptidmiddelet er et fusjonsprotein eller er multimert.

17. Fremgangsmate ifglge et hvilket som helst av kravene 1 til 8 og 11,
affinitetsharpiks ifglge krav 9 eller krav 10 eller sammensetning ifglge krav 12 eller 13,
hvor polypeptidmiddelet eller polypeptidet har en aminosyresekvens som ikke omfatter

aminosyresekvensen av SEQ ID NO: 50.



	Bibliographic data
	Claims

