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Patentkrav 

 

1.  Fremgangsmåte for rensning av et mål av interesse, omfattende, 

a) å bringe en prøve som omfatter et mål av interesse, i kontakt med en sammensetning 

som omfatter et polypeptidmiddel som er koblet til en fast bærer, hvor 5 

polypeptidmiddelet har en aminosyresekvens som omfatter: 

i) 

 

ii) 

 10 

iii) 

 

iv) 

 

v) 15 

 

vi) 

 

vii) 

 20 

viii) 

 

ix) 
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x) 

 

hvor Xn er en naturlig eller ikke-naturlig aminosyre, og Z1 og Z2 omfatter mellom 2 og 30 

naturlige eller ikke-naturlige aminosyrer, valgfritt hvor Xn ikke er et cystein eller et 5 

prolin, 

hvor polypeptidmiddelet har en aminosyresekvens som er forskjellig fra SEQ ID NO:1, 

hvor polypeptidet spesifikt binder målet av interesse, 

hvor polypeptidets spesifikke binding til målet av interesse er større enn binding av et 

polypeptid ifølge SEQ ID NO:1 til målet av interesse; 10 

hvor å bringe i kontakt utføres under betingelser som tillater binding av 

sammensetningen til målet av interesse, og 

valgfritt hvor polypeptidmiddelet er koblet til den faste bærer gjennom ikke-kovalent 

assosiasjon eller en kovalent binding, og den faste bærer omfatter en perle, et 

objektglass, en chip, en gelatin eller en agarose; og 15 

b) å fjerne en del av prøven som ikke er bundet til sammensetningen; og 

c) valgfritt videre omfattende å dissosiere sammensetningen fra målet av interesse og 

gjenvinne målet av interesse. 

 

2.  Fremgangsmåte ifølge krav 1, hvor den faste bærer omfatter en perle, og 20 

sammensetningen egner seg for anvendelse i affinitetskromatografi for å rense målet av 

interesse. 

 

3.  Fremgangsmåte ifølge krav 1 eller 2, hvor målet av interesse kan elueres fra 

sammensetningen. 25 

 

4.  Fremgangsmåte ifølge krav 1, hvor et nukleinsyremolekyl som koder 

polypeptidet, er pakket i en ekspresjonsvektor som anvendes til å transdusere en 

cellelinje for å bevirke at cellelinjen uttrykker polypeptidet. 

 30 

5.  Fremgangsmåte for rensning av et mål av interesse, omfattende, 

a) å bringe en prøve som omfatter målet av interesse, i kontakt med en sammensetning 

som omfatter en viruslignende partikkel som er koblet til en fast bærer, hvor den 

viruslignende partikkel omfatter et polypeptid som et membranprotein, idet polypeptidet 
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har en aminosyresekvens valgt fra gruppen bestående av 

 

 

 

 5 

 

 

 

 

 10 

 

 

hvor Xn er en naturlig eller ikke-naturlig aminosyre, og Z1 og Z2 omfatter mellom 2 og 

30 naturlige eller ikke-naturlige aminosyrer, valgfritt hvor Xn ikke er et cystein eller et 

prolin, 15 

hvor polypeptidet har en aminosyresekvens som er forskjellig fra SEQ ID NO:1, 

hvor polypeptidet spesifikt binder målet av interesse, 

hvor polypeptidets spesifikke binding til målet av interesse er større enn binding av et 

polypeptid ifølge SEQ ID NO:1 til målet av interesse; og 

hvor å bringe i kontakt utføres under betingelser som tillater binding av 20 

sammensetningen til målet av interesse, og 

valgfritt hvor den faste bærer omfatter en perle, et objektglass, en chip, en gelatin eller 

en agarose; og 

b) å fjerne en del av prøven som ikke er bundet til sammensetningen, og 

c) valgfritt videre omfattende å bringe den del av prøven som ikke er bundet til 25 

sammensetningen, i kontakt med et antistoff som er rettet mot polypeptidet av 

sammensetningen. 
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6.  Fremgangsmåte ifølge krav 5, hvor den del av prøven som ikke er bundet til 

sammensetningen, bringes i kontakt med sammensetningen en andre gang for å fange 

opp ytterligere mål av interesse, eller kasseres. 

 

7.  Fremgangsmåte for å fjerne én eller flere urenheter fra en prøve som omfatter et 5 

mål av interesse, omfattende, 

a) å bringe en prøve som omfatter målet av interesse, i kontakt med en sammensetning 

som omfatter en viruslignende partikkel som er koblet til en fast bærer, hvor den 

viruslignende partikkel omfatter et polypeptid som et membranprotein, idet polypeptidet 

har en aminosyresekvens valgt fra gruppen bestående av 10 

 

 

 

 

 15 

 

 

 

 

 20 

hvor Xn er en naturlig eller ikke-naturlig aminosyre, og Z1 og Z2 omfatter mellom 2 og 

30 naturlige eller ikke-naturlige aminosyrer, valgfritt hvor Xn ikke er et cystein eller et 

prolin, 

hvor polypeptidet har en aminosyresekvens som er forskjellig fra SEQ ID NO:1, 

hvor polypeptidet spesifikt binder én eller flere urenheter som skal fjernes fra prøven 25 

som omfatter målet av interesse, 

hvor polypeptidets spesifikke binding til én eller flere urenheter er større enn binding av 
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et polypeptid ifølge SEQ ID NO:1 til den ene eller de flere urenheter, og 

hvor å bringe i kontakt utføres under betingelser som tillater binding av 

sammensetningen til den ene eller de flere urenheter, og 

valgfritt hvor den faste bærer omfatter en perle, et objektglass, en chip, en gelatin eller 

en agarose, og de viruslignende partikler kobles til den faste bærer gjennom ikke-5 

kovalent assosiasjon; og 

b) å samle en del av prøven som ikke er bundet til sammensetningen, og 

c) valgfritt videre omfattende å bringe den del av prøven som ikke er samlet, i kontakt 

med sammensetningen en andre gang for å fjerne ytterligere urenheter fra prøven. 

 10 

8.  Fremgangsmåte ifølge et hvilket som helst av kravene 1, 5 eller 7, hvor 

polypeptidet av sammensetningen videre omfatter en streptavidinenhet eller en peptid-

tagg, hvor peptid-taggen omfatter en heksahistidin-enhet eller en FLAG-tagg. 

 

9.  Affinitetsharpiks, som omfatter et polypeptidmiddel som har en 15 

aminosyresekvens som omfatter en sekvens valgt fra gruppen bestående av: 

 

 

 

 20 

 

 

 

 

 25 

MGSWX5EFX8X9RLX12AIX15X16RLX19ALZ1EAELAX28FEX31X32IAX35FEX38X39LQX42YZ2NP EVEAL 

X52X53EAX56AIX59X6oELX63AYRHN (SEQ ID NO: 11); og kombinasjoner derav; 

hvor Xn er en naturlig eller ikke-naturlig aminosyre; hvor hver Xn er den samme eller en 

forskjellig naturlig eller ikke-naturlig aminosyre; og/eller 

hvor Z1 og/eller Z2 er 2 til 30 naturlige eller ikke-naturlige aminosyrer; og 30 

hvor aminosyresekvensen ikke er SEQ ID NO:1. 
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10.  Affinitetsharpiks ifølge krav 9, 

hvor polypeptidmiddelet har en aminosyresekvens som er forskjellig fra SEQ ID NO:1 

ved en aminosyresubstitusjon på én eller flere rester; 

hvor aminosyresubstitusjonen på én eller flere rester omfatter en konservativ 5 

substitusjon; 

hvor aminosyresubstitusjonen på én eller flere rester omfatter en ikke-konservativ 

substitusjon; 

hvor aminosyresubstitusjonen på én eller flere rester omfatter en substitusjon på en 

løsemiddel-tilgjengelig rest; 10 

hvor aminosyresubstitusjonen på én eller flere rester omfatter en substitusjon på en 

løsemiddel-utilgjengelig rest; eller 

hvor polypeptidmiddelet har en aminosyresekvens som er forskjellig fra SEQ ID NO:1 

ved en aminosyredelesjon på én eller flere rester. 

 15 

11.  Fremgangsmåte for fremstilling av en affinitetsharpiks, omfattende et trinn av å 

feste til en fast bærer et polypeptidmiddel som har en aminosyresekvens som omfatter 

en sekvens valgt fra gruppen bestående av: 

 

 20 

 

 

 

 

 25 

 

 

MGSWX5EFX8X9RLX12AIX15X16RLX19ALZ1EAELAX28FEX31X32IAX35FEX38X39LQX42YZ2NP 

EVEALX52X53EAX56AIX59X6OELX63AYRHN (SEQ ID NO:11); og kombinasjoner derav; 

hvor Xn er en naturlig eller ikke-naturlig aminosyre; hvor hver Xn er den samme eller en 30 

forskjellig naturlig eller ikke-naturlig aminosyre; og/eller hvor Z1 og/eller Z2 er 2 til 30 
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naturlige eller ikke-naturlige aminosyrer; og 

hvor aminosyresekvensen ikke er SEQ ID NO:1, og 

valgfritt hvor polypeptidmiddelet er festet til den faste bærer gjennom kovalent binding 

eller ikke-kovalent assosiasjon, og hvor den faste bærer omfatter en perle, et 

objektglass, en chip, gelatin eller agarose. 5 

 

12.  Sammensetning omfattende en fast bærer koblet til et polypeptidmiddel som har 

en aminosyresekvens som omfatter en sekvens valgt fra gruppen bestående av: 

 

 10 

 

 

 

 

 15 

 

 

MGSWX5EFX8X9RLX12AIX15X16RLX19ALZ1EAELAX28FEX31X32IAX35FEX38X39LQX42YZ2NP 

EVEALX52X53EAX56AIX59X60ELX63AYRHN (SEQ ID NO:11); og kombinasjoner derav; 

hvor Xn er en naturlig eller ikke-naturlig aminosyre; hvor hver Xn er den samme eller en 20 

forskjellig naturlig eller ikke-naturlig aminosyre; og/eller hvor Z1 og/eller Z2 er 2 til 30 

naturlige eller ikke-naturlige aminosyrer; og 

hvor aminosyresekvensen ikke er SEQ ID NO:1, og 

valgfritt hvor den faste bærer omfatter en perle, et objektglass, en chip, gelatin eller 

agarose. 25 

 

13.  Sammensetning ifølge krav 12, 

hvor polypeptidmiddelet har en aminosyresekvens som er forskjellig fra SEQ ID NO:1 

ved en aminosyresubstitusjon på én eller flere rester; 

hvor aminosyresubstitusjonen på én eller flere rester omfatter en konservativ 30 

substitusjon; 
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hvor aminosyresubstitusjonen på én eller flere rester omfatter en ikke-konservativ 

substitusjon; 

hvor aminosyresubstitusjonen på én eller flere rester omfatter en substitusjon på en 

løsemiddel-tilgjengelig rest; 

hvor aminosyresubstitusjonen på én eller flere rester omfatter en substitusjon på en 5 

løsemiddel-utilgjengelig rest; eller 

hvor polypeptidmiddelet har en aminosyresekvens som er forskjellig fra SEQ ID NO:1 

ved en aminosyredelesjon på én eller flere rester. 

 

14.  Sammensetning som omfatter et polypeptidmiddel som er konjugert til et 10 

påvisbart middel og/eller tagg, hvor polypeptidmiddelet har en aminosyresekvens som 

omfatter en sekvens valgt fra gruppen bestående av: 

 

 

 15 

 

 

 

 

 20 

 

MGSWX5EFX8X9RLX12AIX15X16RLX19ALZ1EAELAX28FEX31X32IAX35FEX38X39LQX42YZ2NP EVEAL 

X52X53EAX56AIX59X6oELX63AYRHN (SEQ ID NO:11); og kombinasjoner derav; hvor Xn er 

en naturlig eller ikke-naturlig aminosyre; hvor hver Xn er den samme eller forskjellig 

naturlige eller ikke-naturlige aminosyre; og/eller hvor Z1 og/eller Z2 er 2 til 30 naturlige 25 

eller ikke-naturlige aminosyrer; og 

hvor aminosyresekvensen ikke er SEQ ID NO:1 og ikke omfatter SEQ ID NO: 50, 

valgfritt hvor det påvisbare middel og/eller taggen omfatter et kromogen, et 

fluorescensfargestoff eller et radionuklid, eller hvor taggen omfatter en polyhistidyl-tagg, 

en myc-tagg eller en FLAG-tagg og/eller er kvantifiserbar, og valgfritt hvor 30 

polypeptidmiddelet er konjugert til det påvisbare middel eller tagg ved kovalent binding. 
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15.  Sammensetning ifølge krav 14, hvor polypeptidmiddelet er konjugert til en 

kromatografiperle, harpiks, objektglass, chip, gelatin eller agarose. 

 

16.  Fremgangsmåte ifølge et hvilket som helst av kravene 1 til 8 eller 11, 5 

affinitetsharpiks ifølge krav 9 eller 10 eller sammensetning ifølge et hvilket som helst av 

kravene 12-15, hvor polypeptidmiddelet er et fusjonsprotein eller er multimert. 

 

17.  Fremgangsmåte ifølge et hvilket som helst av kravene 1 til 8 og 11, 

affinitetsharpiks ifølge krav 9 eller krav 10 eller sammensetning ifølge krav 12 eller 13, 10 

hvor polypeptidmiddelet eller polypeptidet har en aminosyresekvens som ikke omfatter 

aminosyresekvensen av SEQ ID NO: 50. 
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