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1. Fremgangsmate for 8 pavise prostatakreft-spesifikke mRNA-biomarkgrer i en

fullblodsprgve fra en pasient, omfattende a:
isolere RNA fra fullblodsprgven;
syntetisere cDNA fra det isolerte RNA; og

male et ekspresjonsniva av KLK3, ACADL, GRHL2, HOXB13, HSD3B1, TMP.ERG,
ARV7, ARV567, FOLH1, KLK2, HSD3B2, AGR2, AZGP1, STEAP2, KCNN2, GPX8,
TMEFF2, SPINK1, SFRP4, NROB1, FAM13C, HNF1A, CDH12, PGR, PITX2, MYBPC1,
FOXA1, SRD5A2, COL1A1, NPY, UGT2B17, CLUL1, C90rf152, FLNC, GPR39, RELN,
THBS2, CYP17A1, CYP3A5, BRS3, SNAI2, CDH12, NKX3.1, LGR5, TRPMS8 og
SLCO1B3.

2. Fremgangsmate ifglge krav 1, hvor cDNA’et preamplifiseres etter

syntesetrinnet.

3. Fremgangsmate ifglge krav 2, hvor cDNA’et preamplifisere i 14 sykluser;

og/eller hvor cDNA’et preamplifiseres ved qRT-PCR.

4, Fremgangsmate ifglge et hvilket som helst av kravene 1 til 3, hvor
fremgangsmaten ytterligere omfatter & identifisere hgy-risiko prostatakreft hvis
detj pavises et hevet ekspresjonsnivd av KLK3, PGR, KCNN2, MYBPC1, HOXB13,
COL1A1, GPX8, FAM13C, SLCO1B3, KLK2, TMEFF2, NROB1, PITX2, ACADL, SFRP4,
AGR2, HNF1A, GRHL2 eller en hvilken som helst kombinasjon derav.

5. Fremgangsmate ifglge krav 4, hvor den hevede ekspresjon av KLK3, PGR,
KCNN2, MYBPC1 og HOXB13 indikerer hgy-risiko prostatakreft.

6. Fremgangsmate ifglge et hvilket som helst av kravene 1 til 3, hvor
fremgangsmaten ytterligere omfatter & sammenligne ekspresjonsnivaet av ARV7
fra pasientens fullblodprgve med et referanseniva for ARV7-ekspresjon, valgfritt
hvor referansenivaet for ARV7 er et ekspresjonsniva for ARV7 i en fullblodprgve fra
et individ uten prostatakreft; og/eller bestemme om ekspresjonsnivaet for ARV7 fra
pasientens fullblodprgve er hevet eller nedsatt i forhold til referansenivaet for

ARV7-ekspresjon.
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7. Fremgangsmate ifglge et hvilket som helst av kravene 1 til 6, hvor
fullblodprgven samles i et blodprgvergr.
8. Anvendelse av en genbrikke, omfattende primerpar og et panel av prober

konfigurert til & amplifisere og pavise KLK3, PGR, KCNN2, MYBPC1, HOXB13,
COL1A1, GPX8, FAM13C, SLCO1B3, KLK2, TMEFF2, NROB1, PITX2, ACADL, SFRP4,
AGR2, HNF1A, GRHL2 eller en hvilken som helst kombinasjon derav, for en

fremgangsmate ifglge et hvilket som helst av kravene 1 til 7.

9. Anvendelse ifglge krav 8, hvor genbrikken omfatter primerpar og et panel av
prober konfigurert til & amplifisere og pavise KLK3, ACADL, GRHL2, HOXB13,
HSD3B1, TMP.ERG, ARV7, ARV567, FOLH1, KLK2, HSD3B2, AGR2, AZGP1, STEAP2,
KCNN2, GPX8, TMEFF2, SPINK1, SFRP4, NROB1, FAM13C, HNF1A, CDH12, PGR,
PITX2, MYBPC1, FOXA1, SRD5A2, COL1A1, NPY, UGT2B17, CLUL1, C90orf152, FLNC,
GPR39, RELN, THBS2, CYP17A1, CYP3A5, BRS3, SNAI2, CDH12, NKX3.1, LGRS5,
TRPM8 og SLCO1B3.

10. Fremgangsmate for 8 identifisere en pasient med hgyrisiko-prostatakreft,

omfattende &:
innhente cDNA fra en fullblodprgve fra pasienten;

bringe cDNA’et i bergring med en genbrikke, hvor genbrikken omfatter et sett av
primerpar og et panel av prober spesifikke for mRNA-biomarkgrer som er indikative
for hgyrisiko-prostatakreft, hvor mRNA-biomarkgrene er valgt fra gruppen
bestdende av KLK3, PGR, KCNN2, MYBPC1, HOXB13, COL1A1, GPX8, FAM13C,
SLCO1B3, KLK2, TMEFF2, NROB1, PITX2, ACADL, SFRP4, AGR2, HNF1A og GRHL2;

og male ekspresjonsnivaene av alle mRNA-biomarkgrene; og

hvor det males et hevet ekspresjonsnivd av minst atte av mRNA-biomarkgrene

sammenlignet med et referanseniva for de minst tte mRNA-biomarkgrer.
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