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Patentkrav 

1. Fremgangsmåte for å påvise prostatakreft-spesifikke mRNA-biomarkører i en 

fullblodsprøve fra en pasient, omfattende å: 

isolere RNA fra fullblodsprøven; 

syntetisere cDNA fra det isolerte RNA; og 5 

måle et ekspresjonsnivå av KLK3, ACADL, GRHL2, HOXB13, HSD3B1, TMP.ERG, 

ARV7, ARV567, FOLH1, KLK2, HSD3B2, AGR2, AZGP1, STEAP2, KCNN2, GPX8, 

TMEFF2, SPINK1, SFRP4, NROB1, FAM13C, HNF1A, CDH12, PGR, PITX2, MYBPC1, 

FOXA1, SRD5A2, COL1A1, NPY, UGT2B17, CLUL1, C9orf152, FLNC, GPR39, RELN, 

THBS2, CYP17A1, CYP3A5, BRS3, SNAI2, CDH12, NKX3.1, LGR5, TRPM8 og 10 

SLCO1B3. 

2. Fremgangsmåte ifølge krav 1, hvor cDNA’et preamplifiseres etter 

syntesetrinnet. 

3. Fremgangsmåte ifølge krav 2, hvor cDNA’et preamplifisere i 14 sykluser; 

og/eller hvor cDNA’et preamplifiseres ved qRT-PCR. 15 

4. Fremgangsmåte ifølge et hvilket som helst av kravene 1 til 3, hvor 

fremgangsmåten ytterligere omfatter å identifisere høy-risiko prostatakreft hvis 

detj påvises et hevet ekspresjonsnivå av KLK3, PGR, KCNN2, MYBPC1, HOXB13, 

COL1A1, GPX8, FAM13C, SLCO1B3, KLK2, TMEFF2, NROB1, PITX2, ACADL, SFRP4, 

AGR2, HNF1A, GRHL2 eller en hvilken som helst kombinasjon derav. 20 

5. Fremgangsmåte ifølge krav 4, hvor den hevede ekspresjon av KLK3, PGR, 

KCNN2, MYBPC1 og HOXB13 indikerer høy-risiko prostatakreft. 

6. Fremgangsmåte ifølge et hvilket som helst av kravene 1 til 3, hvor 

fremgangsmåten ytterligere omfatter å sammenligne ekspresjonsnivået av ARV7 

fra pasientens fullblodprøve med et referansenivå for ARV7-ekspresjon, valgfritt 25 

hvor referansenivået for ARV7 er et ekspresjonsnivå for ARV7 i en fullblodprøve fra 

et individ uten prostatakreft; og/eller bestemme om ekspresjonsnivået for ARV7 fra 

pasientens fullblodprøve er hevet eller nedsatt i forhold til referansenivået for 

ARV7-ekspresjon. 
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7. Fremgangsmåte ifølge et hvilket som helst av kravene 1 til 6, hvor 

fullblodprøven samles i et blodprøverør. 

8. Anvendelse av en genbrikke, omfattende primerpar og et panel av prober 

konfigurert til å amplifisere og påvise KLK3, PGR, KCNN2, MYBPC1, HOXB13, 

COL1A1, GPX8, FAM13C, SLCO1B3, KLK2, TMEFF2, NROB1, PITX2, ACADL, SFRP4, 5 

AGR2, HNF1A, GRHL2 eller en hvilken som helst kombinasjon derav, for en 

fremgangsmåte ifølge et hvilket som helst av kravene 1 til 7. 

9. Anvendelse ifølge krav 8, hvor genbrikken omfatter primerpar og et panel av 

prober konfigurert til å amplifisere og påvise KLK3, ACADL, GRHL2, HOXB13, 

HSD3B1, TMP.ERG, ARV7, ARV567, FOLH1, KLK2, HSD3B2, AGR2, AZGP1, STEAP2, 10 

KCNN2, GPX8, TMEFF2, SPINK1, SFRP4, NROB1, FAM13C, HNF1A, CDH12, PGR, 

PITX2, MYBPC1, FOXA1, SRD5A2, COL1A1, NPY, UGT2B17, CLUL1, C9orf152, FLNC, 

GPR39, RELN, THBS2, CYP17A1, CYP3A5, BRS3, SNAI2, CDH12, NKX3.1, LGR5, 

TRPM8 og SLCO1B3. 

10. Fremgangsmåte for å identifisere en pasient med høyrisiko-prostatakreft, 15 

omfattende å: 

innhente cDNA fra en fullblodprøve fra pasienten; 

bringe cDNA’et i berøring med en genbrikke, hvor genbrikken omfatter et sett av 

primerpar og et panel av prober spesifikke for mRNA-biomarkører som er indikative 

for høyrisiko-prostatakreft, hvor mRNA-biomarkørene er valgt fra gruppen 20 

bestående av KLK3, PGR, KCNN2, MYBPC1, HOXB13, COL1A1, GPX8, FAM13C, 

SLCO1B3, KLK2, TMEFF2, NROB1, PITX2, ACADL, SFRP4, AGR2, HNF1A og GRHL2; 

og måle ekspresjonsnivåene av alle mRNA-biomarkørene; og 

hvor det måles et hevet ekspresjonsnivå av minst åtte av mRNA-biomarkørene 

sammenlignet med et referansenivå for de minst åtte mRNA-biomarkører. 25 
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