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PATENTKRAV

1. Mutant v3 eller v2 fHbp som er: 

(A) et polypeptid omfattende en mutant fHbp v2 aminosyresekvens, hvor: 

(i) aminosyresekvensen har minst 80% sekvensidentitet til SEQ ID NO: 5 og/eller 5

omfatter et fragment av SEQ ID NO: 5 som er minst 7 aminosyrer langt og inkluderer 

en rest som tilsvarer rest 32 fra SEQ ID NR: 5; men

(ii) aminosyresekvensen avviker fra SEQ ID NO: 5 ved rest 32 ved substitusjonen 

S32V,

hvor polypeptidet kan fremkalle antistoffer som kan gjenkjenne en villtype 10

meningokokk-polypeptid bestående av SEQ ID NO. 4,

eller

(B) et polypeptid omfattende en mutant fHbp v3 aminosyresekvens, hvor: 

(i) aminosyresekvensen har minst 80% sekvensidentitet til SEQ ID NO: 17 og/eller 

omfatter et fragment av SEQ ID NO: 17 som er minst 7 aminosyrer langt og 15

inkluderer en rest som tilsvarer rest 32 fra SEQ ID NR: 17; men

(ii) aminosyresekvensen avviker fra SEQ ID NO: 17 ved rest 32 ved substitusjonen 

S32V,

hvor polypeptidet kan fremkalle antistoffer som kan gjenkjenne en villtype 

meningokokk-polypeptid bestående av SEQ ID NO. 40.20

2. Polypeptid ifølge krav 1, hvori: 

(A) aminosyresekvensen skiller seg videre fra SEQ ID NO: 5 ved substitusjon ved en 

eller flere av L123, V124, S125, G126, L127 og/eller G128; hvor substitusjonen(ene) 25

er valgt fra gruppen bestående av: L123R; V124I; S125G eller S125T; G126D; L127I; 

G128A; eller

(B) aminosyresekvensen skiller seg videre fra SEQ ID NO: 17 ved substitusjon ved 

L126, hvor substitusjonen er L126R.

30

3. Polypeptid ifølge et hvilket som helst av de foregående krav, inkludert også en eller 

flere ytterligere mutasjoner som forstyrrer polypeptidets evne til å binde til human 

faktor H; for eksempel, i v2 inkludert en substitusjon ved en eller flere av restene 

R73, D203, E210, G228, S121, F122, A192, E194, V199, I200, L201, T213, H215, 35

F219, T231 og E240, eller i v3 inkludert en substitusjon ved en eller flere av restene 
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Q35, 178, L87, A88, V127, V202, E213, T216, H218, T234, V241, E243 og G248.

4. Polypeptid omfattende: 

i. aminosyresekvens SEQ ID NO: 45, eventuelt med 1, 2, 3, 4 eller 5 enkelt 

aminosyresubstitusjoner, -slettinger og/eller -innsettinger, hvor polypeptidet kan 5

fremkalle antistoffer som binder til en meningokokk fHbp-polypeptid sekvens av SEQ 

ID NO: 2 (for eksempel omfattende aminosyresekvens SEQ ID NO: 45 med 1, 2 eller 3 

enkle aminosyresubstitusjoner), men ikke mutert ved rest V32 eller R123; og/eller

ii. aminosyresekvens SEQ ID NO: 44, eventuelt med 1, 2, 3, 4 eller 5 enkelt 

aminosyresubstitusjoner, -slettinger og/eller -innsettinger, hvor polypeptidet kan 10

fremkalle antistoffer som binder til et meningokokk fHbp-polypeptid bestående av 

aminosyresekvens SEQ ID NO: 40 (for eksempel omfattende aminosyresekvens SEQ 

ID NO: 44 med 1, 2 eller 3 enkelt aminosyresubstitusjoner), men ikke mutert ved rest 

V32 eller R126.

15

5. Polypeptid ifølge krav 4 omfattende eller bestående av aminosyresekvensen ifølge 

SEQ ID NO: 45.

6. 5. Polypeptid ifølge krav 4 omfattende eller bestående av aminosyresekvensen 20

ifølge SEQ ID NO: 44.

7. Plasmid eller annen nukleinsyre omfattende en nukleotidsekvens som koder for 

polypeptidet ifølge hvilket som helst av kravene 1 til 6.

25

8. Vertscelle transformert med plasmidet ifølge krav 7; for eksempel hvor cellen er en 

meningokokkbakterie, slik som en meningokokkbakterie som har nedregulering eller 

knockout av mltA og har eventuelt nedregulering eller knockout av: (i) minst ett gen 

involvert i å gjøre lipid A-delen av LPS giftig, spesielt av IpxI1; og/eller (ii) minst ett 

gen involvert i kapsulær polysakkaridsyntese eller eksport, spesielt av synX og/eller 30

ctrA.

9. Membranvesikler fremstilt fra vertscellen ifølge krav 8, hvor vesiklene inkluderer et 

polypeptid ifølge hvilket som helst av kravene 1 til 6.

35
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10. Immunogen sammensetning omfattende et polypeptid ifølge et hvilket som helst 

av kravene 1 til 6, eller en vesikkel ifølge krav 9.

11. Sammensetning ifølge krav 10, videre omfattende et andre polypeptid som, når 

det administreres til et pattedyr, fremkaller en antistoffrespons som er 5

bakteriedrepende mot meningokokker.

12. Sammensetning ifølge krav 10 eller krav 11, videre omfattende (i) et konjugert 

kapsulært sakkarid fra N. meningitidis serogruppe A, C, W135 og/eller Y og/eller (ii) et 

konjugert kapsulært sakkarid fra S. pneumoniae.10

13. Immunogen sammensetning ifølge et hvilket som helst av kravene 10 til 12 for 

anvendelse i en fremgangsmåte for å øke en antistoffrespons i et pattedyr.

15
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