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1. Multispesifikt antistoff som funksjonelt substituerer for blodkoagulasjonsfaktor
VIII, som omfatter et fgrste polypeptid som omfatter et fgrste antigen-bindingssete
som gjenkjenner blodkoagulasjonsfaktor IX og/eller aktivert blodkoagulasjonsfaktor IX
og et tredje polypeptid som omfatter et tredje antigen-bindingssete som gjenkjenner
blodkoagulasjonsfaktor IX og/eller aktivert blodkoagulasjonsfaktor IX, sd vel som et
andre polypeptid som omfatter et andre antigen-bindingssete som gjenkjenner
blodkoagulasjonsfaktor X, og et fjerde polypeptid som omfatter et fjerde antigen-
bindingssete som gjenkjenner blodkoagulasjonsfaktor X,

hvori det fgrste polypeptidet og det tredje polypeptidet hver omfatter et antigen-
bindingssete fra henholdsvis en H-kjede eller L-kjede til et antistoff mot
blodkoagulasjonsfaktor IX eller aktivert blodkoagulasjonsfaktor IX; og hvori det andre
polypeptidet og det fjerde polypeptidet hver omfatter et antigen-bindingssete fra
henholdsvis en H-kjede eller L-kjede til et antistoff mot blodkoagulasjonsfaktor X,
hvori

(a) antigen-bindingssetet til det fgrste polypeptidet omfatter et antigen-bindingssete
som omfatter H-kjede CDRer som bestar av hvilken som helst av
aminosyresekvensene valgt fra de fglgende (al) til (all) og antigen-bindingssetet til
det andre polypeptidet omfatter et antigen-bindingssete som omfatter H-kjede CDRer
som bestar av hvilken som helst av aminosyresekvensene valgt fra de falgende (b1) til
(b11):

(al) et antigen-bindingssete som omfatter en H-kjede CDR 1, 2 og 3
aminosyresekvenser med henholdsvis SEKV ID NR: 75, 76, og 77 (H-kjede CDRer til
Q1);

(a2) et antigen-bindingssete som omfatter en H-kjede CDR 1, 2 og 3
aminosyresekvenser med henholdsvis SEKV ID NR: 78, 79, og 80 (H-kjede CDRer til
Q31);

(a3) et antigen-bindingssete som omfatter en H-kjede CDR 1, 2 og 3
aminosyresekvenser med henholdsvis SEKV ID NR: 81, 82, og 83 (H-kjede CDRer til
Q64);

(a4) et antigen-bindingssete som omfatter en H-kjede CDR 1, 2 og 3
aminosyresekvenser med henholdsvis SEKV ID NR: 84, 85, og 86 (H-kjede CDRer til
Q85);

(a5) et antigen-bindingssete som omfatter H-kjede CDR 1, 2 og 3
aminosyresekvensene med henholdsvis SEKV ID NR: 87, 88, og 89 (H-kjede CDRer til
Q153);
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(ab) en antigen-bindingssete som omfatter en H-kjede CDR 1, 2 og 3
aminosyresekvenser med henholdsvis SEKV ID NR: 90, 91, og 92 (H-kjede CDRer til
Q354);

(a7) et antigen-bindingssete som omfatter H-kjede CDR 1, 2 og 3
aminosyresekvensene med henholdsvis SEKV ID NR: 93, 94, og 95 (H-kjede CDRer til
Q360);

(a8) et antigen-bindingssete som omfatter H-kjede CDR 1, 2 og 3
aminosyresekvensene med henholdsvis SEKV ID NR: 96, 97, og 98 (H-kjede CDRer til
Q405);

(a9) et antigen-bindingssete som omfatter en H-kjede CDR 1, 2 og 3
aminosyresekvenser med henholdsvis SEKV ID NR: 99, 100, og 101 (H-kjede CDRer
til Q458);

(al0) et antigen-bindingssete som omfatter en H-kjede CDR 1, 2 og 3
aminosyresekvenser med henholdsvis SEKV ID NR: 102, 103, og 104 (H-kjede CDRer
til Q460);

(all) et antigen-bindingssete som omfatter en H-kjede CDR 1, 2 og 3
aminosyresekvenser med henholdsvis SEKV ID NR: 105, 106, og 107 (H-kjede CDRer
til Q499);

(b1) et antigen-bindingssete som omfatter en H-kjede CDR 1, 2 og 3
aminosyresekvenser med henholdsvis SEKV ID NR: 108, 109, og 110 (H-kjede CDRer
til 1232);

(b2) et antigen-bindingssete som omfatter en H-kjede CDR 1, 2 og 3
aminosyresekvenser med henholdsvis SEKV ID NR: 111, 112, og 113 (H-kjede CDRer
til 1259);

(b3) et antigen-bindingssete som omfatter en H-kjede CDR 1, 2 og 3
aminosyresekvenser med henholdsvis SEKV ID NR: 114, 115, og 116 (H-kjede CDRer
til 1268);

(b4) et antigen-bindingssete som omfatter en H-kjede CDR 1, 2 og 3
aminosyresekvenser med henholdsvis SEKV ID NR: 117, 118, og 119 (H-kjede CDRer
til J300);

(b5) et antigen-bindingssete som omfatter en H-kjede CDR 1, 2 og 3
aminosyresekvenser med henholdsvis SEKV ID NR: 120, 121, og 122 (H-kjede CDRer
til 1321);

(b6) et antigen-bindingssete som omfatter H-kjede CDR 1, 2 og 3
aminosyresekvensene med henholdsvis SEKV ID NR: 123, 124, og 125 (H-kjede
CDRer til 1326);
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(b7) et antigen-bindingssete som omfatter en H-kjede CDR 1, 2 og 3
aminosyresekvenser med henholdsvis SEKV ID NR: 126, 127, og 128 (H-kjede CDRer
til 1327);

(b8) et antigen-bindingssete som omfatter en H-kjede CDR 1, 2 og 3
aminosyresekvenser med henholdsvis SEKV ID NR: 129, 130, og 131 (H-kjede CDRer
til 1339);

(b9) et antigen-bindingssete som omfatter en H-kjede CDR 1, 2 og 3
aminosyresekvenser med henholdsvis SEKV ID NR: 132, 133, og 134 (H-kjede CDRer
til 1344);

(b10) et antigen-bindingssete som omfatter en H-kjede CDR 1, 2 og 3
aminosyresekvenser med henholdsvis SEKV ID NR: 135, 136, og 137 (H-kjede CDRer
til 1346); og

(b11) et antigen-bindingssete som omfatter en H-kjede CDR 1, 2 og 3
aminosyresekvenser med henholdsvis SEKV ID NR: 174, 175, og 176 (H-kjede CDRer
til J 142); eller

(b) antigen-bindingssetet til det fgrste polypeptidet omfatter et antigen-bindingssete
som omfatter en H-kjede variabel region som bestar av hvilken som helst av
aminosyresekvensene valgt fra fglgende (al) til (all) og antigen-bindingssetet til det
andre polypeptidet omfatter et antigen-bindingssete som omfatter en H-kjede variabel
region som bestar av en hvilken som helst av aminosyresekvensene valgt fra felgende
(b1) til (b11):

(al) et antigen-bindingssete som omfatter en H-kjede variable region
aminosyresekvens ifglge SEKV ID NR: 35 (H-kjede variabel region av Q1);

(a2) et antigen-bindingssete som omfatter en H-kjede variable region
aminosyresekvens ifglge SEKV ID NR: 36 (H-kjede variabel region av Q31);

(a3) et antigen-bindingssete som omfatter en H-kjede variable region
aminosyresekvens ifglge SEKV ID NR: 37 (H-kjede variabel region av Q64);

(a4) et antigen-bindingssete som omfatter en H-kjede variable region
aminosyresekvens ifglge SEKV ID NR: 38 (H-kjede variabel region av Q85);

(a5) et antigen-bindingssete som omfatter en H-kjede variable region
aminosyresekvens ifglge SEKV ID NR: 39 (H-kjede variabel region av Q153);

(ab) en antigen-bindingssete som omfatter en H-kjede variable region
aminosyresekvens ifglge SEKV ID NR: 40 (H-kjede variabel region av Q354);

(a7) et antigen-bindingssete som omfatter en H-kjede variable region
aminosyresekvens ifglge SEKV ID NR: 41 (H-kjede variabel region av Q360);

(a8) et antigen-bindingssete som omfatter en H-kjede variable region

aminosyresekvens ifglge SEKV ID NR: 42 (H-kjede variabel region av Q405);
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(a9) et antigen-bindingssete som omfatter en H-kjede variable region
aminosyresekvens ifglge SEKV ID NR: 43 (H-kjede variabel region av Q458);
(al0) et antigen-bindingssete som omfatter en H-kjede variable region
aminosyresekvens ifglge SEKV ID NR: 44 (H-kjede variabel region av Q460);
(all) et antigen-bindingssete som omfatter en H-kjede variable region
aminosyresekvens ifglge SEKV ID NR: 45 (H-kjede variabel region av Q499);
(b1) et antigen-bindingssete som omfatter en H-kjede variable region
aminosyresekvens ifglge SEKV ID NR: 46 (H-kjede variabel region av ]J232);
(b2) et antigen-bindingssete som omfatter en H-kjede variable region
aminosyresekvens ifglge SEKV ID NR: 47 (H-kjede variabel region av ]J259);
(b3) et antigen-bindingssete som omfatter en H-kjede variable region
aminosyresekvens ifglge SEKV ID NR: 48 (H-kjede variabel region av J268);
(b4) et antigen-bindingssete som omfatter en H-kjede variable region
aminosyresekvens ifglge SEKV ID NR: 49 (H-kjede variabel region av J300);
(b5) et antigen-bindingssete som omfatter en H-kjede variable region
aminosyresekvens ifglge SEKV ID NR: 50 (H-kjede variabel region av 1321);
(b6) et antigen-bindingssete som omfatter en H-kjede variable region
aminosyresekvens ifglge SEKV ID NR: 51 (H-kjede variabel region av 1326);
(b7) et antigen-bindingssete som omfatter en H-kjede variable region
aminosyresekvens ifglge SEKV ID NR: 52 (H-kjede variabel region av 1327);
(b8) et antigen-bindingssete som omfatter en H-kjede variable region
aminosyresekvens ifglge SEKV ID NR: 53 (H-kjede variabel region av 1339);
(b9) et antigen-bindingssete som omfatter en H-kjede variable region
aminosyresekvens ifglge SEKV ID NR: 54 (H-kjede variabel region av 1344);

(b10) et antigen-bindingssete som omfatter en H-kjede variable region

aminosyresekvens ifglge SEKV ID NR: 55 (H-kjede variabel region av 1346); og

(b11) et antigen-bindingssete som omfatter en H-kjede variable region

NO/EP2644698

aminosyresekvens ifglge SEKV ID NR: 172 (H-kjede variabel region av J142), hvori

(a) antigen-bindingssetene som inngar i det tredje polypeptidet og det fjerde

polypeptidet omfatter et antigen-bindingssete som omfatter L kjede-CDRer som bestar

av en hvilken som helst av aminosyresekvensene valgt fra fglgende (c1) til (c10):

(cl) et antigen-bindingssete som omfatter en L-kjede CDR 1, 2 og 3

aminosyresekvenser med henholdsvis SEKV ID NR: 138, 139, og 140 (L-kjede CDR fra

L2);
(c2) et antigen-bindingssete som omfatter en L-kjede CDR 1, 2 og 3

aminosyresekvenser med henholdsvis SEKV ID NR: 141, 142, og 143 (L-kjede CDR fra

L45);
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(c3) et antigen-bindingssete som omfatter en L-kjede CDR 1, 2 og 3
aminosyresekvenser med henholdsvis SEKV ID NR: 144, 145, og 146 (L-kjede CDR fra
L248);

(c4) et antigen-bindingssete som omfatter en L-kjede CDR 1, 2 og 3
aminosyresekvenser med henholdsvis SEKV ID NR: 147, 148, og 149 (L-kjede CDR fra
L324);

(c5) et antigen-bindingssete som omfatter en L-kjede CDR 1, 2 og 3
aminosyresekvenser med henholdsvis SEKV ID NR: 150, 151, og 152 (L-kjede CDR fra
L334);

(c6) et antigen-bindingssete som omfatter en L-kjede CDR 1, 2 og 3
aminosyresekvenser med henholdsvis SEKV ID NR: 153, 154, og 155 (L-kjede CDR fra
L377);

(c7) et antigen-bindingssete som omfatter en L-kjede CDR 1, 2 og 3
aminosyresekvenser med henholdsvis SEKV ID NR: 156, 157, og 158 (L-kjede CDR fra
L404);

(c8) et antigen-bindingssete som omfatter en L-kjede CDR 1, 2 og 3
aminosyresekvenser med henholdsvis SEKV ID NR: 159, 160, og 161 (L-kjede CDR fra
L406);

(c9) et antigen-bindingssete som omfatter en L-kjede CDR 1, 2 og 3
aminosyresekvenser med henholdsvis SEKV ID NR: 137, 138, og 139 (L-kjede CDR fra
L408); og

(c10) et antigen-bindingssete som omfatter en L-kjede CDR 1, 2 og 3
aminosyresekvenser med henholdsvis SEKV ID NR: 177, 178, og 179 (L-kjede CDR fra
L180); eller

(b) antigen-bindingssetene som inngar i det tredje polypeptidet og det fjerde
polypeptidet omfatter et antigen-bindingssete som omfatter en L-kjede variabel region
som bestdr av en hvilken som helst av aminosyresekvensene valgt fra falgende (c1) til
(c10):

(c1) et antigen-bindingssete som omfatter en L-kjede variabel region
aminosyresekvens ifglge SEKV ID NR: 56 (L-kjede variabel region av L2);

(c2) et antigen-bindingssete som omfatter en L-kjede variable region
aminosyresekvens ifglge SEKV ID NR: 57 (L-kjede variabel region av L45);

(c3) et antigen-bindingssete som omfatter en L-kjede variable region
aminosyresekvens ifglge SEKV ID NR: 58 (L-kjede variabel region av L248);

(c4) et antigen-bindingssete som omfatter en L-kjede variable region

aminosyresekvens ifglge SEKV ID NR: 59 (L-kjede variabel region av L324);
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(c5) et antigen-bindingssete som omfatter en L-kjede variable region
aminosyresekvens ifglge SEKV ID NR: 60 (L-kjede variabel region av L334);

(c6) et antigen-bindingssete som omfatter en L-kjede variable region
aminosyresekvens ifglge SEKV ID NR: 61 (L-kjede variabel region av L377);

(c7) et antigen-bindingssete som omfatter en L-kjede variable region
aminosyresekvens ifglge SEKV ID NR: 62 (L-kjede variabel region av L404);

(c8) et antigen-bindingssete som omfatter en L-kjede variable region
aminosyresekvens ifglge SEKV ID NR: 63 (L-kjede variabel region av L406);

(c9) et antigen-bindingssete som omfatter en L-kjede variable region
aminosyresekvens ifglge SEKV ID NR: 64 (L-kjede variabel region av L408); og
(c10) et antigen-bindingssete som omfatter en L-kjede variable region
aminosyresekvens ifglge SEKV ID NR: 173 (L-kjede variabel region av L180),

hvori den funksjonelle substitusjon for blodkoagulasjonsfaktor VIII resultater fra en
aktivert blodkoagulasjonsfaktor X (F.Xa) genereringsfremmende aktivitet som er
hgyere enn aktiviteten av et bispesifikt antistoff hA69-KQ/hB26-PF/hAL-AQ som
omfatter en H-kjede som omfatter SEKV ID NR: 165 og 166, og en felles delt L-kjede
som omfatter SEKV ID NR: 167.

2. Multispesifikt antistoff ifglge krav 1, hvori

(a) de fgrste og andre polypeptider videre omfatter en antistoff H-kjede konstant
region, og de tredje og fjerde polypeptider omfatter en antistoff L-kjede konstant
region; eller

(b) de fgrste og andre polypeptider omfatter en antistoff H-kjede konstant region, og
de tredje og fjerde polypeptider omfatter en antistoff L-kjede konstant region, og

hvori de tredje og fjerde polypeptider er en felles delt L-kjede.

3. Multispesifikt antistoff ifglge krav 2, hvori

(a) det forste polypeptidet omfatter en antistoff H-kjede konstant region som bestar
av en hvilken som helst av aminosyresekvensene valgt fra gruppen bestdende av de
folgende (d1) til (d6) eller gruppen som bestar av de fglgende (d7) til (d9), og det
andre polypeptidet omfatter en antistoff H-kjede konstant region som bestar av en
hvilken som helst av aminosyresekvensene valgt fra en gruppe som er forskjellig fra
den til det ovennevnte fgrste polypeptidet:

(d1) en H-kjede konstant region av SEKV ID NR: 65;

(d2) en H-kjede konstant region av SEKV ID NR: 66;

(d3) en H-kjede konstant region av SEKV ID NR: 67;

(d4) en H-kjede konstant region av SEKV ID NR: 68;
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(d5) en
(d6) en
(d7) en
(d8) en
(d9) en

H-kjede konstant region av SEKV ID NR: 69;
H-kjede konstant region av SEKV ID NR: 70;
H-kjede konstant region av SEKV ID NR: 71;
H-kjede konstant region av SEKV ID NR: 72; og
H-kjede konstant region av SEKV ID NR: 73;

NO/EP2644698

(b) de tredje og fjerde polypeptider omfatter antistoff L-kjede konstant regionen som

bestdr av den fglgende aminosyresekvensen:
(e) en L-kjede konstant region av SEKV ID NR: 74; eller
(c) det fgrste polypeptidet omfatter en hvilken som helst antistoff H-kjede valgt fra

fglgende (al) til (al4), det andre polypeptidet omfatter en hvilken som helst antistoff

H-kjede valgt fra de fglgende (b1) til (b12), og det tredje polypeptidet og det fjerde

polypeptidet omfatter en hvilken som helst antistoff L-kjede valgt fra fglgende (c1) til

(c10):

(al) en antistoff H-kjede som bestdr av aminosyresekvensen ifslge SEKV ID NR: 1;

(a2) en
(a3) en
(a4) en
(a5) en
(ab) en
(a7) en
(a8) en
(a9) en

antistoff H-kjede som bestdr av aminosyresekvensen
antistoff H-kjede som bestdr av aminosyresekvensen
antistoff H-kjede som bestdr av aminosyresekvensen
antistoff H-kjede som bestar av aminosyresekvensen
antistoff H-kjede som bestdr av aminosyresekvensen
antistoff H-kjede som bestar av aminosyresekvensen
antistoff H-kjede som bestar av aminosyresekvensen

antistoff H-kjede som bestar av aminosyresekvensen

ifglge SEKV ID NR:
ifglge SEKV ID NR:
ifglge SEKV ID NR:
ifglge SEKV ID NR:
ifglge SEKV ID NR:
ifglge SEKV ID NR:
ifglge SEKV ID NR:
ifglge SEKV ID NR:

2;

3;

10;
11;
12;
13;
14,
15;

(a10) en antistoff H-kjede som bestar av aminosyresekvensen ifglge SEKV ID NR: 16;

(al1) en antistoff H-kjede som bestar av aminosyresekvensen ifglge SEKV ID NR: 17;

(a12) en antistoff H-kjede som bestar av aminosyresekvensen ifglge SEKV ID NR: 18;

(a13) en antistoff H-kjede som bestar av aminosyresekvensen ifglge SEKV ID NR: 19;

(al4) en antistoff H-kjede som bestar av aminosyresekvensen ifglge SEKV ID NR: 20;

(b1) en antistoff H-kjede som bestdr av aminosyresekvensen ifslge SEKV ID NR:

(b2) en antistoff H-kjede som bestdr av aminosyresekvensen ifslge SEKV ID NR:

(b3) en
(b4) en
(b5) en
(b6) en
(b7) en
(b8) en
(b9) en

antistoff H-kjede som bestar av aminosyresekvensen
antistoff H-kjede som bestdr av aminosyresekvensen
antistoff H-kjede som bestar av aminosyresekvensen
antistoff H-kjede som bestar av aminosyresekvensen
antistoff H-kjede som bestar av aminosyresekvensen
antistoff H-kjede som bestar av aminosyresekvensen

antistoff H-kjede som bestar av aminosyresekvensen

ifalge SEKV ID NR:
ifalge SEKV ID NR:
ifalge SEKV ID NR:
ifalge SEKV ID NR:
ifalge SEKV ID NR:
ifalge SEKV ID NR:
ifalge SEKV ID NR:

25;

(b10) en antistoff H-kjede som bestar av aminosyresekvensen ifglge SEKV ID NR: 26;
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(b11) en antistoff H-kjede som bestar av aminosyresekvensen ifglge SEKV ID NR: 27;
(b12) en antistoff H-kjede som bestar av aminosyresekvensen ifglge SEKV ID NR:
170;

(c1) en antistoff L-kjede som bestar av aminosyresekvensen ifglge SEKV ID NR: 8;
(c2) en antistoff L-kjede som bestar av aminosyresekvensen ifglge SEKV ID NR: 9;
(c3) en antistoff L-kjede som bestdr av aminosyresekvensen ifglge SEKV ID NR: 28;
(c4) en antistoff L-kjede som bestdr av aminosyresekvensen ifglge SEKV ID NR: 29;
(c5) en antistoff L-kjede som bestdr av aminosyresekvensen ifglge SEKV ID NR: 30;
(c6) en antistoff L-kjede som bestdr av aminosyresekvensen ifglge SEKV ID NR: 31;
(c7) en antistoff L-kjede som bestdr av aminosyresekvensen ifglge SEKV ID NR: 32;
(c8) en antistoff L-kjede som bestdr av aminosyresekvensen ifglge SEKV ID NR: 33;
(c9) en antistoff L-kjede som bestar av aminosyresekvensen ifglge SEKV ID NR: 34;
0g

(c10) en antistoff L-kjede som bestdr av aminosyresekvensen ifglge SEKV ID NR: 171.

4, Bispesifikt antistoff ifglge hvilket som helst ett av de fglgende (a) til (u):

(a) et bispesifikt antistoff, hvori det fgrste polypeptidet er en H-kjede som bestar av
aminosyresekvensen ifglge SEKV ID NR: 1, det andre polypeptidet er en H-kjede som
bestar av aminosyresekvensen ifglge SEKV ID NR: 4 og det tredje polypeptidet og det
fjerde polypeptidet er en felles delt L-kjede med SEKV ID NR: 9;

(b) et bispesifikt antistoff, hvori det farste polypeptidet er en H-kjede som bestar av
aminosyresekvensen ifglge SEKV ID NR: 1, det andre polypeptidet er en H-kjede som
bestar av aminosyresekvensen ifglfe SEKV ID NR: 5 og det tredje polypeptidet og det
fjerde polypeptidet er en felles delt L-kjede med SEKV ID NR: 9;

(c) et bispesifikt antistoff, hvori det farste polypeptidet er en H-kjede som bestar av
aminosyresekvensen ifglge SEKV ID NR: 2, det andre polypeptid er en H-kjede som
bestar av aminosyresekvensen ifglge SEKV ID NR: 6, og det tredje polypeptidet og det
fjerde polypeptidet er en felles delt L-kjede med SEKV ID NR: 8;

(d) et bispesifikt antistoff, hvori det farste polypeptidet er en H-kjede som bestar av
aminosyresekvensen ifglge SEKV ID NR: 3, det andre polypeptidet er en H-kjede som
bestdr av aminosyresekvensen ifslge SEKV ID NR: 7 og det tredje polypeptidet og det
fjerde polypeptidet er en felles delt L-kjede med SEKV ID NR: 9;

(e) et bispesifikt antistoff, hvori det fgrste polypeptidet er en H-kjede som bestar av
aminosyresekvensen ifglge SEKV ID NR: 10, det andre polypeptidet er en H-kjede som
bestdr av aminosyresekvensen ifslge SEKV ID NR: 6 og det tredje polypeptidet og det
fjerde polypeptidet er en felles delt L-kjede med SEKV ID NR: 30;
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(f) et bispesifikt antistoff, hvori det fgrste polypeptidet er en H-kjede som bestar av
aminosyresekvensen ifglge SEKV ID NR: 10, det andre polypeptidet er en H-kjede som
bestar av aminosyresekvensen ifglge SEKV ID NR: 7 og det tredje polypeptidet og det
fjerde polypeptidet er en felles delt L-kjede med SEKV ID NR: 33;

(g) et bispesifikt antistoff, hvori det farste polypeptidet er en H-kjede som bestar av
aminosyresekvensen ifglge SEKV ID NR: 11, det andre polypeptidet er en H-kjede som
bestar av aminosyresekvensen ifglge SEKV ID NR: 4 og det tredje polypeptidet og det
fjerde polypeptidet er en felles delt L-kjede med SEKV ID NR: 33;

(h) et bispesifikt antistoff, hvori det fagrste polypeptidet er en H-kjede som bestar av
aminosyresekvensen ifglge SEKV ID NR: 11, det andre polypeptidet er en H-kjede som
bestar av aminosyresekvensen ifglge SEKV ID NR: 5 og det tredje polypeptidet og det
fjerde polypeptidet er en felles delt L-kjede med SEKV ID NR: 30;

(i) et bispesifikt antistoff, hvori det forste polypeptidet er en H-kjede som bestar av
aminosyresekvensen ifglge SEKV ID NR: 12, det andre polypeptidet er en H-kjede som
bestar av aminosyresekvensen ifglge SEKV ID NR: 21 og det tredje polypeptidet og
det fjerde polypeptidet er en felles delt L-kjede med SEKV ID NR: 33;

(j) et bispesifikt antistoff, hvori det fgrste polypeptidet er en H-kjede som bestar av
aminosyresekvensen ifglge SEKV ID NR: 13, det andre polypeptidet er en H-kjede som
bestdr av aminosyresekvensen ifslge SEKV ID NR: 22 og det tredje polypeptidet og
det fjerde polypeptidet er en felles delt L-kjede med SEKV ID NR: 29;

(k) et bispesifikt antistoff, hvori det forste polypeptidet er en H-kjede som bestar av
aminosyresekvensen ifglge SEKV ID NR: 14, det andre polypeptidet er en H-kjede som
bestar av aminosyresekvensen ifglge SEKV ID NR: 21 og det tredje polypeptidet og
det fjerde polypeptidet er en felles delt L-kjede med SEKV ID NR: 33;

(1) et bispesifikt antistoff, hvori det farste polypeptidet er en H-kjede som bestar av
aminosyresekvensen ifglge SEKV ID NR: 15, det andre polypeptidet er en H-kjede som
bestar av aminosyresekvensen ifglge SEKV ID NR: 23 og det tredje polypeptidet og
det fjerde polypeptidet er en felles delt L-kjede med SEKV ID NR: 30;

(m) et bispesifikt antistoff, hvori det farste polypeptidet er en H-kjede som bestar av
aminosyresekvensen ifglge SEKV ID NR: 16, det andre polypeptidet er en H-kjede som
bestar av aminosyresekvensen ifglge SEKV ID NR: 21 og det tredje polypeptidet og
det fjerde polypeptidet er en felles delt L-kjede med SEKV ID NR: 28;

(n) et bispesifikt antistoff, hvori det fagrste polypeptidet er en H-kjede som bestar av
aminosyresekvensen ifglge SEKV ID NR: 17, det andre polypeptidet er en H-kjede som
bestar av aminosyresekvensen ifglge SEKV ID NR: 27 og det tredje polypeptidet og
det fjerde polypeptidet er en felles delt L-kjede med SEKV ID NR: 34;
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(0) et bispesifikt antistoff, hvori det fgrste polypeptidet er en H-kjede som bestar av
aminosyresekvensen ifglge SEKV ID NR: 18, det andre polypeptidet er en H-kjede som
bestar av aminosyresekvensen ifglge SEKV ID NR: 25 og det tredje polypeptidet og
det fjerde polypeptidet er en felles delt L-kjede med SEKV ID NR: 30;

(p) et bispesifikt antistoff, hvori det farste polypeptidet er en H-kjede som bestar av
aminosyresekvensen ifglge SEKV ID NR: 19, det andre polypeptidet er en H-kjede som
bestar av aminosyresekvensen ifglge SEKV ID NR: 24 og det tredje polypeptidet og
det fjerde polypeptidet er en felles delt L-kjede med SEKV ID NR: 30;

(q) et bispesifikt antistoff, hvori det farste polypeptidet er en H-kjede som bestar av
aminosyresekvensen ifglge SEKV ID NR: 19, det andre polypeptidet er en H-kjede som
bestar av aminosyresekvensen ifglge SEKV ID NR: 24 og det tredje polypeptidet og
det fjerde polypeptidet er en felles delt L-kjede med SEKV ID NR: 31;

(r) et bispesifikt antistoff, hvori det fagrste polypeptidet er en H-kjede som bestar av
aminosyresekvensen ifglge SEKV ID NR: 19, det andre polypeptidet er en H-kjede som
bestar av aminosyresekvensen ifglge SEKV ID NR: 27 og det tredje polypeptidet og
det fjerde polypeptidet er en felles delt L-kjede med SEKV ID NR: 28;

(e) et bispesifikt antistoff, hvori det forste polypeptidet er en H-kjede som bestar av
aminosyresekvensen ifglge SEKV ID NR: 20, det andre polypeptidet er en H-kjede som
bestar av aminosyresekvensen ifglge SEKV ID NR: 25 og det tredje polypeptidet og
det fjerde polypeptidet er en felles delt L-kjede med SEKV ID NR: 32;

(t) et bispesifikt antistoff, hvori det forste polypeptidet er en H-kjede som bestar av
aminosyresekvensen ifglge SEKV ID NR: 20, det andre polypeptidet er en H-kjede som
bestar av aminosyresekvensen ifglge SEKV ID NR: 26 og det tredje polypeptidet og
det fjerde polypeptidet er en felles delt L-kjede med SEKV ID NR: 31; og

(u) et bispesifikt antistoff, hvori det fagrste polypeptidet er en H-kjede som bestar av
aminosyresekvensen ifglge SEKV ID NR: 12, det andre polypeptidet er en H-kjede som
bestar av aminosyresekvensen ifglge SEKV ID NR: 170 og det tredje polypeptidet og
det fjerde polypeptidet er en felles delt L-kjede med SEKV ID NR: 171.

5. Nukleinsyre som koder for det multispesifikke antistoffet ifglge et hvilket som

helst av kravene 1 til 3 eller det bispesifikke antistoffet ifglge krav 4.

6. Vektor, hvor nukleinsyren som angitt i krav 5 er innfgrt.

7. Celle som omfatter nukleinsyren ifglge krav 5 eller vektoren ifglge krav 6.
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8. Fremgangsmate for fremstilling av det multispesifikke antistoffet ifglge et
hvilket som helst av kravene 1 til 3 eller det bispesifikke antistoffet ifglge krav 4 ved

dyrking av cellen ifglge krav 7.

9. Farmasgytisk preparat omfattende det multispesifikke antistoffet ifglge et
hvilket som helst av kravene 1 til 3 eller det bispesifikke antistoffet ifglge krav 4, og

en farmasgytisk akseptabel baerer.

10. Preparat ifglge krav 9, som er et farmasgytisk preparat for anvendelse ved
forebygging og/eller behandling av blgdning, en sykdom som medfaglger blgdning, eller

en sykdom fordrsaket av blgdning.

11. Preparat for anvendelse ifglge krav 10, hvori blgdningen, sykdommen som
medfglger blgdning eller sykdom forarsaket av blgdning er en sykdom som utvikler
seg og/eller utvikler seg p& grunn av en minskning eller mangel pa aktiviteten til

blodkoagulasjonsfaktor VIII og/eller aktivert blodkoagulasjonsfaktor VIII.

12. Preparat for anvendelse ifglge krav 11, hvori

(a) sykdommen som utvikler seg og/eller utvikler seg pa grunn av en minskning eller
mangel pa aktivitet av blodkoagulasjonsfaktor VIII og/eller aktivert
blodkoagulasjonsfaktor VIII er hemofili A;

(b) sykdommen som utvikler seg og/eller utvikler seg pa grunn av en minskning eller
mangel pa aktivitet av blodkoagulasjonsfaktor VIII og/eller aktivert
blodkoagulasjonsfaktor VIII er en sykdom som viser fremveksten av en inhibitor mot
blodkoagulasjonsfaktor VIII og/eller aktivert blodkoagulasjonsfaktor VIII;

(c) sykdommen som utvikler seg og/eller utvikler seg p& grunn av en minskning eller
mangel pa aktivitet av blodkoagulasjonsfaktor VIII og/eller aktivert
blodkoagulasjonsfaktor VIII er ervervet hemofili; eller

(d) sykdommen som utvikler seg og/eller utvikler seg pd grunn av en reduksjon i
aktiviteten av blodkoagulasjonsfaktor VIII og/eller aktivert blodkoagulasjonsfaktor VIII

er von Willebrands sykdom.

13. Kit som omfatter i det minste det multispesifikke antigen-bindingsmolekylet
ifglge et hvilket som helst av kravene 1 til 3 eller det bispesifikke antistoffet ifglge

krav 4, eller preparatet ifglge hvilket som helst av kravene 9 til 12.
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