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Patentkrav
1. Rekombinant bindingsprotein omfattende et ankyrin-repeat-domene, hvor nevnte
ankyrin-repeat-domene binder VEGF-A165 med en Kd under 10”'M, og forhindrer at
VEGF-A165 binder til VEGFR-2, og hvor nevnte ankyrin-repeat-domene omfatter en
repeat-modul med ankyrin-repeat-sekvensmotivet
1D23GATPLHLAAS6GH7EIVEVLLK8GADVNA (SEQ ID NO:5),
hvor
1 betegner en aminosyrerest valgt fra gruppen bestaende av A, N, R, V, Y, E, H,
LK, L, Q,SogT,;
2 betegner en aminosyrerest valgt fra gruppen bestdende av S, A, N, R, D, F, L,
P, Tog;
3 betegner en aminosyrerest valgt fra gruppen bestdende av T, V, S, A, L og F;
4 betegner en aminosyrerest valgt fra gruppen bestaende av W, F og H;
5 betegner en aminosyrerest valgt fra gruppen bestdende av P, I, A, L, S, T, V og
Y;
6 betegner en aminosyrerest valgt fra gruppen bestaende av W, F, I, L, T og V;
7 betegner aminosyreresten P; og

8 betegner en aminosyrerest valgt fra gruppen bestaende av A, H, Nog Y.

2. Bindingsprotein ifglge krav 1, hvor nevnte ankyrin-repeat-domene forhindrer

sprouting av HUVEC-sfaroider med en ICsp-verdi under 10 nM.

3. Bindingsprotein ifaglge et hvilket som helst av kravene 1 og 2, hvor nevnte ankyrin-
repeat-domene omfatter en repeat-modul med ankyrin-repeat-sekvensmotivet
1D23GATPLHLAAS6GHLEIVEVLLK7GADVNA (SEQ ID NO:6),
hvor nevnte repeat-modul med ankyrin-repeat-sekvensmotivet av SEQ ID NO:6
kommer etter repeat-modulen med ankyrin-repeat-sekvensmotivet av SEQ ID NO:5, og
hvor for ankyrin-repeat-sekvensmotivet
1D23GATPLHLAAS6GHLEIVEVLLK7GADVNA (SEQ ID NO:6),
1 betegner en aminosyrerest valgt fra gruppen bestaende av H, Q, A, K, R, D, |,
L,M,N,Vog,;

2 betegner en aminosyrerest valgt fra gruppen bestaende av Y, F og H;
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3 betegner en aminosyrerest valgt fra gruppen bestaende av Q, Fog T;

4 betegner en aminosyrerest valgt fra gruppen bestaende av W, M, G, H, N og T;
5 betegner en aminosyrerest valgt fra gruppen bestdende av T, A, M, L og V;

6 betegner en aminosyrerest valgt fra gruppen bestaende av I, L, V, D og T; og

7 betegner en aminosyrerest valgt fra gruppen bestaende av A, H, N og Y.

4. Bindingsprotein ifglge krav 3, hvor 7 i SEQ ID NO:6 betegner aminosyreresten A.

5. Bindingsprotein ifglge et hvilket som helst av kravene 1 til 4, hvor nevnte repeat-
domene konkurrerer om binding til human VEGF-A165 med et ankyrin-repeat-domene
av SEQ ID NO:29.

6. Bindingsprotein ifglge et hvilket som helst av kravene 1 til 5, hvor nevnte ankyrin-
repeat-domene omfatter en aminosyresekvens som har i det minste 75%
aminosyresekvensidentitet med et ankyrin-repeat-domene valgt fra gruppen bestaende
av SEQ ID NOs: 24 til 26.

7. Bindingsprotein ifglge et hvilket som helst av kravene 1 til 5, hvor nevnte ankyrin-
repeat-domene omfatter en aminosyresekvens som har i det minste 75%
aminosyresekvensidentitet med SEQ ID NO: 24.

8. Bindingsprotein ifglge et hvilket som helst av kravene 1 til 5, hvor nevnte ankyrin-
repeat-domene omfatter en aminosyresekvens som har i det minste 85%
aminosyresekvensidentitet med SEQ ID NO: 24.

9. Bindingsprotein ifglge et hvilket som helst av kravene 1 til 5, hvor nevnte ankyrin-
repeat-domene omfatter en aminosyresekvens som har i det minste 95%
aminosyresekvensidentitet med SEQ ID NO: 24.

10. Bindingsprotein ifglge krav 1, hvor opptil 20% av aminosyrerestene av nevnte
repeat-modul byttes ut med aminosyrerester som finnes pa de tilsvarende posisjoner ved
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11. Bindingsprotein ifglge krav 1, hvor nevnte ankyrin-repeat-domene omfatter to eller

flere etter hverandre fglgende repeat-moduler.

12. Bindingsprotein ifglge et hvilket som helst av kravene 1 til 11, som ytterligere

omfatter en ikke-proteinholdig polymerenhet.

13. Nukleinsyre, som koder et bindingsprotein ifglge et hvilket som helst av kravene 1
til 11.

14. Farmasgytisk sammensetning, som omfatter bindingsproteinet ifglge et hvilket som
helst av kravene 1 til 12 eller nukleinsyren ifalge krav 13, og valgfritt en farmasgytisk

akseptabel baerer og/eller et farmasgytisk akseptabelt fortynningsmiddel.

15. Farmasgytisk sammensetning ifalge krav 14, for anvendelse i behandlingen av en

gyelidelse.

16. Bindingsprotein ifglge et hvilket som helst av kravene 1 til 12, for anvendelse i

behandlingen av en gyelidelse.

17. Bindingsprotein ifglge et hvilket som helst av kravene 1 til 12 eller nukleinsyre
ifelge krav 13, for anvendelse i en fremgangsmate for behandling av patologisk

angiogenese hos et pattedyr, herunder mennesket.
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